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ABSTRACT 

Natural Killer (NK) cells are NKp46
+
CD3

-
innate lymphocytes, which exhibit cytotoxicity 

and cytokine production, mainly IFN-!, as major effector functions. In mammals, the 

expression of natural cytotoxic receptor NKp46 is essentially restricted to NK cell 

compartment. However, we showed that in mouse intestine, NKp46 marker defines a 

heterogeneous cell population, differentially expressing the retinoic acid orphan receptor 

ROR!t. NKp46
+
ROR!t

-
cells harbor reduced cytotoxicity and IFN-! production, consistent 

with an immature NK cell phenotype. In contrast, NKp46
+
ROR!t

+
cells resemble lymphoid 

tissue inducer cells (LTi) in their developmental requirement for ROR!t and their ability to 

produce IL-22. This cytokine is critical for epithelial homeostasis and antimicrobial response 

at several epithelial sites. 

By using a genome wide profiling approach, we confirmed that gut NKp46
+
ROR!t

-
cells 

are the only gut NKp46
+

cell population related to conventional splenic NK cells, while gut 

NKp46
+
ROR!t

+
cells are linked to LTi cells. Transcriptional signatures specific of distinct gut 

NKp46
+

cell subsets are currently under intensive investigation in order to determine novel 

functional properties. 

We assessed gut NKp46
+

cell subsets in vivo function during oral infection with enteric 

pathogen Listeria monocytogenes (L.m.). Although immune responses to systemic L.m

infection have been widely characterized in mice, L.m. cannot breach mouse intestinal barrier,

thus limiting the knowledge of early immune responses at the natural site of infection. Using a 

unique transgenic mouse lineage restoring L.m. intestinal invasiveness, we showed that gut 

NKp46
+
ROR!t

-
and NKp46

+
ROR! t

+
cells respond to L.m. infection by producing IFN-! and 

IL-22, respectively. Further investigation of the cellular mechanisms leading to gut NKp46
+

cell subset activation, as well as the contribution of these cells to the control of bacterial 

dissemination is in progress.

Altogether our data provide novel insight into intestinal innate immunity and highlight gut 

NKp46
+

cell subsets as “legitimate” members of the emerging family of intestinal innate 

lymphoid cells. 
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PREAMBLE 

 

The research activity of our laboratory is mainly Natural Killer (NK) cell biology and 

innate immunity. The starting point of my PhD project was linked to the poor characterization 

of the NK cell compartment within intestinal mucosa. The initial challenge was therefore to 

document this rather neglected aspect of NK cell biology, by taking advantage of the recently 

identified NK cell-restricted cell surface receptor, NKp46. Investigation of NKp46
+

lymphocytes in the intestinal mucosa revealed unexpected complexity and heterogeneity of 

this cell population. 

In the introductive part of this manuscript I will first present main features of NK cells 

with regard to their function and reported anatomic distribution. I will next introduce the gut 

as an organ of immunology, at the interface between the body and the exterior. Far from being 

exhaustive, this introduction to gut immunity aims at underlining the unique environment in 

which intestinal immune system develops and evolves. I would like to put emphasis on the

reciprocal interactions between the billions of luminal commensals, the intestinal single-

layered epithelium and the gut associated lymphoid tissue (GALT) that occur at this particular 

site. In response to constant fluctuating luminal content, intestinal immune structures exhibit 

remarkable dynamism and that operates at both cellular and structural levels.  The activity of 

a particular cellular type named lymphoid tissue inducer (LTi) cells, is essential for this latter 

aspect. I will underline the main molecular and cellular mechanisms at the basis of LTi cell 

function as architects of intestinal immune system in both foetal and adult life. Next, I will 

highlight an emerging aspect of LTi cell biology, in particular the production of immune-

modulatory cytokines, such IL-22. Biological functions of IL-22 in intestinal homeostasis and 

immunity will be depicted in another paragraph.
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The results obtained during my PhD will be divided into two sections. 

First, I will present how the initial question led to the discovery of two gut NKp46
+

cell subsets: an intestinal resident NK cell population and an innate NKp46
+

cell subset 

resembling LTi cells and producing IL-22. As these cells were concomitantly identified by 

several independent groups both in mouse and human, I will integrate our results on IL-

22
+
NKp46

+
cells in this particular literature context. 

Second, I will decline the four main topics of our ongoing research, namely the 

anatomic distribution, the genetic profile, the regulatory mechanisms as well as the in vivo

function of gut NKp46
+

cell subsets. 

Long-time considered as the “Third Way in Immunology”, intestinal immunity has 

been of major interest over past few years. Our understanding of mouse gut immune 

homeostasis extends to the intricate interplay of the commensal microbiota with the intestinal 

epithelium and mucosal immunity. This work, along with recent data, provides new insight 

into intestinal innate compartment composition and function. 
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1. INTRODUCTION 

1.1.  NK cells 

Natural Killer (NK) cells are innate immune lymphocytes important for early immune 

control of infectious pathogens and tumours through two main effector functions: cytotoxicity 

and cytokine production [1] (Fig. 1). NK cell activity relies on their important arsenal of cell 

surface receptors to specifically recognize and eliminate target cells (immunosurveillance),

while preserving healthy self cells (immunotolerance). NK cell surface is decorated with 

activating and inhibitory receptors and NK cell effector function is regulated through the 

dynamic integration of signals delivered by these different molecules [1] (Fig. 1). The main 

mechanism for cytotoxicity is based on the exocytosis of cytolytic granules containing 

perforin (prf1) and granzymes (gzmA and gzmB). Several members of tumor necrosis factors 

(TNF) family can also induce target apoptosis by perforin-independent mechanisms [2]. In 

addition to cytotoxicity, NK cells are early producers of a wide range of immunomodulatory 

cytokines, such as interferon gamma (IFN-!", TNF-#, interleukin (IL-) IL-13, IL-10 and 

granulocyte-macrophage stimulating factor, GM-CSF that regulate both innate and adaptive 

immune responses [1].

Functional competence of NK cells is acquired during maturation through a process 

named "education" based on the recognition of Major Histocompatibility Complex (MHC)

class I molecules [3, 4]. In order to be totally functional, NK cells then need to be “primed”

by signals, mainly cytokine-driven, delivered in particular by dendritic cells (DCs) [5, 6].

Conversely, NK cell function can be negatively regulated by immunosuppressive cytokines 

such as transforming growth factor-beta, TGF-$% [7], thus demonstrating that NK cells are 

sensitive to pro-inflammatory or immunosuppressive cytokines.



Fig. 1 Natural Killer cell-associated functions in innate and adaptive immunity

1.) NK cell activation results from dynamic integration of signals transduced by inhibitory and activatory

receptors upon engagement by cognate ligand expressed on potential target cells. 2.) NK cell « priming » is

regulated by cytokine released by dendritic cells (DCs) and macrophages (M!). 3.) NK cell are able to secrete

immunomodulatory cytokines involved in innate and adaptive immune response shaping.
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NK cells are generated from bone marrow hematopoietic precursors following a 

developmental program involving sequential expression of cell surface receptors, proliferation 

and acquisition of effector functions [8, 9]. IL-15 mainly derived from bone marrow stromal 

cells was shown to be critical for NK cell differentiation [10].

Until recently, there was no consensual definition for mouse and human NK cells. The 

Natural Cytotoxicity Receptor (NCR) NKp46 was defined as the most appropriate marker to 

identify NK cells in mammals, since its expression is restricted to NK cell compartment 

starting from early stages of NK cell development [11, 12].

Consistent with their role as “immune sentinels”, NKp46
+
CD3

-
cells are widely 

distributed throughout the body in both lymphoid (spleen, lymph nodes, bone marrow, 

thymus) and non lymphoid (liver, lungs, uterus) [13-15]. We decided to investigate the 

NKp46
+
CD3

-
cell compartment in intestinal mucosa, as this aspect of NK cell biology was 

poorly documented. Therefore, the next chapter will be dedicated to the description of gut 

anatomy and immunity.



Fig 2 Regions of the small intestineFig. 2 Regions of the small intestine

Anatomical and histological structures of the small intestine are depicted.
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1.2. Intestinal anatomy and immunity 

In vertebrates, the small intestine (SI) is part of the gastrointestinal tract following the 

stomach and followed by the large intestine (Fig. 2). As we focused our study mainly on the 

small intestine, we will specifically detail this organ. SI is a tube-shaped organ comporting 

different tissue layers delineating a luminal, external surface and subdivided into three major

parts: duodenum, jejunum and ileon (Fig. 2). Small intestinal mucosa is a single cell-layered 

epithelium supported by the underlying connective tissue named lamina propria and is 

constituted by invaginations (crypts) and tissue projection into the lumen (villi) allowing a 

considerable increase of the absorption surface, while maintaining a compact structure (Fig. 

2).

The intestine is thus a complex organ at the interface between the host and the external 

environment. Intestinal mucosa is therefore continuously exposed to various luminal antigens 

derived from potential pathogens, but also from food and commensal organisms that live in a 

symbiotic beneficial relationship with their host [16].

Gut immune response is therefore the final outcome of a fine-tuned homeostatic 

balance between immunity to harmful antigens and tolerance to the harmless ones. Reciprocal 

interactions between a) the microbiota b) the intestinal epithelial barrier and c) the different 

lymphoid structures constituting the gut-associated immune system (GALT) continously 

shape the gut immune system development and function [16-19]. We will therefore present 

these three distinct components. 
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1.2.1. The microbiota 

Intestinal epithelial surface is colonized early after birth by a vast and highly 

diversified micro organism community referred to as commensal flora or microbiota, mainly 

constituted by a collection of non-invasive bacterial species, which maintains mutualistic 

beneficial relationships with their host [20, 21]. In mammalian gut, colonization by 

commensal flora starts immediately after birth, transforming the sterile intestinal environment 

into a microbial-containing ecosystem [20, 21]. Microbiota further evolves into a vast and 

complex community, whose distribution follows an increasing gradient from jejunum to ileum 

and peaks in the colon where it attains 10
10

bacteria per gram of stool [20]. Microbiota has a 

beneficial impact on host metabolism, vascular and neural systems, as well as on immune 

function [20]. Indeed, in germ-free mice, both intestinal and systemic immune systems are 

severely affected [20, 22, 23]. Accordingly, development and function of several intestinal 

lymphocyte populations are markedly impaired in mice raised in a sterile environment [20, 

24-31]. Furthermore, the expression and the secretion of various antibacterial peptides mainly 

produced by specialized epithelial cells called Paneth cells is dependent on commensal flora 

recognition [32, 33]. Thus, luminal microbiota has an important role in the development and 

maturation of the immune system. 

By physically occupying various niches otherwise available for pathogens, commensal 

flora interferes with pathogen invasion of the intestinal mucosa. Consistently, quantitative 

and/or qualitative modifications of commensal flora are often associated with several 

inflammatory and auto-immune pathologies [20]. Therefore, appropriate control and 

compartmentalization of bacterial communities by efficient host immune system appear 

essential for maintaining the delicate balance in this host-commensal relationship [34].
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1.2.2. The intestinal epithelium 

Intestinal epithelial cells (IECs) are structurally and functionally polarized, with an

apical surface facing the intestinal lumen and a basolateral surface facing the underlying 

basement membrane and the lamina propria. IECs protect the host not only by building a 

physical barrier, but also through active participation to intestinal immunity. Different 

morphologic adaptations of IEC contribute to these functions. First, lateral tight junctions and 

apical microvilli prevent paracellular invasion of underlying lamina propria by luminal 

content [35]. Second, specialized IEC located at the basis of the crypts, referred to as Paneth 

cells secrete a wide range of anti-microbial peptides limiting microbial invasiveness [33].

Third, another specialized IEC type named goblet cells release considerable amounts of 

mucus, crucial for expulsion of potentially invasive luminal microbes [36] (Fig. 3).

Another strategy for protection is provided by the IEC through direct recognition of 

microbial-derived products by innate cell surface receptors such as toll-like receptors (TLRs) 

and nucleotide oligodimerization domain containing 1 or 2 (NOD1or 2) receptors (Fig. 3) 

[37]. This microbial recognition is critical for intestinal epithelial homeostasis [38, 39] and 

induces the release of bactericidal peptides in the lumen as well as of several 

immunoregulatory cytokines in the lamina propria, thereby shaping the immune response 

(tolerance versus immunosurveillance) (Fig. 3) [17, 37]. Conversely, distinct outcomes of 

intestinal immune response (inflammation versus tolerance) can differentially regulate the 

homeostasis of intestinal epithelium [17, 37].



Mucus!layer

Commensals Pathogens

TLR4

TLR9

Antimicrobial

peptides

3.

3.

1.

TLR5

TLR5

TLR9

Tight!

junctions

PANETH!

CELL

IECGOBLET

CELL

1.

3.

NOD

3.

TLR5
TSLP

IL!10

TGF!!

IL!18

IL!1!

IL!25

IL!33

IL!6

2. 2.

Fig. 3 Intestinal epithelium as an active component of gut immunity

1.) Intestinal epitelial cells (IEC) exhibit morphological specializations, such as tight junctions and

microvilli which allow obstruction of intestinal mucosa from luminal content 2 ) Specialized IECs

TOLERANCE IMMUNITY
4.

microvilli which allow obstruction of intestinal mucosa from luminal content. 2.) Specialized IECs,

such as Paneth cells and goblet cells, produce anti!microbial peptides and mucus and provide

additional protection. 3.) IEC express innate receptors (TLRs and NODs) involved in microbial

recognition; microbial invasion of IEC and/or lamina propria is detected through intracellular and/or

baso!lateral receptors. 4.)Innate receptor engagement triggers production of several

immunomodulatory cytokines by IEC, that regulate, among others, DC function and shape the

intestinal immune response [17, 37, 88].

TLR: Toll!like receptor; TLR4 is involved in bacterial lyposaccharide recognition, TLR5 binds bacterial

flagellin and TLR9 recognizes unmethylated DNA, such as CpG

NOD: Nucleotide oligo!dimerization domain containing 1 or 2

TSLP: Thymic stromal lymphoprotein
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1.2.3. The gut associated lymphoid tissue: an overview 

Intestinal immune system faces the challenge of mounting robust immune responses to 

pathogens while preventing tissue damage due to uncontrolled inflammatory response. The 

immune system present within the intestinal mucosa has evolved into a cell network of unique 

complexity and versatility.

The gut-associated lymphoid tissue (GALT) is defined as the compilation of immune 

cells either clustered within organized lymphoid structures or scattered within intestinal 

epithelium (IE) and lamina propria (LP) (Fig. 4).  Organized structures such as Peyer’s 

Patches (PP), isolated lymphoid follicles (ILFs) and the cryptopatches (CP), are considered 

the major sites where immune responses are initiated [19], even if there is accumulating 

evidence that induction of immune response can also occur within the LP (Figs. 4-5) [40-42].

Shaping of the adaptive intestinal immune response mainly takes place in the draining 

mesenteric lymph nodes (mLN).  mLN activated immune cells acquire gut tropism and re-

localize within intestinal epithelim or lamina propria where they reside as "activated yet 

resting" lymphocytes (Fig. 5) [43, 44].

Peyer’s patches (PPs) are secondary lymphoid tissues which exhibit many B cell 

follicles surrounded by T cell areas. In mouse, they are present along the entire length of the 

small intestine, with a preferential abundance in the ileal region. PPs are directly bound to the 

intestinal wall through a follicle-associated epithelium (FAE) containing specialized epithelial 

cells, named microfold M cells and involved in antigen translocation from the lumen (Fig. 4) 

[19]. Many enteric pathogens such as Shigella flexneri, Salmonella tiphymurium, Yersinia 

enterocolitica, Listeria monocytogenes use this pathway for infecting the host [45]. The 

region immediately underlying to the FAE is called the sub epithelial dome (SED) and is 

highly enriched in tissue-specialized DC subsets (Fig. 4) [19].
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subset. This trigger « migratory » DCs activation and subsequent migration to mLN where they can induce

an accurate immune response.
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Solitary lymphoid aggregates, with distinct size and cellular content, such as CP and 

ILF, are present through the entire length of the small intestine. As such structures develop 

postnatally, they are considered as tertiary immune tissues [23, 46]. Cryptopatches are small 

lymphoid aggregates located at the basis of intestinal crypts mainly composed of lin
-
c-

kit
+
IL7R#

+
ROR!t

+
lymphoid tissue inducer (LTi) cells and surrounded by DCs (Fig. 4) [46].

In mouse CP develop 1-2 weeks after birth and up to hundreds of CP accumulates over time 

in intestinal mucosa [46].

ILFs are relatively large, yet microscopic lymphoid aggregates preferentially located at 

the anti-mesenteric wall of the small intestine (Fig. 4). In mouse, ILFs are detectable form 3-4

weeks after birth [23] as a continuum of clusters harboring increasing number of B cells from 

the proximal to the distal portion of the small intestine [22, 47]. This feature represents the 

main criteria for their classification into immature (only few B cells) and mature (harboring 

large B cell follicles) structures [22, 47]. Mature ILFs exhibit morphological architecture of a 

small PP, containing a M cell-enriched FAE delimiting a single B cell follicle surrounded by 

DCs [19]. The most impressive feature of ILFs is their inductive and reversible nature upon 

exposure to commensal flora [22]. Aberrant growth of microbiota induces remarkable 

overgrowth of ILFs, feature reversed upon bacterial depletion by antibiotic treatment [48].

Hence, due to their ability to access to luminal content, both PPs and mature ILFs are immune 

response inductive sites [19].

PPs and ILFs development relies on the presence and function of a particular cell type 

named lymphoid tissue inducer (LTi) cells. The global LTi-dependent mechanism required 

for the development of those structures will be described hereafter.  
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1.2.4. LTi cells: key cells for the development of the organized lymphoid 

structures within the GALT 

LTi cells represent a cell lineage of hematopoietic origin, characterized by the 

expression of the transcription factor retinoic acid-related orphan receptor (ROR)-!t, the alpha 

subunit of the receptor for IL-7, IL-7R#% (CD127), the membrane bound lymphotoxin 

LT#1$2, the chemokine receptors CXCR5 and CCR7 as well as several members of the TNF 

super-family of proteins (Fig. 6, right panel) [49-51]. In contrast, they are devoid of cell 

surface expression markers associated to known lymphoid (CD3, CD19) and myeloid 

differentiated lineages (CD11b, CD11c, GR1, Ter119). LTi cell development depends on the 

expression of the helix-loop-helix Id2 and ROR!t transcription factors, but it does not require

the presence of the thymus or the expression of recombinase activating genes (RAG). 

Accordingly, these cells are absent in mice deficient in Id2 or ROR!t, where secondary and 

tertiary lymphoid organs also fail to develop [52, 53]. In mouse fetus, LTi cells are present 

within fetal liver as well as in the anlagen of secondary lymphoid organs such as spleen, 

lymph nodes and gut PP [51].  In adult, LTi cells are mainly gut restricted [54]; they are also 

present within other tissues such as lymph nodes [55] and spleen [56].

The general mechanism for lymphoid organogenesis orchestrated by LTi cells is 

depicted in Figure 6. Briefly, LTi cells interact with the local mesenchymal stromal cells 

(MSC) in the lymphoid tissue anlagen. The engagement of lymphotoxin beta receptor (LT$R) 

on MSC by LT#1$2 expressed by LTi cells is one of the earliest critical steps in lymphoid 

organogenesis. Following LT$R engagement, stromal cells up-regulate the integrins ICAM-1

and V-CAM1 and secrete chemokines CXCL13 (ligand for CXCR5), CCL21 and CCL19 

(ligands for CCR7) that recruit B and T cells as well as new LTi cells, thereby generating a 

positive feedback loop. Recruited cells further reorganize in order to generate fully 

differentiated organized lymphoid structures with spatially-defined T cell- and B cell-
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restricted areas, associated with specific vasculature [57]. CXCL13 secretion mainly by 

neuronal cells has been recently revealed to be essential for LTi cell recruitment at the lymph 

node anlagen [58].

This general mechanism was well established in mouse embryo for LN and PP 

generation. In adult, ontogeny of ILFs from CP LTi cells follows a cellular and molecular 

program that recapitulates what described in fetal life [59].  The initial step of ILFs formation 

depends on bacterial-derived peptidoglycan recognition by intestinal epithelial cells, through 

NOD1 intracellular receptor (Fig. 7) [22]. Subsequent secretion of CCL20 in turn activates 

CCR6
+

LTi cells and drives B cell recruitment. Further maturation of ILFs relies on sustained 

stimulation delivered by commensal flora through both TLRs and NOD2 signaling [22].

Besides their well characterized role in lymphoid organogenesis, recent studies have 

revealed that LTi cells can also regulate tissue homeostasis and immunity by constituting an 

innate source of cytokines, such as IL-22 and IL-17A [60-63].

1.2.5. IL-22: a cytokine associated with mucosal immunity 

IL-22 has been identified both in mouse and human as a member of the IL-10 family 

of cytokines [64]. Although the ability to secrete IL-22 was initially described as part of Th17 

cell effector functions [65], several other immune sources have been recently reported. In 

particular IL-22 is secreted by innate immune cells such as LTi cells [60], NK cells [66] as 

well as recently identified mouse cells and human counterparts, and adaptive Th22 cells 

identified in humans [61, 67-72]. In this context, the first part of my PhD work lead to the 

discovery and description of mouse gut IL22
+
NKp46

+
ROR!t

+
cells. This axis will be 

developed in the next section of the manuscript.  

IL-22 exerts its activity on epithelial cells from various organs, which selectively 

express the IL-22 membrane receptor complex composed by the IL-10 receptor subunit paired

with IL22R [65]. This particular feature provides thus signaling directionality from immune 



Stromal cell

ROR!t+ lymphoid tissue inducercell

B cell (forming follicles)

T cell

Commensal!

flora

T cell

Dendritic cell

CP Immature!

ILF

Mature

ILF

1. 3.

CCL20

NOD1

2.

Fig. 7 Generation of isolated lymphoid follicles (ILFs)

1 ) U l fl ti l ti CP t i ILF f ti b tt ti B ll 2 ) Th i iti l i l f ILF

CCL20

CCR6

1.) Upon commensal flora stimulation, CP can trigger ILFs formation by attracting B cells. 2.) The initial signal for ILF

induction is microbial"derived peptidoglygan recognition by the NOD1 innate receptor in epithelial cells. Activation of

the NOD pathway induces expression of CCL20, wich is the ligand of CCR6 receptor expressed on CP LTi cells. CCR6

engagement by CCL20 activates LTi cells which further trigger stromal cell production of adhesion and

chemoattractant molecules through similar molecular mechansism as described in Fig. 6. 3.) Sustained commensal
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system to tissues and further highlights that IL-22 acts as an immune mediator that regulates 

epithelial cell function[65]. IL-22 engagement of IL-22 receptor complex on epithelial cells 

triggers the activation of the STAT3 signaling pathway and mainly modulates the expression 

of antimicrobial peptides as well as of several molecules involved in epithelial cell 

proliferation/differentiation [73, 74] (Fig. 8). While in skin, induction of IL-22 is detrimental

as it initiates and supports inflammation [75], in the digestive tract IL-22 appears to have 

rather a beneficial role in tissue homeostasis. Accordingly, IL-22 exhibited protective role in 

different mouse models of inflammatory bowel disease [74, 76, 77] and provided protection 

from invading pathogens such as Citrobacter rodentium [78]. Thus IL-22 activity can result in 

pro-inflammatory versus protective effects, depending on the tissue context.  

At least two signaling molecules ROR!t and aryl hydoxylcarbon receptor (AHR) are 

critically involved in IL-22 expression [79]. In addition, IL-22 secretion is enhanced and 

sustained by IL-23 production. Indeed, a critical role for IL-23-dependent IL-22 release in the 

early control of colon pathology induced upon infection with Citrobaterium rodentium was 

reported [78]. In this model, IL-22 operates by limiting tissue damage due to the infection, as 

well as by enhancing epithelial cell secretion of antimicrobial peptides of Reg family [78].

Consistent with the regulatory role of IL-23 on IL-22 production, IL-23 mice deficient were 

also defective for IL-22 production and succumb to C. rodentium infection [78]. In skin, IL-

23 in vivo administration induced skin inflammation, tightly dependent on increased IL-22

secretion [75]. Another cytokine important for the regulation of IL-22 secretion is IL-1$.

Accordingly, the expression of IL-22 was severely impaired in Th17 cells in the absence of 

IL-1R1-(IL-1$ receptor 1) mediated signaling [80]. This event was linked to decreased IL-

23R, ROR!t and AHR expression [80]. Furthermore, in vitro expansion of IL-22
+

innate 

lymphoid cells was supported by IL-1$ [81, 82]. These innate lymphoid cells include a new 

population of both human and mouse mucosal lymphocytes sharing the expression of some
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NK cell receptors and of some LTi cell markers [61, 67-70]. As aforementioned, the first part 

of my PhD contributed to the identification and characterization of these IL-22
+

innate 

lymphoid cell in mouse intestine [67].

The next sections of this manuscript will include: 1) the results obtained by our group

and already published [67], integrated in bibliographic context on this topic [61, 68-71, 83, 

84] and 2) the results of the research we performed until today following this first publication 

[67].





23 

 

2. RESULTS 

2.1. PUBLISHED RESULTS 

“Influence of the transcription factor ROR!t on the development of gut and skin 

NKp46
+
CD3

-
cells”, Nature Immunol. 10(1):75-82

2.1.1.  Summary 

The first part of my PhD was mainly motivated by characterization of the NK cell 

compartment within intestinal mucosa. Indeed, this aspect was poorly documented in the 

literature. Rare studies reported intestine-resident cells exhibiting NK cell markers and NK

cell-associated effector functions. However, as the gut harbors a large compartment of 

unconventional T cells displaying NK cell-like phenotype and function, the formal evidence 

for the “bona fide” NK cell identity of the populations described above was missing. On the 

basis of the expression of the NK cell-restricted marker, NKp46, we thus investigated NK cell 

presence, characteristics and function in the intestinal mucosa. 

In situ identification of NKp46
+
CD3

-
cells showed in both human and mouse that 

those cells were widely distributed in small and large intestine. These cells resided mainly in 

the lamina propria, although a rare fraction was found within the epithelium. In mouse, 

analysis of NK cell-associated maturation markers of gut NKp46
+
CD3

-
cells revealed an 

immature phenotype for those cells. Consistent with this observation, intestinal NKp46
+
CD3

-

cells were found to be low IFN-! producers and displayed poor cytolytic activity following in 

vitro stimulation. 

Careful histological analysis revealed that, besides intestinal lamina propria, 

NKp46
+
CD3

-
cells were present within cellular aggregates reminiscent of intestinal 

cryptopatches and ILFs. Analysis of ROR!t expression in situ revealed that all the 
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NKp46
+
CD3

-
cells present at these particular sites also expressed ROR!t, just as LTi cells. 

Microarray analysis highlighted that gut NKp46
+
CD3

-
cells expressed several genes also 

present in LTi cells, such as those encoding several members of the tumor necrosis factor 

‘superfamily’, the chemokine receptor CCR7, as well as the IL7R# (CD127) and c-kit. 

Hence, based on differential expression of ROR!t, intestinal lamina propria harbored two 

NKp46
+
CD3

-
cell subsets: NKp46

+
ROR!t

-
and NKp46

+
ROR!t

+
.

Further analysis underlined developmental and functional differences of intestinal 

NKp46
+
ROR!t

-
and NKp46

+
ROR!t

+
cell subsets. By using ROR!t deficient mice we showed 

that NKp46
+
ROR!t

+
and NKp46

-
ROR!t

+
(LTi) cells development was severely affected in 

absence of ROR!t, while NKp46
+
ROR!t

-
cells were still present in these mice. In addition to 

ROR!t differential expression, NKp46
+
ROR!t

-
cells exhibited high levels of NK cell marker 

NK1.1, while NKp46
+
ROR!t

+
cells were NK1.1

low
. Based on this distinct NK1.1 expression 

level, we then investigated the functional properties of intestinal NKp46
+
CD3

-
cell subsets in 

conventional C57/Bl6 mice and showed that, while NKp46
+
NK1.1

high
(ROR!t

-
) cells 

expressed transcripts encoding for IFN-!, NKp46
+
NK1.1

low
(ROR!t

+
) cells were prone to 

produce IL-22. IL-22 together with IL-17 production was reported as the main feature of 

Th17 cells. Nevertheless, we showed that NKp46
+
ROR!t

+
cells were not IL-17A producers.

In conclusion, our data revealed unanticipated heterogeneity of the intestinal 

NKp46
+
CD3

-
cells with regard to their function, development, as well as tissue distribution. 

Concomitant with our publication, several other laboratories characterized these cells both in 

mouse and human [61, 68-71, 83, 84]. In the next paragraph, we will integrate our results with 

respect to these publications (Fig. 9).
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2.1.2.  Main features of mouse NKp46+ROR!t- and NKp46+ROR!t+ cell subsets  

Three independent groups, in addition to ours, provided substantial evidence of the 

existence of NKp46
+
ROR!t

-
and NKp46

+
ROR!t

+
cell subsets in mouse intestine [68-70].

Differently from NKp46
+
ROR!t

-
cells, NKp46

+
ROR!t

+
cells displayed no typical NK 

cell activity. Accordingly, NKp46
+
ROR!t

+
cells were not IFN-! producers and were devoid of 

granzyme and perforin transcripts [68, 69]. Notably, IL-22 release by NKp46
+
ROR!t

+
cells 

was enhanced in vitro by IL-23 and induced Reg3$ and Reg3! antimicrobial peptides 

transcription by intestinal epithelial cells [68]. Consistent with their IL-22 producing ability, 

in vivo role of NKp46
+
ROR!t

+
cells was investigated in the model of C.rodentium colon 

infection [69, 70 ]. By using different strategies allowing NKp46
+
ROR!t

+
cell depletion, it 

was reported that NKp46
+
ROR!t

+
cells participated to mice survival to the infection [69, 70].

However, none of the reported depletion strategies specifically targeted NKp46
+
ROR!t

+
cells.

Therefore, the contribution of IL-22 specifically derived from NKp46
+
ROR!t

+
cells still needs 

to be investigated.

2.1.3. Human counterparts of mouse NKp46+ gut cell subsets 

A subset of CD56
+
NKp44

+
cells that expressed IL7R# and constitutively produced IL-

22 but not IL-17A, nor IFN-!& and that lacked NK cell-associated cytolytic machinery was 

identified in human tonsils and intestines [70]. Those cells transcribed RORa, RORc (ROR!t) 

and AHR genes and were responsive to exogenous IL-23, which enhanced IL-22 production. 

Moreover, a fraction of these cells expressed CCR6 chemokine receptor, as well as its ligand, 

CCL20, molecules known to direct mucosal migration of several immune cells.  

CD56
+
NKp44

+
cell-derived IL-22 induced in vitro the proliferation of epithelial cells and the 

secretion of the anti-inflammatory cytokine IL-10 [70]. A second study reported a subset of 
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human LTi cells expressing NK cell-related markers, which arise from LTi cell precursor in 

developing lymph nodes [61]. Those cells were defined as lin
-
CD56

+
IL7R#

+
cells [61].

Despite phenotypic similarities, adult and fetal human lin
-
CD56

+
IL7R#

+
cells were different 

with regard to IL-17A production. Indeed, in contrast to their adult counterparts, fetal lin
-

CD56
+
IL7R#

+
cells were able to secrete both IL-17 and IL-22 after activation [61].

2.1.4. Development of mouse NKp46+ROR!t- and NKp46+ROR!t+ cell subsets and 

their human counterparts 

According to our data, NKp46
+
ROR!t

-
and NKp46

+
ROR!t

+
cell subsets did not have 

the same developmental requirements. While, just as for "conventional" NK cells, IL-15 

expression was a pre-requisite for intestinal NKp46
+
ROR!t

-
cell generation [68, 69],

NKp46
+
ROR!t

+
cells were reported to be dependent not only on ROR!t, but also on 

commensal flora exposure for their development [68, 69]. These distinct requirements for gut 

NKp46
+

subset generation suggest that NKp46
+
ROR!t

-
and NKp46

+
ROR!t

+
cells could be 

related respectively to NK cell and LTi cell lineages. Another question recently addressed 

both in mouse and human is whether LTi cells could give rise to NK cells and, if yes, whether 

NKp46
+
ROR!t

+
cells could be a "developmental intermediate" between these two stages. 

The first report describing mouse CD3
-
CD4

+
LTi cells showed that those cells could in 

vitro give rise to NK1.1
+

NK cells, thereby suggesting a precursor-progeny relationship 

between LTi and NK cell lineages [50]. Accordingly, both LTi and NK cells critically depend 

on Id2 transcription factor for their development [53, 85]. However, other evidence suggests

that NK cells and LTi cells are two distinct lineages. Indeed, in mice deficient in the newly 

identified transcription factor E4BP4, NK cell development is selectively impaired, while

lymphoid organogenesis is not affected, thereby suggesting that LTi presence and function is 
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preserved [86]. Instead, IL-7 signaling is required for LTi cell function in lymphoid 

organogenesis [87].

Recent studies showed that IL-7 and IL-15 independently programmed the 

differentiation of intestinal NKp46
+
ROR!t

-
and NKp46

+
ROR!t

+
cell subsets from a common 

Id2 precursor [84]. By using a genetic cell fate mapping strategy targeting ROR!t expression, 

it was demonstrated that, in contrast to NKp46
+
ROR!t

+
cells, intestinal NKp46

+
ROR!t

-
cells 

never express ROR!t during their development [84]. These data thus exclude the possibility 

that NKp46
+
ROR!t

-
cells could emerge from ROR!t expressing cells. A similar scenario has 

been reported for the human counterparts. In this study, the authors showed in vitro that 

human CD56
!
"#$%&

+
LTi cells could differentiate into CD56

+
"#$%&

+
cells but not into

conventional NK cells [71]. Therefore, these observations support the idea that LTi cells and 

CD56
+
"#$%&

+
cells belong to a lineage distinct from NK cells (Fig. 9).



Influence of the transcription factor RORct on the
development of NKp46+ cell populations in gut
and skin

Carmelo Luci1,5, Ana Reynders1,5, Ivaylo I Ivanov2,5, Celine Cognet1,3, Laurent Chiche1,3, Lionel Chasson1,
Jean Hardwigsen3, Esperanza Anguiano4, Jacques Banchereau4, Damien Chaussabel4, Marc Dalod1,
Dan R Littman2, Eric Vivier1,3 & Elena Tomasello1

NKp46+CD3– natural killer lymphocytes isolated from blood, lymphoid organs, lung, liver and uterus can produce granule-

dependent cytotoxicity and interferon-c. Here we identify in dermis, gut lamina propria and cryptopatches distinct populations

of NKp46+CD3– cells with a diminished capacity to degranulate and produce interferon-c. In the gut, expression of the

transcription factor RORct, which is involved in the development of lymphoid tissue–inducer cells, defined a previously

unknown subset of NKp46+CD3– lymphocytes. Unlike RORct– lamina propria and dermis natural killer cells, gut RORct+NKp46+

cells produced interleukin 22. Our data show that lymphoid tissue–inducer cells and natural killer cells shared unanticipated

similarities and emphasize the heterogeneity of NKp46+CD3– cells in innate immunity, lymphoid organization and local

tissue repair.

The body is permanently exposed to a wide range of environmental

threats, such as microbial pathogens and chemical and physical insults.

Distinct types of epithelia cover internal and external body surfaces

and constitute the first line of defense against environmental exposure.

In addition to acting as a physical barrier, epithelial tissues ensure

protection by having a local immune system characterized by tissue-

specific organization and complexity1,2. The epithelial immune system

maintains a dynamic equilibrium between immune surveillance of

pathogens and other environmental insults and tolerance to harmless

antigens, such as food, airborne proteins and commensal bacteria3.

The intestinal mucosa and the skin represent the largest epithelial

cell boundaries between the body and the environment. The intestinal

mucosa consists of a single layer of epithelial cells supported by

underlying connective tissue called the ‘lamina propria’. The intestinal

mucosal immune system is composed of several types of organized

lymphoid structures that belong to the organized gut-associated

lymphoid tissue and include mesenteric lymph nodes, Peyer’s patches,

cryptopatches and isolated lymphoid follicles, as well as a diffuse

network of immune cells scattered along the gut in both the intestinal

epithelium (such as intraepithelial lymphocytes) and in the underlying

lamina propria4. In contrast, the skin consists of a ‘pluristratified’ layer

of keratinized epithelial cells (epidermis) covering the underlying

connective tissue (dermis). In the steady state, cells belonging to the

cutaneous immune system are diffusely distributed in both the

epidermis, which houses epidermal Langerhans cells and, in mice,

dendritic epidermal T cells, and the dermis, where dermal dendritic

cells, macrophages and mast cells reside1,5. In contrast to the gut, the

skin is devoid of organized lymphoid structures.

Natural killer (NK) cells are lymphocytes of the innate immune

system that lack somatically rearranged antigen-specific cell surface

receptors. Instead, the combinatorial engagement of germline-

encoded activating and inhibitory receptors ‘tunes’ NK cell cytotoxi-

city, as well as the secretion of cytokines and chemokines6. NK cells

constitute a heterogeneous population categorized into distinct func-

tional subsets whose proportions vary according to localization7. NK

cells are present in peripheral blood, lymphoid organs (such as spleen,

lymph nodes, bone marrow and thymus) and nonlymphoid organs

(such as liver, lung and uterus)8. Intestine-resident cells that express

NK cell markers and have NK cell–like effector functions have been

reported in both humans9,10 and mice11,12. In human skin, cells

expressing NK cell markers are detectable both in healthy conditions13

and in disease conditions such as psoriasis14, atopic dermatitis15 and

lichen planus16. However, precise characterization of NK cells that

reside in skin and gut mucosa remains to be performed.
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Here we characterize distinct subsets of NKp46+CD3– NK cells in

such tissues in human and mouse. Skin dermis NK cells had a

conventional mature NK cell phenotype, whereas CD127+ immature

NK cells were present in the gut. In addition, gut cryptopatches

contained a population of NKp46+ cells that expressed RORgt

(A002302), a transcription factor previously associated with lymphoid

tissue–inducer cells (LTi cells), and that produced interleukin 22 (IL-

22), a cytokine previously associated with IL-17-producing T helper

cells (TH-17 cells). The development of RORgt
+NKp46+ gut cells was

dependent on RORgt, whereas RORgt was not required for the

generation of NKp46+ NK cells in gut and skin.

RESULTS

Distribution of skin and gut NKp46+CD3– cells

NKp46 (also called NCR1 or CD335) is a receptor expressed on

the surface of NK cells from the early to late stages of NK cell

differentiation17. We used NKp46 expression to investigate the distribu-

tion of NK cells in skin and gut. In human tissues, NKp46+CD3– cells

were present in gut lamina propria surrounding colonic crypts and also

in the dermis (Fig. 1a). Most of these NKp46+CD3– cells expressed

CD56 (Fig. 1b). Gut NKp46+CD3– cells did not express the

major histocompatibility complex (MHC) class Ia–specific killer cell

immunoglobulin-like receptor KIR2D (Fig. 1b), which suggested that

gut NKp46+CD3– cells were either immature NK cells or were not true

NK cells. In contrast, dermis NKp46+CD3– cells expressed KIR2D

(Fig. 1b).

Because NKp46 is expressed on NK cells in

both humans and rodents17, we made a

similar analysis in the mouse. We detected

NKp46+CD3– cells in small intestine tissue

sections as well as in skin dermal sheets

isolated from C57BL/6 mice (Fig. 1c). As in

humans, skin and gut NKp46+CD3– cells

were located mainly in the connective tissue

underlying the epithelial cell layers (skin der-

mis and gut lamina propria). Thus, in con-

trast to T cells, few NKp46+CD3– cells were

detectable in the epithelium in steady-state

conditions. We detected NKp46+CD3– cells in

the lamina propria of gut segments (duode-

num, jejunum and ileum) and in colonic

crypts, as well as in the subepithelial dome and interfollicular areas

of Peyer’s patches (Supplementary Fig. 1 online). Therefore, popula-

tions of NKp46+CD3– cells were present in skin and gut in both

humans and mice.

NKp46 can also be expressed by rare T cell subsets (mostly TCRgd+

T cells in steady-state conditions) that have NK cell–like phenotypes

and effector functions and lower surface expression of T cell antigen

receptors17,18. However, NKp46+CD3– cells were still present in the

gut lamina propria and the dermis of recombination-activating gene

2–deficient (Rag2–/–) mice (Fig. 1c), which excluded the possibility

that they belonged to the T cell lineage. In addition, skin and gut

NKp46+CD3– cells did not express intracellular CD3e protein (data

not shown). NKp46+CD3– cells were undetectable in gut and skin

from Rag2–/–mice also deficient in cytokine receptor common g-chain

(Il2rg–/–; Fig. 1c), consistent with the mandatory function of the

common g-chain in the development of various hematopoietic

lineages, including NK cells6.

Phenotype of skin and gut NKp46+CD3– cells

To further determine whether gut and skin NKp46+CD3– cells were

true NK cells, we analyzed their cell surface phenotype. In mice, NK

cell–committed progenitors have a CD122+CD3– phenotype and

differentiate into immature NK cells through the sequential acquisi-

tion of cell surface receptors such as NK1.1 (also called NKR-P1C), the

MHC class Ib–specific CD94-NKG2 heterodimeric receptors, the

MHC class Ia–specific Ly49 receptors and CD49b (a2 integrin)
19.
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Figure 1 Distribution of NKp46+CD3– cells

in human and mouse gut and skin.

(a) Immunofluorescence histology of frozen

sections of human colon and skin stained with

anti-CD3 (green), anti-NKp46 (red) and Topro3

(blue). White arrows indicate NKp46+CD3– cells;

LP, lamina propria. Scale bars, 50 mm.

(b) Microscopy of human tissue sections stained

with anti-NKp46 (green), anti-CD56 (red) and

Topro3 (blue) or with anti-NKp46 (green) and

anti-KIR2D (red). Scale bars, 10 mm.

(c) Immunofluorescence histology of mouse small

intestine frozen sections and epidermal and

dermal sheets stained with antibodies to proteins

along left margin. For ‘homogenization’ of colors

for skin sheets, MHC class II (MHC II), stained

with streptavidin–Alexa Fluor 546, is in blue, and

CD3, stained with allophycocyanin-conjugated

anti-CD3, is in red. Arrows indicate NKp46+CD3–

cells. Scale bar, 50 mm. Data are representative

of three (a,b) or five (c) independent experiments.

2 ADVANCE ONLINE PUBLICATION NATURE IMMUNOLOGY

A R T I C L E S



Complete NK cell maturation and acquisition of full effector function

are concomitant with cell surface expression of CD11b (aM integ-

rin)19. NKp46+CD3– cells present in gut and Peyer’s patches

expressed CD122 but had lower expression than did NK cells isolated

from all other organs analyzed. Although gut and Peyer’s-patch

NKp46+CD3– cells expressed NKG2D and NKG2A-NKG2C-NKG2E,

their expression of CD49b was lower and their expression of

Ly49 receptors was barely detectable (Fig. 2a). NKp46+CD3– cells

isolated from the large intestine also had a similar surface phenotype,

as did NKp46+CD3– cells present in the small and large intestines

of Rag2–/– mice (data not shown). In contrast to NK cells from

the bone marrow, liver, peripheral lymph nodes, mesenteric lymph

nodes and spleen, NKp46+CD3– cells from the gut and Peyer’s

patches had heterogenous expression of NK1.1, which allowed us

to distinguish NK1.1lo and NK1.1+ subpopulations. In contrast,

skin NKp46+CD3– cells expressed all NK cell markers analyzed

except CD49b; they had lower expression of CD49b than that of

NK cells isolated from lymphoid organs (Fig. 2a).

NK cells can be categorized into three subsets on the basis of surface

expression of CD27 and CD11b; CD27hiCD11blo (immature),

CD27hiCD11bhi (mature) and CD27loCD11bhi (senescent) cells have

distinct phenotypic, trafficking and functional properties7. Gut

NKp46+CD3– cells included a CD27hiCD11blo population, as well as

a large CD27loCD11blo population; the latter phenotype is not yet

associated with true NK cells (Fig. 2a). In contrast, the skin NK

cell population consisted mainly of CD27hiCD11bhi mature cells

(Fig. 2a). In addition, unlike most NKp46+CD3– cells located

in skin and spleen, most gut NKp46+CD3– cells expressed

CD127 (IL-7 receptor-a) and the cell surface marker c-Kit

(Fig. 2b). Thus, dermal NKp46+CD3– cells had a CD127–c-Kit–

CD122+CD11bhiCD27hiLy49+ phenotype, whereas gut NKp46+CD3–

cells had a CD127+c-Kit+CD122loCD11bloCD27loLy49– phenotype.
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Figure 2 Phenotype of NKp46+CD3– cells in mouse gut and

skin. Flow cytometry of cells isolated from various tissues

(above plots) and stained with antibodies specific for surface

proteins (below plots), gated on NKp46+CD3– cells. Bold lines,

specific staining; dashed lines, isotype-matched control antibody.

Numbers in quadrants (a, right bottom row) indicate percent cells in each. BM, bone marrow; PLN, peripheral lymph node; MLN, mesenteric lymph node;

PP, Peyer’s patch. Data are representative of at least three independent experiments.
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Figure 3 Effector functions of skin and gut NKp46+CD3– cells. (a) CD107a+ and IFN-g+ cells among cells isolated from various organs (horizontal axes) and

then stimulated for 4 h with various stimuli (key), assessed by gating on NKp46+CD3– cells (or on NK1.1+CD3– cells for samples stimulated with anti-

NKp46). Before stimulation, gut cell samples were depleted of epithelial EpCAM+ cells by negative magnetic depletion. Isotype, isotype-matched control

antibody for anti-NK1.1 (a-NK1.1) and anti-NKp46 (a-NKp46); PMA, phorbol 12-myristate 13-acetate; iono, ionomycin. Data are representative of three

independent experiments (mean and s.d.). (b) BrdU incorporation by cells isolated from various organs (left, horizontal axis; right, key) after 3 d of labeling

with BrdU, presented as percent BrdU+ cells among NKp46+CD3– cells (left) or in various NK cell subsets (right; horizontal axis). *, P o 0.01, and

**, P o 0.001 (one-way analysis of variance and Tukey’s multiple comparisons). Data are representative of four (left) or two (right) independent experiments

with fourteen mice (left; except gut, seven mice) or seven mice (right).
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Both gut and skin NKp46+CD3– cells had high expression of CD69

(Fig. 2b). Therefore, in both humans (Fig. 1a) and mice, skin

NKp46+CD3– cells had a conventional NK cell phenotype, whereas

gut NKp46+CD3– cells were very heterogeneous.

Effector functions of skin and gut NKp46+CD3– cells

Cytotoxicity and cytokine secretion are functional attributes acquired

with NK cell maturation19. Degranulation, as assessed by cell surface

exposure of CD107a, and production of interferon-g (IFN-g), as

assessed by intracellular cytokine staining, were barely detectable

after crosslinking of NK1.1 on gut NKp46+CD3– cells (Fig. 3a).

These cells also responded minimally to crosslinking of NKp46 and

to treatment with IL-12 and IL-18 or with phorbol 12-myristate

13-acetate and ionomycin (Fig. 3a). NKp46+CD3– cells from the skin

had weaker degranulation and less IFN-g production than did

NKp46+CD3– cells from the spleen and lymph nodes; nevertheless,

skin cell responses were stronger than gut NK cell responses (Fig. 3a).

To further characterize skin and gut NKp46+CD3– cells, we did

genome-wide gene expression profiling analysis with highly purified

NKp46+CD3– cells isolated from mouse spleen, gut and skin. By

bioinformatics analysis, we identified clusters of genes that were

upregulated ‘preferentially’ in one or two of the three populations.

Whereas the genes upregulated in gut NKp46+CD3– cells (clusters 7

and 8) were involved in a broad variety of biochemical pathways, the

genes with highest expression in skin NKp46+CD3– cells (clusters 1

and 2) were involved mainly in cell cycle regulation (Supplementary

Fig. 2 and Table 1 online). To assess the biological relevance of those

findings, we compared the proliferation rates of NKp46+CD3– cells

from the skin, gut, bone marrow, peripheral lymph nodes and spleen.

Bone marrow NK cells included a higher proportion of cells positive

for the thymidine analog 5-bromodeoxyuridine (BrdU) than did NK

cells from spleen and lymph nodes (Fig. 3b), in support of published

findings that splenic NK cells are slowly dividing progeny of prolif-

erating precursors that reside in the bone marrow20. In agreement

with the microarray data, the percentage of BrdU-labeled cells

among skin NK cells was as high as that among bone marrow NK

cells. In contrast, gut NKp46+CD3– cells had the lowest fraction of

BrdU-labeled cells (Fig. 3b). In skin, as in bone marrow, peripheral

lymph nodes and spleen, CD27hiCD11blo and CD27hiCD11bhi cells

had the highest proliferation rate, consistent with published find-

ings21. These results collectively indicate that dermis NKp46+CD3–

cells represent a subset of NK cells with a conventional cell surface

phenotype but less effector function and a high proliferation rate. In

contrast, gut NKp46+CD3– cells expressed CD127 and did not have

the effector functions of classical mature NK cells, yet also did not

have the high proliferation characteristic of immature NK cells.
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Figure 4 RORgt expression and analysis of NK1.1lo and NK1.1+ subsets of gut NKp46+CD3– cells.

(a) Immunofluorescence histology of frozen intestine sections stained with anti-EpCAM (blue), anti-CD3 (red)

and anti-NKp46 (green). Scale bar, 50 mm. Data representative of at least three independent experiments.

(b) Microarray analysis of mRNA expression in sorted gut, skin and spleen NKp46+CD3– cells, presented as

fluorescence signal intensity (in arbitrary units (AU)) after normalization to the median average intensity for all samples. Products encoded: Lta, lymphotoxin-

a; Ltb, lymphotoxin-b; Tnf, tumor necrosis factor; Tnfrsf10b, Tnfrsf1b and Tnfrsf25, tumor necrosis factor receptors DR5, TNFRII and DR3, respectively;

Tnfsf11, Tnfsf14, Tnfsf4, Tnfsf8 and Tnfsf9, tumor necrosis factor ‘superfamily’ members TRANCE, LIGHT, OX40 ligand, CD30 ligand and 4-1BB ligand,

respectively; Il17r, CD127; Kit, c-Kit; and Ccr7, chemokine receptor CCR7. Data are representative of two independent experiments (mean and s.d).

(c) Intestine sections stained with anti-CD3 (blue), anti-RORgt (red) and/or anti-NKp46 (green) and Sytox (gray). Left, cryptopatches; inset, higher

magnification of an NKp46+RORgt+ cell. Right, lamina propria: thick white arrows, NKp46+RORgt+ cells; thin white arrows, NKp46+RORgt– cells; right,

higher magnification of NKp46+RORgt+ and NKp46+RORgt– cells. Scale bars, 50 mm (main images) or 10 mm (higher magnification). Data are

representative of three independent experiments. (d) Flow cytometry (left) of cells isolated from Rorc(gt)+/GFP and Rorc(gt)GFP/GFP mice, gated on CD3– gut

cells; right, cells in gates outlined at left (colors of outlines match line colors). CD3–NKp46+RORgt– cells: Rorc(gt)+/GFP, 9.8% ± 0.6%, and Rorc(gt)GFP/GFP,

17.8% ± 4%; CD3–NKp46+RORgt+ cells: Rorc(gt)+/GFP, 17.9% ± 0.5%, and Rorc(gt)GFP/GFP, 3.5% ± 0.4%. Data are representative of three independent

experiments. (e) Flow cytometry of cells from C57BL/6 mice, gated on NK1.1loNKp46+CD3– gut cells (left) and NK1.1+NKp46+CD3– gut cells (right). Bold

lines, specific staining; dashed lines, isotype-matched control antibody. Numbers in quadrants (bottom row) indicate percent cells in each. Data are

representative of two independent experiments.
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Characterization of gut NKp46+CD3– cells

In terms of expression of CD127 and c-Kit (Fig. 2b), gut NK cells

resembled gut CD127+c-Kit+ lineage-negative LTi cells, which are

hematopoietic cells required for the development of secondary lym-

phoid organs such as cryptopatches and isolated lymphoid follicles in

the adult gut22 and peripheral lymph nodes and Peyer’s patch during

fetal life23. To further assess the resemblance between gut

NKp46+CD3– cells and LTi cells, we examined their localization in

the gut by immunofluorescence. Like LTi cells, NKp46+CD3– cells

were present in cryptopatches located at the bottom of small

intestinal crypts (Fig. 4a), as well as in structures reminiscent of

isolated lymphoid follicles (data not shown). Moreover, unlike

spleen or skin NK cells, gut NKp46+CD3– cells expressed several

genes also expressed in LTi cells, such as those encoding

tumor necrosis factor, the tumor necrosis factor receptors DR5,

TNFRII and DR3, the tumor necrosis factor ‘superfamily’ members

TRANCE (also called RANKL), LIGHT, OX40 ligand, CD30 ligand

and 4-1BB ligand, and the chemokine receptor CCR7 (Fig. 4b and

Supplementary Table 1).

The development of LTi cells is controlled by RORgt24. In crypto-

patches, we found that all detectable NKp46+CD3– cells also expressed

RORgt (Fig. 4c). These RORgt+NKp46+ cells represented 14% ± 4%

of cryptopatch cells, and RORgt+NKp46– cells represented 36% ± 6%

of cryptopatch cells. Thus, on average, one third of RORgt+ crypto-

patch cells expressed NKp46. We also found NKp46+CD3– cells, with

and without RORgt expression, dispersed in the lamina propria

(Fig. 4c). At these sites, we detected RORgt+NKp46+, RORgt+NKp46–

and RORgt–NKp46+ cells at similar frequencies (2–3% of total lamina

propria cells). Overall, two thirds of RORgt+ lamina propria cells

expressed NKp46 and two thirds of NKp46+ lamina propria cells

expressed RORgt.

We then used mice in which a green fluorescent protein (GFP)

cassette disrupted expression of the gene encoding RORgt (Rorc

(called ‘Rorc(gt)’ here); Rorc(gt)+/GFP and Rorc(gt)GFP/GFP mice)24 to

further analyze the diversity of NKp46+CD3– cells. We were able to

detect at least five subsets of gut cells: NKp46–GFP–, NKp46+GFP–,

NKp46+GFPint, NKp46+GFPhi and NKp46–GFPhi. Thus, NKp46+

CD3– cells from Rorc(gt)+/GFP reporter mice included both GFP+

(GFPint and GFPhi) and GFP– populations (Fig. 4d), which confirmed

RORgt expression in a fraction of gut NKp46+CD3– cells. In contrast,

skin NKp46+CD3– cells were uniformly GFP– (data not shown).

GFP+NKp46+CD3– cells were NK1.1lo, whereas GFP–NKp46+CD3–

cells were NK1.1+ (Fig. 4d). Gut NKp46+CD3–NK1.1+ cells consisted

mainly of CD27hiCD11blo and CD27hiCD11bhi populations and

expressed classical markers of immature NK cells, such as CD122,

c-Kit and NKG2A-NKG2C-NKG2E (Fig. 4e). Although they also

expressed c-Kit, gut NKp46+CD3–NK1.1lo cells were CD27loCD11blo

and did not express CD122 or NKG2A-NKG2C-NKG2E (Fig. 4e).

Moreover, the NKp46+CD3–NK1.1lo subset was much smaller in

Rorc(gt)GFP/GFP mice, whereas the NKp46+CD3–NK1.1+ subset was

larger in Rorc(gt)GFP/GFP mice (Fig. 4d). Thus, NKp46+CD3–NK1.1+

cells corresponded to immature CD127+ NK cells, whereas

NKp46+CD3–NK1.1lo cells expressed and depended on RORgt.

In addition to its mandatory function in the development of LTi

cells, RORgt, together with the transcription factors RORa, STAT3,

IRF4 and AHR, is required for TH-17 differentiation
25. Together with

the transcription factor Foxp3, RORgt controls the balance between

TH-17 cell and regulatory T cell development26. Microarray analysis

showed that Rora and Stat3 transcripts were higher in gut

NKp46+CD3– cells than in skin and spleen NK cells (Supplementary

Table 1), whereas Foxp3 was not detectable (data not shown).

Quantitative PCR analysis confirmed the microarray data (Fig. 5a),

which therefore indicated that gut NKp46+CD3– cell populations

could potentially include cells with a TH-17-like phenotype. In

contrast to spleen and skin NK cells, gut NKp46+CD3– cells expressed

transcripts encoding IL-22 and granulocyte-monocyte colony-

stimulating factor but not IL-17A (Fig. 5a). NKp46+CD3–NK1.1lo

cells had high expression of Il22 mRNA, in contrast to low

expression of Il22 mRNA in NKp46+CD3–NK1.1+ gut cells

(Fig. 5b). Consistent with those findings, gut NKp46+CD3–NK1.1lo

cells secreted small but appreciable amounts of IL-22 protein

when stimulated with phorbol 12-myristate 13-acetate and

ionomycin but NKp46+CD3–NK1.1+ cells did not (Fig. 5c). Thus,

gut NKp46+RORgt+ cells constitutively expressed Il22 transcripts and,

after stimulation, produced IL-22, a cytokine important for epithelial

and mucosal immunity and integrity27,28 and associated with

TH-17 cell function29. However, we detected little Il17a mRNA in

gut NKp46+RORgt+ cells (data not shown). These data

collectively show that NKp46+CD3– cells in skin and gut have

an unexpected phenotypic and functional heterogeneity characteri-

zed by RORgt-dependent and RORgt-independent develop-

mental pathways.
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DISCUSSION

To investigate the distribution and function of NK cells in skin and

gut, we took advantage of the expression of the evolutionary con-

served NK cell surface receptor NKp46 (ref. 17). We found that

NKp46+CD3– cells had an unexpected complexity in these tissues.

In human and mouse skin, NKp46+CD3– cells had several features of

true NK cells, such as surface expression of many receptors present on

peripheral blood and spleen NK cells. Indeed, human NKp46+CD3–

skin cells expressed CD56 and KIRs, whereas mouse skin

NKp46+CD3– cells expressed NK1.1 and Ly49 receptors. Despite

their low density in the tissue, NKp46+CD3– cells in mouse skin

engaged in very active proliferation, as demonstrated by analysis of

BrdU incorporation and gene expression. In the steady state,

NKp46+CD3– skin NK cells were present exclusively in the

dermis and were absent from the epithelial cell layer. In a mouse

model of skin hapten-dependent contact hypersensitivity, NK cells

have been shown to be recruited to the inflamed skin during

the allergic phase in the absence of adaptive immunity and to

facilitate hapten recall memory immune responses30. It thus remains

to be investigated whether the proliferating dermal NK cells

characterized here are a source of NK cells at other sites and, in

particular, whether they migrate to the epidermis in inflam-

matory conditions.

In both humans and mice, gut NKp46+CD3– cells were present in

lamina propria and were rare or absent in the epithelial cell layer.

Thus, in the steady state, both gut and skin NKp46+CD3– cells are

located mainly in the connective tissue that supports and nourishes

the overlying epithelial cells. However, in contrast to skin cells, gut

NKp46+CD3– cells had unanticipated phenotypic, developmental, and

functional diversity, particularly in terms of RORgt expression.

RORgt–NK1.1+NKp46+CD3– gut cells represented immature

CD127+ NK cells on the basis of their phenotype and their develop-

mental dependence on the common g-chain. A subset of CD127+ NK

cells has been described in mouse and human thymus and peripheral

lymph nodes31. These cells exert poor cytolytic function but secrete

large amounts of IFN-g31,32. In contrast, gut CD127+ NK cells

produced little IFN-g, which suggests that the gut microenvironment

might control NK cell reactivity.

RORgt+NK1.1loNKp46+CD3– gut cells, in contrast, represent a

previously uncharacterized population of cells33 that resemble LTi

cells in their CD122–CD127+c-Kit+ phenotype and their developmental

dependence on RORgt. Although NKp46 can also be expressed at the

surface of rare subsets of cells that do not belong to the NK cell lineage

(such as T cells in mice and humans)17,34, it remains the most selective

NK cell marker reported so far. Therefore, the surface expression of

NKp46 on RORgt+NK1.1loCD3– gut cells suggests a potential link

between the LTi and NK cell lineages. LTi cells can differentiate into NK

cells and antigen-presenting cells but not into T lymphocytes or B

lymphocytes23. Thus, it is possible that a developmental relationship

exists between LTi and NK cell populations in the gut. In support of

that idea, the helix-loop-helix inhibitor Id2 is required for the devel-

opment of both LTi cells and NK cells35,36. In addition, human fetal

LTi cells are precursors of CD127+RORgt+NKp46+CD3– cells that

express CD56 but lack MHC class I–specific KIRs37. These

human CD127+RORgt+NKp46+CD3– cells closely resemble the

RORgt+NKp46+ population lacking MHC class I–specific Ly49 recep-

tors that we identified here in the mouse. Yet the smaller numbers of

RORgt+NKp46+ gut cells in RORgt-deficient mice did not block the

development of gut NKp46+RORgt– NK cells, which indicates that this

NKp46+ NK cell population is a separate lineage or that alternative

RORgt-independent pathways of gut NK cell differentiation exist.

NKp46 is an immunoglobulin-like ‘superfamily’ member whose

engagement initiates a protein tyrosine kinase–dependent activation

pathway through the immunoreceptor tyrosine-based activation

motifs present in the associated CD3z or FcRg subunits38. No

alteration in peripheral lymph node development has been reported

in NKp46-deficient mice39. In contrast, RORgt-deficient mice lack

proper peripheral lymph node development as a consequence of the

absence of LTi cells24. Thus, it is likely that the NKp46 expressed on a

fraction of RORgt+ cells in cryptopatches is not important for the

local organization of mucosal lymphoid tissues in the steady state.

However, RORgt+NKp46+ gut cells could still have a distinct LTi cell–

like function that depends on NKp46, perhaps in conditions of stress.

Indeed, although the identification of NKp46 ligands is still not

complete, NKp46 has been shown to interact with influenza hemag-

glutinin and the hemagglutinin-neuraminidase of parainfluenza

virus40. In addition, it has been proposed that NKp46 also recognizes

self proteins induced by cellular stress, activation or proliferation41.

The recruitment of LTi cells to secondary lymphoid organs is critical

for rebuilding of the lymphoid architecture after infection with

lymphocytic choriomeningitis virus42. Thus, it is possible that

NKp46 on a subset of LTi cells may act as a ‘molecular device’ for

detecting virus-infected or stressed cells and may thereby

facilitate interactions between LTi cells and stromal lymphoid tis-

sue–organizer cells, which promote lymphoid organ integrity. That

hypothesis would be in agreement with the reported heterogeneity

of LTi cell populations43.

Unexpectedly, we also found that RORgt+NKp46+ cells had an

unique cytokine profile, as they produced IL-22 but not IL-17

(ref. 33). Human RORgt+NKp46+ cells derived from fetal tissues

produce mainly IL-17 and small amounts of IL-22, but those derived

from postnatal tonsils secrete large amounts of IL-22 and small

amounts of IL-17 (ref. 37). It remains to be determined whether

fetal mouse LTi cells express IL-17. IL-22 is a member of the IL-10

family of cytokines, which includes IL-19, IL-20, IL-24, IL-26, IL-28a,

IL-28b and IL-29 (ref. 44). In RORgt-dependent TH-17 cells, IL-22

acts together with IL-17 to induce the secretion of various antimicro-

bial products, such as defensins and S100 calcium-binding proteins44.

In addition, IL-22 contributes to greater epithelial resistance to injury

after microbial infection of the lung27 and gut28, as well as during

concanavalin A–induced hepatitis in the liver45. Pathogens or inflam-

matory disorders often breach or damage the epithelial cell layer, thus

exposing cells residing in the underlying tissues to microbial invasion

and/or tissue injury. Because of their specific tissue localization, CD3–

NKp46+ cells in skin and gut and RORgt+NKp46+ cells in the gut may

act as ‘detectors’ of epithelial tissue damage. The frequency of skin and

gut cells expressing NK cell markers changes substantially during

disease; such changes have been reported in the dermis of patients

suffering from various skin diseases14–16,46, as well as in the gut during

infection with Salmonella typhimurium12 and colitis12. Further inves-

tigation is needed to determine how the various subsets of NKp46+

cells described here participate in inflammation, wound healing and

tissue repair and what function, if any, is served by the IL-22 produced

by RORgt+NKp46+ cells in these processes.

METHODS
Mice and human tissues. C57BL/6 and Rag2–/– mice on a C57BL/6 back-

ground were from Charles River Laboratories (L’Arbesle, France). Rag2–/–

Il2rg–/– mice were from M. Ito. Rorc(gt)GFP mice have been described24 and

were backcrossed six to seven times onto the C57BL/6 background. In most

experiments, mice were used at 8–12 weeks of age. All mouse experiments were

in accordance with French and European Union directives. Normal skin and
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large intestine samples were obtained from patients undergoing colonic

resection for clinical reasons. Skin samples were obtained during scar excision

and intestinal samples were obtained after colonic surgical resection. Unless

indicated otherwise, ‘gut’ indicates small intestine in the mouse and colon in

humans. This study was done according to recommendations of the local

Ethical Committee (Comité de Protection de Personnes-Marseille, France).

Tissue immunofluorescence. Portions of small and large intestine were isolated

from mice and were washed extensively in PBS, then were fixed for 1–4 h in 4%

(wt/vol) paraformaldehyde in PBS. After three washes in PBS, paraformalde-

hyde-fixed organs were incubated in a 30% (wt/vol) sucrose solution until the

samples sank. Intestinal tissues and freshly isolated Peyer’s patches were then

embedded in optimum cutting temperature compound (Sakura Finetek), were

frozen in a bath of isopentane cooled on dry ice and were then cut into sections

8 mm in thickness. The dorsal and ventral lobes of ears were separated and were

treated overnight at 4 1C with Dispase II (1.2 U/ml in PBS). The next day,

epidermal and dermal sheets were separated, were washed in PBS, then were

acetone-fixed and used immediately for staining. Intestinal tissue sections and

skin sheets were then saturated in PBS containing 0.1% (vol/vol) Triton X-100

and 10% (vol/vol) donkey serum. Endogenous biotin was blocked with a

biotin-blocking kit (Vector Laboratories). Mouse NKp46 was stained with

polyclonal goat anti–mouse NKp46 serum (AF2225; R&D Systems), followed

by Alexa Fluor 488–conjugated donkey antibody to goat (anti-goat; A11055;

Molecular Probes). Mouse epithelial cell adhesion molecule (EpCAM) was

stained with rat anti–mouse EpCAM (G8.8; BD Pharmingen), followed

by indodicarbocyanine-conjugated donkey anti-rat serum (712-496-150;

Jackson Immuno Research). Mouse CD3E was stained with biotin-coupled

hamster anti–mouse CD3E (2C11; Pharmingen), followed by Alexa Fluor 546–

conjugated streptavidin (S11225; Molecular Probes) for intestinal sections or

with allophycocyanin-conjugated anti–mouse CD3E for skin sections. Epidermal

and dermal sheets were stained with biotin-conjugated anti–mouse MHC class

II (M5/114.15.2; Pharmingen), followed by Alexa Fluor 546–conjugated strep-

tavidin (Molecular Probes). Peyer’s patch sections were stained with biotin-

conjugated hamster anti–mouse CD3E, followed by Alexa Fluor 546–conjugated

streptavidin (A-21422; Molecular Probes) and with Alexa Fluor 647–conjugated

rat anti–mouse CD19 (1D3; eBioscience). RORgt was stained with Armenian

hamster anti-RORgt47, followed by indocarbocyanine-conjugated goat anti–

Armenian hamster serum (127-165-160; Jackson ImmunoResearch). Nuclei

were counterstained with Sytox Blue (Molecular Probes). Human tissues were

washed extensively in PBS, then were ‘snap-frozen’ in optimum cutting

temperature compound (Sakura Finetek). Frozen tissues were then cut into

sections 8 mm in thickness and were stored at –80 1C. Before staining, tissue

sections were thawed and were fixed in acetone. Human NKp46 was stained

with polyclonal goat anti–human NKp46 serum (AF1850; R&D Systems),

followed by Alexa Fluor 546–conjugated or Alexa Fluor 488–conjugated donkey

anti-goat (A11056; Molecular Probes). Human CD3 was stained with fluor-

escein isothiocyanate–conjugated mouse anti–human CD3 (UCHT-1; Beckman

Coulter). Human CD56 was stained with mouse anti–human CD56 (MY31;

Becton Dickinson), followed by Alexa Fluor 555–conjugated goat anti–mouse

immunoglobulin G (A-21422; Molecular Probes). Human KIR2D was stained

with mouse anti–human NKVSF1, an antibody that recognizes KIR2DL1,

KIR2DL2-DL3 and KIR2DS4 (provided by A. Poggi)48, followed by Alexa Fluor

555–conjugated goat anti–mouse immunoglobulin G (Molecular Probes).

Nuclei were counterstained with Topro3 (Molecular Probes). After being

stained, slides were dried, mounted with ProLong Gold (Invitrogen) and

examined with an LSM 510 confocal microscope (Zeiss). Images were processed

with Zeiss LSM and Adobe Photoshop software.

Cell preparation. Mice were killed and then were immediately perfused with

PBS before organs were collected. Small intestines were collected, then Peyer’s

patches were removed and were kept on ice in 10% (vol/vol) FCS in RPMI

medium. Intestines were opened longitudinally, were cut into pieces 5 mm in

length and were washed extensively in PBS. Cells in the intestinal epithelium

were then isolated by four incubations of intestinal pieces for 15 min at 37 1C

with shaking at 200 r.p.m. in PBS containing 5 mM EDTA (Gibco), 15 mM

HEPES (Gibco), pH 7.2, and 10% (vol/vol) FCS. After extraction of cells from

the intestinal epithelium, intestinal pieces were washed in 10% (vol/vol) FCS in

RPMI medium, then were minced. The remaining gut cells, including lamina

propria and cryptopatch cells, were subsequently obtained by two incubations

of intestinal pieces for 20 min at 37 1C with shaking at 200 r.p.m. in RPMI

medium containing 10% (vol/vol) FCS, 15 mM HEPES (Gibco), pH 7.2, and

collagenase type VIII (300 UI/ml; Sigma). Unless indicated otherwise, gut cells

were extracted from small intestine. Dorsal skin was collected, was cut in

small pieces and was digested twice for 20 min at 37 1C with shaking at

200 r.p.m. in a solution of RPMI medium containing 15 mM HEPES, pH 7.2,

and collagenase IV (0.6 mg/ml; Sigma). Samples were then enriched for gut and

skin cells by Percoll gradient centrifugation (Amersham-Pharmacia). As the

enzymatic digestion required for gut and skin cell extraction can cleave

antigen epitopes required for antibody recognition, spleen cells were

treated in a similar way with collagenase VIII or IV to ensure that the cell

surface expression of markers analyzed and effector functions were not affected

by the enzymatic treatment. Cells were obtained from peripheral lymph

nodes and Peyer’s patches by mechanical disruption. Bone marrow

cells were obtained by flushing of tibia and femur bones. Liver cells were

obtained by mechanical disruption and underwent enrichment by Percoll

gradient centrifugation.

NK cell function assays. The release of NK cell cytolytic granules was assessed

by flow cytometry by the staining of CD107a (1D4B)49. Cytokine secretion was

evaluated by intracellular staining. Anti-IL-22 (MH22B2) was provided by J.C.

Renauld. Cells were plated in U-bottomed 96-well plates and were incubated in

the presence of phorbol 12-myristate 13-acetate (200 ng/ml; Sigma) and

ionomycin (1 mg/ml; Sigma) or mouse IL-12 (20 ng/ml; R&D Systems) and

mouse IL-18 (5 ng/ml; Medical & Biological Laboratories). Cells were treated

with anti–mouse NK1.1 (PK136) or anti–mouse NKp46 (29A1.4; both pre-

pared from hybridomas in the laboratory) in high-affinity U-bottomed 96-well

plates (Immulon) coated with carbonate buffer and antibody at a concentration

of 20 mg/ml for anti-NK1.1 and 5 mg/ml for anti-NKp46. Fluorescein

isothiocyanate–conjugated anti–mouse CD107a (1D4B) and GolgiStop (both

from BD Pharmingen) were added at the beginning of cell stimulation. After

4 h of incubation at 37 1C, cells were collected and extracellular staining was

done. Cells were then fixed in 2% (vol/vol) paraformaldehyde in PBS and were

washed. Intracellular cytokine staining was done in the presence of Perm/Wash

1� solution (BD Pharmingen).

Additional methods. Information on flow cytometry, BrdU labeling, RNA

extraction and microarray analysis, and real-time RT-PCR (primers, Supple-

mentary Table 2 online) is available in the Supplementary Methods online.

Accession codes. UCSD-Nature Signaling Gateway (http://www.signaling-gate

way.org): A002302; GEO: microarray data, GSE13151.

Note: Supplementary information is available on the Nature Immunology website.
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2.2. WORK IN PROGRESS (MANUSCRIPT IN PREPARATION) 

The second part of my PhD aimed at a better understanding of gut NKp46
+

cell subset 

biology. Therefore, we directed our research on the following points:

i) The precise distribution and identification of NKp46
+

cell subsets especially, with 

regard to the different lymphoid organized structures of the GALT;

ii) The analysis of global gene expression profile of gut NKp46
+

cell subsets in order 

to dissect their ontogeny programs with respect to LTi and NK cells and to 

establish an accurate lineage-specific genetic fingerprint;

iii) The regulation of gut NKp46
+

cell homeostasis and activity by intestinal 

environment;

iv) The in vivo function of gut NKp46
+

cells in a model of oral infection with the 

enteric pathogen, Listeria monocytogenes.

The manuscript including the dissection of all these four topics is currently under

preparation. 
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Fig.10 Specificity of anit"NKp46 polyclonal antiserum for the NKp46 molecule

A Immunoflorescence staining on frozen sections from the small intestines of C57BL/6 mice stained with polyclonal anti!

NKp46 antibody (green) pre!incubated for 2h at RT either with control Fc protein or mouse NKp46 Fc protein or B with

isotype control (goat IgG).

C Immunoflorescence staining on small intestine frozen sections from C57BL/6 (left panel) vs NKp46 mutant mice (right

panel), stained with anti!NKp46 polyclonal anti!serum (green), anti!B220 (blue) and anti!ROR!t supernatant (red). Nuclei

were counterstained with Sytox green (grey).

Magnification is 40x.
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2.2.1. NKp46+ cell subset mapping 

Precise localization of NKp46
+

cells within the intestinal mucosa is a topic of 

controversy [83]. While we and others identified those cells either scattered in the lamina 

propria or clustered within CP and ILFs [67, 68], other studies restricted their presence only to 

the lamina propria [83]. Because a lack of specificity of the anti-NKp46 polyclonal antiserum 

has been reported [83], we verified that this reagent specifically binds to the mouse NKp46 

molecule. When the polyclonal anti-NKp46 antibody was pre-incubated with the mouse 

NKp46-Fc chimera protein, the NKp46 staining was totally abrogated, while pre-incubation 

of the same antibody with a control protein did not affect the detection of NKp46 (Fig. 10A-

B). In addition, no reactivity of the anti-NKp46 antiserum could be detected on intestinal 

sections from mice bearing a genetic mutation which affects the expression of the NKp46

protein (Fig. 10C). So, these results confirm the specificity of the polyclonal goat anti-mouse 

serum for the mouse NKp46 molecule.

In order to document the precise anatomic location of the three NKp46
+
ROR!t

-
,

NKp46
+
ROR!t

+
and NKp46

-
ROR!t

+
cell subsets, we performed immunofluoresence staining 

on tissue sections from the small intestine, the caecum, as well as from the PPs and mLNs 

(Fig. 11). In this context, combined staining for NKp46, ROR!t and B220 (B cell marker) 

allowed the discrimination of our subsets of interest, as well as the recognition of cellular 

aggregates present within the gut mucosa (namely CP and ILFs). Consistent with previous 

data [67], NKp46
+
ROR!t

+
cells were detected within CP, iILFs and mILFs as well as 

lymphoid aggregates of large intestine (Fig. 11). In contrast, NKp46
+
ROR!t

-
cells were absent 

from those structures, but mainly resided in the lamina propria of small and large intestine

[67, 68] (data not shown).  In addition, all three populations were found in the PPs and mLNs 

(Fig. 11). Notably, in mILFs as well as in PPs, caecal patches and mLN, NKp46
+
ROR!t

+
and 



CP iILF mILF

NKp46

ROR!t

B220

SytoxSytox

Caecum Peyer’s Patches mLN

Fig.11 NKp46+ cell subset distribution within the GALT

Immunofluorescence staining of frozen sections from the small intestine, caecum, Peyer’s Patches and mesenteric lymph

nodes (mLN). Sections were stained with with anti!NKp46 polyclonal anti!serum (green), anti!B220 (blue) and anti!ROR!t

supernatant (red) Nuclei were counterstained with Sytox green (grey)supernatant (red). Nuclei were counterstained with Sytox green (grey).

Magnification is 40x.

Magnification of insets is 360x.
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NKp46
-
ROR!t

+
cells were located mainly around the B cell follicles, in the perifollicular zone 

(Fig. 11). However in CP as well as in iILFs, those cells were more randomly distributed, 

thereby suggesting that B cell organization into a lymphoid follicle induces spatial re-

localization of LTi and NKp46
+
ROR!t

+
cells.

Besides the intestinal mucosa where they are the most abundant, LTi cells have been 

identified in other tissues, such as spleen [62] and lymph nodes [55]. Moreover, IL-22

producing cells which expressed NK cell markers have been reported in spleen, lymph node 

and lungs [77, 88]. We therefore wanted to determine if we could also detect NKp46
+
ROR!t

+

cells in organs other than gut. By using the Rorc(!t)GFP/+ reporter mouse we extended the 

mapping of NKp46
+

cell subsets to several lymphoid and non lymphoid organs. While 

NKp46
-
ROR!t

+
LTi cells were widely distributed within all the tissues examined,

NKp46
+
ROR!t

+
cells were restricted to the GALT (including small and large intestinal lamina 

propria, Peyer’s Patches and mLNs) (Fig. 12). Of note, in addition to the GALT, NKp46
-

ROR!t
+

cells were also located at the peripheral lymph nodes (pLN), but not in the spleen

(Fig. 12). Altogether, our results show that, at steady-state, NKp46
+
ROR!t

+
cells are restricted 

to the GALT.  



Fig. 12 Distribution of NKp46+ROR!t! , NKp46+ROR!t+ and NKp46!ROR!t+ cell subsets

Flow cytometry analysis of cells isolated from the indicated organs of RORc(!t)+/GFP reporter mice. Gating on

CD45+CD3!CD19! cells. Numbers in quadrants indicate percentages of cells. One experiment representative of 3.
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2.2.2. Genome wide profiling of gut NKp46+ cells 

We used a microarray approach in order to determine the gene expression pattern of 

sorted gut NKp46
+

cell subsets, with respect to NKp46
-
ROR!t

+
LTi cells and spleen NK cells. 

This study aims at establishing the ontogeny of gut NKp46
+

cells, in particular with respect to 

LTi cells and “conventional” spleen NK cells, as well as at defining subset-specific

transcriptional signature of those cells. We therefore sorted within the intestinal lamina 

propria the following 4 cell subsets: NKp46
+
GFP

-
(NKp46

+
ROR!t

-
), NKp46

+
GFP

int
and 

NKp46
+
GFP

hi
(NKp46

+
ROR!t

+
) and NKp46

-
GFP

hi 
/LTi cells (NKp46

-
ROR!t

+
) (Fig. 13A,

upper panel). Spleen harbored only a population of “conventional” NK cells defined as 

NKp46
+
ROR!t

-
(Fig. 13A, lower panel). Hierarchical clustering results showed that gut 

NKp46
+
ROR!t

-
cells are the only subset related to conventional NK cells (Fig. 13B), while

NKp46
+
ROR!t

int 
and NKp46

+
ROR!t

hi
subsets clustered independently with NKp46

-
ROR!t

hi 

LTi cells (Fig. 13B). We consolidated these results by using gene set enrichment analysis 

(GSEA) tool from MIT (www.broad.mit.edu/gsea). This approach evaluates whether a 

defined set of genes shows statistically significant differences between two populations. 

Specific NK cell and LTi cell gene sets were established on the basis of public available data.

The NK and LTi cell gene consist in mouse genes that were expressed at least two-fold higher 

in spleen NK cells or in fetal LTi, respectively, when compared to 13 chosen lymphoid and 

myeloid- counterparts (see Annex 1). First, specific NK cell and LTi cell gene sets obtained 

this way, were validated on NKp46
+
ROR!t

-
spleen cells and gut NKp46

-
ROR!t

+
LTi cells,

respectively (Fig. 13C, left panels). Comparison between gut NKp46
+
ROR!t

-
and 

NKp46
+
ROR!t

+
cell subsets revealed a significant enrichment of NK cell gene set within gut 

NKp46
+
ROR!t

-
cells, while LTi gene set was substantially enriched in NKp46

+
ROR!t

+
cells 

(Fig. 13C, middle panels). When comparing NKp46
+
ROR!t

+
cells with LTi cells, only NK 
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Gut!NKp46+GFPlow
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Fig. 13 Microarray analysis

A Sorting strategy. Dead cells were excluded from hematopoietic cells (CD45+Aquadead!), cells were then sorted within CD3!CD19!

lymphocytes on the basis of NKp46 and GFP expression. Purity of sorted cells was > 97%. Data representative of two independent

experimentsexperiments.

B Hierarchical clustering with complete linkage was performed on normalized microarray data obtained from duplicates of each cell

subset indicated.

C GSEA was performed on microarray data duplicates of indicated cell subsets. The horizontal bar in graded color from red (left) to blue

(right) represents the GeneList ranked from high expression in the cell subset indicated on the left to high expression in the cell subsets

indicated on the right. The curve in green corresponds to the calculation of the enrichment score (ES). False discovery rate (FDR) = q!

value is considered statistically significant when <= 0.25. Cell subset in which the GeneSet is enriched is indicated by a closed arrow and

a bold legend. The numbers of genes significantly enriched within GeneSets are indicated. The part of ES curve containing genes

significantly enriched within indicated GeneSet are shown within red or blue boxes.
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cell gene set was significantly enriched in NKp46
+
ROR!t

+
cells, while no significant 

difference was observed between and NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cells (Fig. 13C, right panel),

consistent with their genetic proximity (Fig. 13B). Corresponding list of genes, as well as 

technique details are present in Annex 1. 

Altogether, these data reveal that gut NKp46
+
ROR!t

-
and NKp46

+
ROR!t

+
share

lineage specific genetic programs respectively with NK and LTi cells. 

The second aim of the microarray approach was to unravel unidentified functional and 

developmental properties of gut NKp46
+

cell subsets. To this aim, we have selected about 

2000 probesets exhibiting the highest variability among subsets of interest (Annex 2). We 

therefore performed gene clustering analysis, thereby delineating 9 main gene clusters 

showing differential gene expression profiles across cell subsets (Fig. 14). For each gene 

cluster, the corresponding list of genes is reported in Annex 3. Thanks to the opportunity to 

perform a third sorting, gene clustering analysis was performed on triplicates for each cell 

subset (Fig. 14). Gene expression profile obtained by qPCR was consistent with the one 

predicted by microarray analysis (Fig. 15A-G). 

Clusters of genes specifically up-regulated in spleen NK cells (c.1) or in both spleen 

and gut NKp46
+
ROR!t

-
cells (c.5) contained gene sets characteristic of NK cells (Figs. 14 and 

15A-G). In particular, genes present in mature NK cells, such as Edg8, GzmA and Prf1 were 

significantly up-regulated in spleen NK cells, as compared to gut counterparts, consistent with 

immature phenotype of latter cells (Fig. 15A-B). Other two important gene clusters comprised

genes selectively down-regulated in spleen NK cells. Interestingly, genes associated with 

reported LTi cell function (Tnfsf11=TRANCE, IL-22) or modulating IL-22 pathway (IL-23R, 

Ahr), were included in these clusters (Fig. 15C-D).

Interestingly, we identified cluster 3 as a group of genes specifically up-regulated in 

gut NKp46
+
ROR!t

-
cells (Fig. 15E). Notably, the receptor for IL-25 cytokine, IL-17Rb
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Fig. 14 Microarray analysis: gene clustering

Gene clustering was performed on normalized microarray data obtained from triplicates of each cell subset indicated.

Yellow: expression unchanged; blue: expression down"regulated; red: expression up"regulated.

Nine major clusters (c1. – c.9) of interest were selected. Genes of interest are indicated on the right border.
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belonged to this group of genes. IL-17Rb, upon engagement by IL-25, induces type-2 innate

and adaptive immune responses required for helminthes elimination [89]. We further intend to 

consolidate these results at the protein level and then to test subsequent potential involvement 

of gut NKp46
+
ROR!t

-
cells in such immune responses.

Finally, cluster 8 contains genes exclusively up-regulated in gut NKp46
+
ROR!t

+
cells,

while cluster 9 displayed gene groups expressed by both gut NKp46
+
ROR!t

+ and
LTi cells 

(Fig. 15F-G). The expression of interesting genes, such as IL10 was increased in gut 

NKp46
+
ROR!t

+
cells thus unraveling unappreciated functional properties. Confirmation at the 

protein level is under process. 

The expression of the chemokine CX3CL1 by gut LTi cells and at a less extent by

NKp46
+
ROR!t

+
cells could also reveal unexpected functions (Fig. 15G). Indeed, the receptor 

for CX3CL1, CX3CR1, is notably expressed by a particular subset of lamina DCs/monocytes 

involved in direct luminal sampling by extending their dendrites through intestinal epithelium

[40, 41]. CX3CR1
+

DCs/monocytes are present at the periphery of the CP [54], thereby 

supporting the hypothesis that through secretion of CX3CL1, NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cells 

could cross-talk with this particular DCs/monocyte population.

Therefore, this microarray-based approach has revealed the expression of new 

unexpected molecules within our cells of interest. Further validation at protein level is an 

essential prerequisite for the dissection of still unknown functional and developmental 

properties. 
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Fig. 15 Microarray analysis: validation by qPCR

A G Selected gene cl ster heatmaps are depicted on the left Yello e pression nchanged bl e e pression do nA!G Selected gene cluster heatmaps are depicted on the left. Yellow: expression unchanged; blue: expression down"

regulated; red: expression up"regulated. Quantitative RT"PCR analysis of mRNA expression of indicated genes in sorted

gut NKp46+GFP" (purple bars), NKp46+GFPlow (green bars), NKp46+GFPhigh (orange bars) NKp46"GFPhigh (red bars) and

splenic NKp46+GFP" (blue bars) cells. Data are expressed in arbitrary units, after normalization to glyceraldehyde 3

phosphate dehydrogenase (GAPDH) housekeeping gene. Data are represented as mean ± s.d of at least two

independent experiments.
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Fig. 16 Environmental regulation of gut NKp46+ cell homeostasis and function

A Intestinal lamina propria cells isolated from of E16.5 embryos (E16.5) as well as from newborn C57BL/6 mice 1day (P1), 1

week (P8) and 2 weeks (P15) after birth, were stained for NKp46 and ROR!t expression. Gating on CD3!CD19! cells. Data are

representative of two independent experiments. Numbers in quadrants indicate the percentage of cells.

B Immunofluorescence staining of frozen sections from the small intestine of germ!free mice with anti!NKp46 polyclonal anti!

serum (green) anti B220 (blue) and anti ROR!t supernatant (red) left panel or with corresponding isotype controls (right

NKp46

ROR!t!
NKp46

ROR!t+
NKp46

ROR!t+
CD3

ROR!t+
NKp46

ROR!t!
NKp46

ROR!t+
NKp46

ROR!t+

serum (green), anti!B220 (blue) and anti!ROR!t supernatant (red), left panel, or with corresponding isotype controls (right

panel) Nuclei were counterstained with Sytox green (grey). Magnification is 40x.

C Lamina propria cells were isolated from the intestine of 8!week age old C57BL/6 mice provided with usual water or water

supplemented with a mixture of antibiotics (ampicillin, neomycin, metronidazole 1mg/ml; vancomycin 0,5 mg/ml) during the

last four weeks. Percentages of indicated cell subsets were determined by gating on CD45+CD3!CD19! cells.

D Lamina propria cells from mice treated as in C, were stimulated with medium or IL!23 during 4 hours at 37°C before

evaluating IL!22 secretion by intracellular staining.

For C and D, data are represented as mean ± s.d of the values obtained from five mice for each group and are representative of

three independent experiments.
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2.2.3. Regulation of gut NKp46+ROR!t+ cell subset by intestinal 

environment 

Previous studies reported that gut NKp46
+
ROR!t

+
cell differentiation and function is 

dependent on commensal flora [68, 69]. NKp46
+
ROR!t

+
cells were absent from mouse 

embryos but they begun to be detectable within mouse intestine one week after birth and they 

start to expand from this time-period (Fig 16A). The expansion step of gut NKp46
+
ROR!t

+

cells coincides with the colonization of the intestine by the commensal flora, thereby 

supporting the hypothesis of the necessity of microbiota signaling for NKp46
+
ROR!t

+
cell 

differentiation [68, 69]. Nevertheless, in contrast to previous results, NKp46
+
ROR!t

+
cells 

were still present in germ-free mice (Fig. 16B) and were able to secrete IL-22 following 

appropriate stimulation, in all germ-free mice we have tested (data not shown). Accordingly,

antibiotic treatment of mice affected neither NKp46
+
ROR!t

+
cell percentage (Fig. 16C) nor 

their ability to produce IL-22 at homeostasis or following stimulation with IL-23 (Fig. 16D), 

while Th17 cells (CD3
+
ROR!t

+
) were highly sensitive to commensal flora alteration (Fig. 

16C-D).

In order to investigate the impact of other environmental signals on NKp46
+
ROR!t

+

cell homeostasis and function, we examined the role of MyD88 adaptor protein, required for 

signal transduction following TLR and IL-1 family of receptors engagement. In MyD88

deficient mice (MyD88
-/-

) intestinal NKp46
+

cell percentages were comparable to those of 

their wild-type (WT) littermates (Fig. 17A), indicating that lack of MyD88 does not affect gut 

NKp46
+

cell development and homeostasis. However, basal and IL-23-induced IL-22

production by both NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cells was drastically diminished (Fig. 17B). As 

MyD88-dependent pathways are critical for both hematopoietic and non hematopoietic cell 

function, we evaluated the impact of MyD88 deficiency in these two compartments on both 
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Fig. 17 MyD88!dependent signaling requirement for IL!22 production by gut NKp46+ROR!t+ and LTi cells

A Percentages of indicated cell subsets isolated from lamina propria of MyD88!deficient mice (MyD88!/!) or

littermates controls (WT) are indicated.

B Intestinal lamina propria cells isolated from MyD88!/! or WT mice were stimulated with medium or IL!23 during 4

hours at 37°C before evaluating IL!22 secretion by intracellular staininghours at 37 C before evaluating IL 22 secretion by intracellular staining.

C Lethally irradiated WT Ly5.1 or MyD88 deficient 5.2 mice were reconstituted with congenic bone marrow cells as

indicated. 8 weeks after reconstitution lamina propria cells were extracted and IL!22 secretion was assessed as in B.

Data are represented as mean ± s.d of the values obtained from five mice for each group and are representative of

three independent experiments.
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NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cell function. We thus generated two types of bone marrow chimera 

mice: a) MyD88 Ly5.2 deficient mice reconstituted with congenic Ly5.1 WT bone marrow 

(5.1'MyD88) and b) Congenic Ly5.1 WT mice reconstituted with bone marrow from Ly5.2 

MyD88 deficient mice (MyD88 '5.1). The fraction of IL-22- producing cells was 

diminished in both chimeras, as compared to corresponding controls (5.1'5.1) (Fig. 17C). 

This effect was nevertheless more drastic in MyD88 '( 5.1 chimeras (70-80% of inhibition)

than in 5.1'()*+,,(-./0((20-30% of inhibition) (Fig. 17C). 

Altogether, our results reveal a preponderant role of MyD88-dependent signaling

within the hematopoietic compartment for the regulation of IL-22 production by intestinal 

NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cells. 
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Fig. 18 NKp46+ cell subset activation upon oral infection with Listeria monocytogenes

A Gating strategy. Lamina propria CD3!CD19! cells extracted from RORc(!t)+/GFP mice were further dissected according to

NKp46 and NK1.1 expression. Percentages of GFP positive cells was assesed in each subset and are represented in

corresponding quadrants.

B Lamina propria NKp46+NK1 1hi and NKp46+NK1 1dim cell percentages from hEcad transgenic mice either mock infected or

00

NKp46+

NK1.1hi
NKp46+

NK1.1dim
NKp46+

NK1.1hi
NKp46+

NK1.1dim

B Lamina propria NKp46 NK1.1hi and NKp46 NK1.1dim cell percentages from hEcad transgenic mice either mock infected, or

infected with EGD L.m. (right). Data are represented as mean ± s.d is represented of two mice per group.

C IFN!! and IL!22 production by lamina propria indicated cell subsets 24 after oral infection with L.m. was assessed by

intracellular staining of cell suspensions pre!incubated 4h at 37°C with brefeldin A.

D Bacterial InlA!dependent and independent entry in intestinal mucosa.

E IFN!! and IL!22 production assessed as in C after infection either with mock, L.m. EGD (L.m. WT) or with InlA!deficient (L.m.

InlA) .

Flow cytometry profiles (C) and histograms in E are representative of 2 independent expreiments.
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2.2.4.  The in vivo function of gut NKp46+ cells in a model of oral infection 

with the enteric pathogen Listeria monocytogenes   

 

2.2.4.1. Transgenic mouse model for oral infection with Listeria 

monocytogenes 

Listeria monocytogenes (L.m.) is a Gram-positive enteric pathogen that causes sepsis 

and meningoencephalitis in immunocompromised adults and life-threatening maternal/fetal 

infections during pregnancy [90]. In humans, ingestion of L.m-contaminated foods results in

bacterial invasion of the intestinal mucosa and subsequent dissemination to deeper tissues,

inducing systemic infection [90]. On its cellular surface, L.m. expresses several molecules 

involved in host invasion including InternalinA (InlA), a protein that associates with E-

cadherin and promotes bacterial uptake by epithelial cells, particularly on the tips of intestinal 

villi [91]. In addition, L. monocytogenes can cross the epithelial barrier via the Peyer's Patches

follicle associated epithelium, most probably through M cells [92]. Although invasion of the 

intestinal mucosa is a critical step in the pathogenesis of L.m. infection, little is known about 

intestinal immune defenses against this pathogen. Indeed, a point mutation in mouse E-

cadherin abrogates its interaction with bacterial InlA, thus preventing one of the major 

mechanisms used by L.m. to breach intestinal barrier [91] and rendering mice poorly sensitive 

to oral L.m. infection. Transgenic expression of permissive human E-cadherin restores the 

interaction with InlA and thereby confers to human E-cadherin transgenic mice, hereafter 

called hEcad Tg mice, high sensitivity to oral L.m. infection. Transgene expression is under 

the control of the promoter encoding for the intestinal isoform of the fatty acid binding protein 

(iFABP) and thereby is restricted to small intestinal enterocytes [93].



NKp46

R11!(L.m)

CD11c

Sytox

Intestinal!villus

Peyer’s Patches

Fig.19 Listeria monocytogenes invasion of intestinal mucosa

Immunofluorescence staining of frozen sections from indicated organs of hEcad mice 24 hours after oral infection

with L.m. Sections were stained with with anti!NKp46 polyclonal anti!serum (green), anti!CD11c (blue) and anti!

L.m. supernatant (red). Nuclei were counterstained with Sytox green (grey).

Magnification is 40x.

Magnification of inset: 400x.
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2.2.4.2. Gut NKp46+ cells and LTi cells facing Listeria monocytogenes  

Recent studies have dealt with in vivo function of gut NKp46
+

cells by using a 

C.rodentium model of infection [69, 70]. We chose here the small intestinal pathogen L.m.

and the corresponding hEcad transgenic mouse model in order to assess the in vivo function of 

gut NKp46
+

cell subsets upon oral infection [94].

Because when we initiated this study, we didn’t dispose yet of anti-ROR!t antibodies 

allowing delineating gut NKp46
+

cell subsets, such as in Fig. 16A. We thus used another 

discriminatory strategy based on differential expression of NK1.1 within subsets [67]. In 

RORc(!t)+/GFP mice NKp46
+
NK1.1

hi
cells were mainly GFP/ROR!t

-
cells (70%) while 

NKp46
+
NK1.1

dim
cells were considerably enriched in GFP/ROR!t

+
cells (75%) (Fig. 18A).

Hence, this approach allowed a satisfactory identification of gut NKp46
+

cell subsets. 

Nevertheless, the LTi cells couldn’t be detected by using this method.

We investigated in hEcad mice whether oral L.m. infection was able to cause 

quantitative and/or qualitative modifications of the two gut NKp46
+

cell subsets studied.  

Infection did not significantly modify the percentages of gut NKp46
+
NK1.1

hi
and 

NKp46
+
NK1.1

dim
cells (Fig.  18B). However, oral challenge with L.m. triggered activation of 

gut NKp46
+
NK1.1

hi
and NKp46

+
NK1.1

dim
cell subsets, in terms of IFN-! and IL-22

production, respectively, as soon as 24 hours after infection (Fig.  18C). 

The global tissue immune response to L.m. is not mainly dependent on InlA-induced 

bacterial internalization [95]. Accordingly, L.m. can breach the intestinal barrier through InlA-

dependent and independent pathways (Fig. 18D). To evaluate the role of InlA-independent 

mechanisms of entry, we compared in hEcad Tg mice gut NKp46
+

cell activation triggered by 

wild type L.m. bacteria with that induced upon infection with InlA-deficient bacteria.



B

NKp46+ROR!t!

NKp46+ROR!t+

NKp46!ROR!t+

A

10

15

20

30

40

50

!2
2
+
ce
ll
s

N
!!

+
ce
ll
s

0

5

0 12 24 48 72

time"(hours)

0

10

20

0 12 24 48 72

time"(hours)

%
"o
f"
IL
!

%
"o
f"
IF
N

NKp46+ROR!t! spleen

NKp46+ROR!t!mLN

DC

!+
ce
ll
s

i (h )

IFN!

%
"o
f"
IF
N
!

time"(hours)

Fig.20 Listeria monocytogenes triggers maximum NKp46+ cell subset activation in C57Bl/6 mice 48 hours after oral

infection

IL22

A!B IFN!! and IL!22 production by lamina propria NKp46!ROR!t+, NKp46+ROR!t+ and NKp46!ROR!t+ cells following oral

infection of C57Bl/6 wt L.m strain was assessed at different time points after challange, by intracellular staining of cell

suspensions pre!incubated 4h at 37°C with brefeldin A.

C Flow cytometry profiles are representative of 2 independent expreiments.

D IFN!! production by indicated subset isolated from spleen or mLN and stained as in B.

Data are represented as mean ± s.d of the values obtained from four mice for each group and are representative of two

independent experiments.
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IFN-! and IL-22 production by corresponding competent gut NKp46
+

cell subsets in 

response to InlA-deficient bacteria was comparable to that triggered by the WT bacteria (Fig. 

18E). Thus, bacterial invasion of the intestinal mucosa via InlA independent routes is

sufficient for inducing gut NKp46
+

cell activation. Consistent with this, besides lamina 

propria, L.m. was also present within PP’s, as revealed by immunofluorescence staining (Fig.

19).  

The results obtained in hEcad Tg. mice upon infection with InlA-deficient L.m.,

prompted us to analyze the activation of gut NKp46
+

cell subsets in C57BL/6 mice following 

L.m. oral infection. In those mice, we were able to define the NKp46
+

cell populations, as 

well as LTi cells by using intracellular staining with an anti-ROR!t antibody (Fig. 16A). IFN-

! production by NKp46
+
ROR!t

-
cells peaked in the small intestine 48h after infection (Fig. 

20A, C). Similarly, IL-22 was secreted by both NKp46
+
ROR!t

+
and NKp46

-
ROR!t

+
cell 

subsets in response to infection with maximum level at the same time-point (48h after 

infection) (Fig. 20 B, C). Interestingly, IFN-1(23-45678-.(9:0(also considerably increased in 

NKp46
+
%;%17

-
cells of draining mesenteric lymph nodes and, to lesser extent, of spleen (Fig. 

20D), despite low bacteria counts in peripheral lymphoid organs (data not shown).

Altogether, these data show that intestinal NKp46
+

cells as well as LTi cells respond in 

vivo to L.m. infection. Moreover, bacterial translocation through InlA-independent routes is 

sufficient to trigger cell IFN-! production by NKp46
+
ROR!t

-
cells and IL-22 secretion by 

NKp46
+
ROR!t

+
and NKp46

-
ROR!t

+
cell subsets. Thus, L.m. oral challenge is an appropriate 

infectious model to study the in vivo function of intestinal NKp46
+

and LTi cell 

compartments.
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3. DISCUSSION 

In the first part of my PhD, I have analyzed the NKp46
+
CD3

-
cell compartment in 

mouse intestine with respect to its phenotype, function and genome-wide expression pattern.

This work provides evidence for the existence of two distinct gut NKp46
+
CD3

-
cell subsets: a

population of lamina propria NKp46
+
ROR!t

-
cells exhibiting cell surface phenotype and 

functional activity (i.e. IFN-! secretion) of immature NK cells, as well as a previously

unidentified NKp46
+
ROR!t

+
cell subset. In my published work, I showed that 

NKp46
+
ROR!t

+
cells exhibit unique anatomic location, cytokine profile and developmental 

requirements, as compared to NKp46
+
ROR!t

-
cells. Notably, I demonstrated that 

NKp46
+
ROR!t

+
cells are present both within intestinal lamina propria, and within cellular 

aggregates, such as CPs and ILFs. Moreover, NKp46
+
ROR!t

-
cells are a substantial source of 

IL-22, cytokine involved in intestinal homeostasis and anti-microbial response. Finally, I

showed that, unlike NKp46
+
ROR!t

-
cells, NKp46

+
ROR!t

+
cells critically depend on ROR!t

for their development. Moreover, microarray data on whole gut NKp46
+
CD3

-
cell population 

revealed that those cells expressed several genes also expressed by LTi cells. 

Therefore, on the basis of our results regarding tissue distribution, cell surface 

phenotype, functional properties and developmental necessities, I put forward that gut 

NKp46
+
ROR!t

-
cells resemble immature “conventional” NK cells, while NKp46

+
ROR!t

-
cells 

NKp46
+
ROR!t

-
cells are closer to LTi cells than to NK cells.

In the second part of my PhD, I extended the dissection of gut NKp46
+
CD3

-
cells with 

respect to the heterogeneity established in the first study, in particular regarding their 

anatomical localization and gene expression profiles. Furthermore, I provide here novel 
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aspects concern regulatory mechanisms governing IL-22 production and in vivo function in an 

original oral infectious model involving Listeria monocytogenes.

3.1. Gut NKp46+ROR!t+ cell anatomic distribution: a putative link 

with their function? 

 

Our published data, as well as others, demonstrate that within intestinal mucosa, 

NKp46
+
ROR!t

+
cells are detectable at inductive (CP, ILF and PP) and effector (LP) sites [67, 

68]. However, the specificity of the reagent allowing the detection of mouse NKp46 we and 

others used and subsequent localization of NKp46
+
ROR!t

+
cells within CPs is controversial

(ref!). First, we validate here the specificity of the polyclonal anti NKp46 anti-serum for the 

mouse NKp46 molecule by using different strategies (Fig. 11). Second, we corroborate in situ

detection of NKp46
+
ROR!t

+
cells in CP-like structures in C57Bl6 mice, with that from 

RORc(!t)+/GFP mice (data not shown and [68]). Finally, we show that NKp46
+
ROR!t

+
cells 

are present within small intestinal cellular aggregates of germ-free mice, in which ILFs fail to 

develop, but CPs persist (Fig. 16B). Altogether, our results strongly suggest that 

NKp46
+
ROR!t

+
cells are present at this site. Discrepancy might therefore result from distinct 

detection tools. Indeed, the use of NKp46+/GFP mice or monoclonal anti-NKp46 antibodies 

allowed the identification of cells only within gut LP [83]. By using our tissue staining 

protocol, we could observe that within intestinal cellular aggregates, NKp46 expression is 

decreased as compared to LP (data not shown). Consequently, it is possible that CP-located 

NKp46
+

cells are below the detection threshold permitted by using of NKp46+/GFP mice or 

anti-NKp46 monoclonal antibody. In contrast, polyclonal anti-NKp46 anti-serum allows
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amplifying a weak signal and appears therefore as a more appropriate tool for histological 

dissection of gut NKp46
+

cell compartment. 

Of note, divergence might furthermore be linked to the difficulty to define with great 

precision a CP and an ILF, as they represent a structural continuum. Recently, CCR6 has been 

proposed as marker for lin
-
c-kit

+
LTi cells within CPs [96]. As NKp46

+
ROR!t

+
cells are 

CCR6
-
, this would argue against the presence of these cells within CPs. However, it cannot be 

excluded that NKp46
+
ROR!t

+
cells  represent a minor fraction of lin

-
c-kit

+
cells within CPs 

that are CCR6
-

[96]. Indeed, concomitant staining with CCR6, NKp46 and ROR!t is in 

progress, in order to validate this hypothesis. 

Cellular “topography” is tightly therefore associated to functional properties. Thus,

localization of NKp46
+
ROR!t

+
cells within CPs could be indicative of two main aspects. 

First, this could support the hypothesis of in situ differentiation of NKp46
+
ROR!t

+
from LTi 

cells. This point will be discussed in the next paragraph. Second, this would indicate that 

NKp46
+
ROR!t

+
cells could contribute to lymphoid tissue development.

CCR6-dependent signaling controls the early events of the transition from CP to ILF 

by binding its cognate ligand CCL20, secreted by epithelial cells following NOD1-associated 

bacterial recognition [22]. Consistent with the critical role for CCR6 in ILF formation, CCR6 

deficient mice are devoid of ILFs structures. On this basis, CCR6 absence on NKp46
+
ROR!t

+

cells does not seem to fit with an inductive function of these cells. However, it cannot be 

excluded that NKp46
+
ROR!t

+
cells can contribute to ILF formation, subsequently to early 

CCR6-dependent events. 

Do NKp46
+
ROR!t

+
cells within CP and LP exhibit same properties or have they 

acquired distinct micro-environmental specialization? Analysis of transcriptional profiles of 

NKp46
+
ROR!t

+
cells isolated from these two distinct tissue positions (CP versus LP)  by 
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using novel technologies such as the laser capture micro dissection, would provide a first 

piece of evidence to this hypothesis. 

Our data regarding anatomic mapping of NKp46
+
ROR!t

+
cells showed that those cells 

were confined within the GALT at steady state, while LTi cells displayed a more broad 

distribution. Indeed, we could also detect LTi cells within peripheral lymph nodes, consistent 

with previous reports [55, 97]. However, in our experimental conditions, those cells were 

barely detectable in the spleen, different from reported observations [62, 97]. Several 

explanations could be found for these divergent data. First, this could be linked to the 

sensitivity of our detection tool. Indeed, ROR!t(BAC)+/ EGFP mouse model could allow a 

more insightful detection of  low levels of ROR!t protein [98].  Second, this could be related 

to the use of RAG-deficient mice, as in these mice lymphoid organogenesis is not fully 

complete because of T and B cell deficiency [62, 97]. Finally, ROR!t protein could be 

heterogeneously expressed by splenic CD4
+
CD3

-
LTi cells. Accordingly,  nasal associated 

lymphoid tissue (NALT) organogenesis is not defective in ROR!t deficient mice [57].

Furthermore, as the analysis of NKp46
+
ROR!t

+
cell distribution was done at steady 

state, we cannot exclude that NKp46
+
ROR!t

+
cell distribution may change under specific 

pathologic conditions. Accordingly, human NKp44
+

cells infiltrated inflamed skin [70].

However, in patient suffering from intestinal bowel disease NKp44
+
NKp46

-
fraction is 

reduced, while NKp44
-
NKp46

+
cells are increased [99]. Moreover, ectopic tertiary lymphoid 

structures which have been described in a broad variety of chronic inflammatory diseases 

might either recruit or give rise in situ to NKp46
+
ROR!t

+
cells [100].

Thus dissection of NKp46
+
ROR!t

+
cells with respect to their tissue localization is 

determinant to completely unravel the functional properties of these cells, not only at steady-

stat, but also in pathological conditions. 
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3.2. Do gut NKp46+ROR!t+ cells derive from LTi cells?  

 

Recent data demonstrated that mouse NKp46
+
ROR!t

+
cells and conventional NK cells 

belong to distinct lineages [84]. Our microarray results support those findings at the genome-

wide level and further link NKp46
+
ROR!t

+
cells to LTi cell lineage. Can we therefore 

consider that NKp46
+
ROR!t

+
cells are progeny of LTi cells? In mouse there is no such proof 

yet. However human LTi cells (CD56
-
CD127

+
) can give rise in vitro to CD56

+
CD127

+
cells, 

the human counterpart of mouse NKp46
+
ROR!t

+
cells, upon appropriate culture conditions 

[61, 71]. Thereby, these data suggest a progeny – product relationship between those cell 

types. Even though not formally demonstrated yet, many pieces of evidence suggest that this 

could be applied also to mouse.  First, to date, no mouse model has been identified in which 

NKp46
+
ROR!t

+
cells are selectively absent, while LTi cells are still present. In addition, 

developmental factors reported to be critical for LTi cell development such as IL-7, Id2 and 

ROR!t, are also crucial for NKp46
+
ROR!t

+
cells [49, 53, 84, 87]. Furthermore, 

NKp46
+
ROR!t

+
cells start to be detectable a week after birth, while LTi cells are already 

present within the gut mucosa since fetal life. Transfer experiments of highly purified LTi 

cells in ROR!t-deficient mouse recipient and monitoring of apparition of NKp46
+
ROR!t

+

cells would bring definitive evidence for a product – progeny relationship.

Two recent studies provide new insights into the different cues governing 

development of intestinal ROR!t
+

cells and suggest that NKp46
+
ROR!t

+
cells and LTi cells 

belong to distinct lineages [56, 101].

A first report identifies the thymocyte selection-associated high mobility group box 

protein (TOX) transcription factor as a major regulator of NK and LTi cell development

[101]. TOX deficiency was reported to severely impair both NK cell and LTi cell 
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development, but not NKp46
+
ROR!t

+
cell development [101]. Therefore, these data could

suggest that that NKp46
+
ROR!t

+
cells and LTi cells are two distinct lineages. A more precise 

analysis of intestinal NKp46
-
ROR!t

+
cell subset must be performed in order to prove that 

there is no quantitative and/or qualitative alteration of these cells in absence of TOX. 

By using an inducible cell fate mapping mouse model, a second study highlights the 

heterogeneity of gut CD3
-
ROR!t

+
innate lymphoid cells (ROR!t

+
ILC) [56]. Fetal and 

perinatal gut ROR!t
+
ILC cells consisted mainly of a c-kit

hi
IL-7R#

hi
LTi cell population

comporting both CD4
+

and CD4
-

cells [56]. In the gut, adult progeny of fetal ROR!t
+
ILC 

exhibited increased diversity. Indeed, in addition to c-kit
hi

IL-7R#
hi

cells, they contained a c-

kit
lo

IL-7R#
lo

cell subset, of which a substantial fraction (around 40%) expressed NKp46 [56].

Moreover, in vitro differentiation of fetal ROR!t
+
ILC coming from intestinal LP does 

not give rise to NKp46
+
ROR!t

+
cells, while fetal liver and adult bone marrow contained 

ROR!t
+

cell precursors for all intestinal ROR!t
+
ILC subsets [56].

Although we totally agree and we also found heterogeneity within the gut ROR!t
+
ILC 

compartment, we consider that this study presents two major caveats.

First, the inducible cell fate mapping model relies on stochastic recombination events 

that allows the tracking of only a minor fraction of ROR!t
+

cells [56]. Second, all the 

conclusions regarding progenitor capacity of gut ROR!t
+
ILC come from in vitro experiments. 

We consider that in vivo transfer experiments of fetal and adult gut ROR!t
+
ILC , are required 

to bring definitive proof for developmental relationships that might exist between gut 

ROR!t
+
ILC populations. In conclusion, lineage belonging of intestinal ROR!t

+
ILC subsets

still needs to be definitively established in vivo.
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3.3. Regulation of gut NKp46+ROR!t+ and LTi cell development and 

function: is there a role for commensal flora? 

 

Previous data are consistent with a role for commensal flora-dependent signals in 

NKp46
+
ROR!t

+
cell development and function [68, 69]. In our hands, however, alterations in 

commensal flora composition did not have major impact on NKp46
+
ROR!t

+
cell percentage. 

Although, we cannot exclude a role for commensal flora in the development of 

NKp46
+
ROR!t

+
cells, our data are consistent with a rather minor contribution for this 

component. Recently published results reporting no alteration in CD3
-
ROR!t

+
cell numbers or 

proportions in germ-free or antibiotic-treated mice support our data [56]. Furthermore, in our 

hands and in contrast to reported results, commensal flora alteration didn’t significantly 

perturb NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cell ability to produce IL-22 at homeostasis or following IL-

23 stimulation.

However, as germ-free does not mean “stimulus free”, we cannot exclude that some 

“agent” of non-microbial nature (food by its-self is an exogenous stimulus!) may affect 

NKp46
+
ROR!t

+
cell function. Accordingly, we found a preponderant role of MyD88-

dependent pathway for the induction of IL-22 production by NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cells. In 

the intestine, MyD88-dependent molecules are expressed in both hematopoietic and non-

hematopoietic cells. Indeed, intact MyD88 signaling is necessary for many events, such as 

epithelial homeostasis [37], the production of antimicrobial peptides by Paneth cells [33], the 

formation of luminal extension by an intestinal subset of DCs [102]. All these functions are 

intimately linked to commensal flora sensing. Both epithelial and stromal cells, as well as 

DC/monocytes express TLR receptors [37].  We showed that MyD88 is required in both non-
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hematopoietic and hematopoietic compartments for full IL-22 production by NKp46
+
ROR!t

+

and LTi cells (Fig. 16C).

In a first scenario, NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cell-derived IL-22 could depend on the 

activation of MyD88 pathway in IEC or stromal cells, possibly through TLR engagement.

However, we showed that MyD88-dependent signaling in non-hematopoietic cells has a 

minor contribution in the induction of IL-22 secretion by NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cells.  

In a second scenario, IL-22 production by NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cell might result 

from MyD88-dependent signaling in hematopoietic cells, others than our cells of interest. 

Consistent with this hypothesis, TLR5-dependent bacterial flagellin sensing by DCs has been 

recently reported to be involved in IL-23 triggering and subsequent IL-22 enhancement [103].

These two scenarios, involving TLRs engagement take into consideration commensal flora 

sensing for the induction of IL-22 secretion. Although we do not exclude this possibility, our 

data from germ-free and antibiotic treated mice suggest this might not be the major 

mechanism.

In a third scenario, MyD88-dependent signals may regulate NKp46
+
ROR!t

+
and LTi

cell function intrinsically. Importantly, IL-1$%acts as a regulator for IL-22 production by both 

innate and adaptive immune cells. Remarkably, IL-1$ is involved promotes and sustains the 

in vitro expansion of a human IL-22
+

NK cell developmental intermediate expressing the 

receptor for IL-1$, IL-1R1[81, 82], as well as in enhancement of IL-22 expression by IL-

1R1
+
Th17 cells [80]. Accordingly, we transcripts encoding for IL-1R1 were expressed in both 

NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cells and IL-1$ enhanced IL-22 production by these cells (data not 

shown). Generation of MyD88:WT mixed bone marrow chimeras as well as  experiments in 

IL-1R1 deficient mice are currently in progress, in order to evaluate MyD88-, and more 

specifically, IL-1R1-dependent signals impact on the modulation of NKp46
+
ROR!t

+
and LTi 

cell function. As IL-1$ participates in the generation of systemic and local responses to 



47 

 

infection, injury, and immunological challenges by generating fever, activating lymphocytes, 

and promoting leukocyte infiltration at sites of injury or infection [104], IL-1$ signaling could 

therefore represent a novel link between exogenous stimuli and IL-22 production. 

Interestingly, global analysis of gene expression upon intestinal colonization of germ-free 

mice revealed that IL-1$ transcripts are detectable in germ-free mice and are only moderately 

increased following microbiota exposure, differently from IL-17 mRNA [105]. This may 

therefore be consistent with an IL-1$ dependent and commensal flora-independent induction 

of IL-22 in NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cells. 

In conclusion, regulation of IL-22 production by NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cells 

remarkably illustrates the intricate and tightly balanced communication that occurs within the 

intestine and that involves commensals, epithelium, immune effectors, as well as several 

stimuli of various nature. 
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3.4. Gut NKp46+ROR!t-, NKp46+ROR!t+ and LTi cells facing Listeria 

monocytogenes: in vivo function 

 

Intestinal immune response to oral infection with Listeria monocytogenes (L.m) is 

poorly characterized. The rare studies addressing this question report pathogen-specific T cell 

activation in central and mucosal lymphoid compartments upon oral infection of mice with 

high doses of L.m. [106, 107]. We show here that gut NKp46
+

and LTi cell in vivo respond to

oral L.m. infection and that bacterial invasion of the intestinal mucosa via InlA independent 

routes is sufficient for enhancing their activation. In C57BL/6 mouse, oral challenge with L.m.

induced IFN-! production by gut immature NK cells and IL-22 secretion by NKp46
+
ROR!t

+

and LTi cells. In systemic models of infection, IFN-! is critical for the control of L.m. [108].

In particular, splenic NK cells are a preponderant early source of IFN-!, necessary for 

subsequent activation and maturation of specific DC/monocytes populations involved in 

bacterial clearance [109]. Intestinal IL-22 production is crucial for survival of mice upon

C.rodentium infection, by enhancing epithelial repair and anti-microbial peptide secretion

[78]. Remarkably, by using a model of oral infection with L.m., recent studies underlined an 

important role for anti-microbial peptide Reg3! secretion in the control of bacterial intestinal 

invasion and dissemination to deeper tissues [110]. As IL-22 signaling triggers Reg3!

transcription in epithelial cells [68, 78], these data suggest a potential role for IL-22 in the 

control of infection. Thus, based on literature, both IFN-! and IL-22 appear as important 

cytokines potentially regulating local immune response induced upon L.m oral infection. 
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3.4.1. In vivo IFN-! and IL-22 blocking 

We observed that 48 hours after oral infection with L.m., IFN-! was mainly produced 

by intestinal immature NK cells as well as by T cells, while IL-22 was mainly derived from 

NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cells. We therefore propose to in vivo evaluate the contribution of 

IL-22 and IFN-! secretion to control L.m. dissemination. Preliminary data suggest that IFN-!

blocking resulted in significant increase of bacterial dissemination to deeper tissues, possibly 

through similar mechanisms that those reported for i.v infection [109]. Accordingly, we 

observed myeloid cell infiltration in intestinal lamina propria at 48 hours after infection (data 

not shown). Thus, locally secreted IFN-! may support activation of recruited cells [109].

Whether gut-resident immature NK cells or recruited NK cells are the IFN-! producers we 

detect, remained to be evaluated. To provide an answer to this question, we have designed an 

experimental approach allowing depletion of circulating NK cells, while preserving intestinal 

NK cell compartment. 

In contrast, preliminary data suggest that IL-22 blocking did not induced L.m.

systemic dissemination, thereby suggesting no major implication for this cytokine in the 

control of L.m. spread. Intestinal IL-22 is critical in intestinal pathologies associated with

severe epithelial injury, either chemically-induced (DSS colitis) [76] or microbial-driven 

(C.rodentium infection) [78]. However, IL-22 is dispensable or rather pathogenic in distinct 

infectious models [111]. Therefore, in the intestine, IL-22-associated responses may be 

mainly required for the maintenance of an integer and functional epithelial barrier. IL-22 

induction we observed might be mainly the result of detection of luminal content 

modifications following infection with high doses of L.m. Oral infection with heat-killed L.m

could be very informative for determining whether epithelial barrier breaching is required to 

induce IL-22 production.  
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As ILF dynamics and function (IgA production) is intimately linked to variation of 

luminal content [48], it would be interesting to qualitatively and quantitatively evaluate 

whether L.m infection could modulate this process. Histological analysis of gut tissue sections 

at different time-points after infection, as well as quantification of anti-L.m. specific IgA 

antibodies, are required to test this hypothesis.

3.4.2. Cellular and molecular mechanisms involved in gut NKp46+ and LTi 

cell immune response to L.m 

Along with the evaluation of the in vivo role of gut NKp46
+

cell- and LTi cell-derived 

effector cytokines, we foresee to dissect the cellular and molecular mechanisms responsible of 

their activation. Comparison of transcription profiles of whole gut tissue RNA isolated from

infected versus uninfected mice is in progress, in order to guide our choice of cellular and 

molecular targets. 

IFN-! is mainly induced by IL-12 and IL-18 [6, 109], while IL-22 secretion is 

triggered by IL-23 and IL-1$% [65, 81, 82]. We expect therefore to observe up-regulation of 

these IFN-!- and IL-22-inducing cytokines in our microarray data. If this is the case, intestinal 

DC/monocyte populations are the pertinent candidates for the secretion of IL-12, IL-18, IL-23 

and IL-1$, and therefore may be critical for gut NKp46
+

cell and LTi cell activation in 

response to oral challenge with L.m. Lamina propria DC/monocyte network is constituted by 

distinct functional subsets that uniquely orchestrate intestinal innate and adaptive immune 

responses [112, 113]. This "DC-hypothesis" will be assessed by using the CD11c-DTR mouse 

model, which allows DCs depletion [114].
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3.5. Functional specialization of gut NKp46+ cell subsets? 

3.5.1. Are NKp46+ROR!t+ cells a “specialized” intestinal LTi cell subset? 

To date, biological reported function for gut NKp46
+
ROR!t

+
cells, namely IL-22 

production, is redundant with that of LTi cells [67-70]. Moreover, expression of NKp46 on 

NKp46
+
ROR!t

+
cells is dispensable for their development, in vitro production of IL-22, as 

well as in vivo response to C. rodentium [83]. Still, this does not exclude that NKp46
+
ROR!t

+

cell may exhibit specific activity, other than IL-22 production, through engagement of NK 

cell-associated receptors, expressed by these cells. The research of differential gene 

expression between NKp46
+
ROR!t

+
and LTi cells may point out such functional 

specialization. 

In general, NK cell-associated receptors are representative of the “sensing” properties 

of those cells. Notably, up-regulation of NK cell-activating receptors by non NK cell 

populations has already been reported for IELs, as a result of chronic stimulation [115].

Several ligands have been described for NKp46, including viral- and tumoral cell-

derived [116, 117], however, the cellular ligand is still unknown. NKG2D has been involved 

in recognition of transformed, infected or distressed cells [118, 119]. In NK cells, engagement 

of these ligands induces strong activation signals [1]. Thus, NKp46
+
ROR!t

+
cell equipment 

with NK cell receptors may trigger immune activation of those cells either in the context of 

infectious pathogens or upon alteration of cellular physiology. It therefore remains to 

determine whether, and if yes - how, intestinal environment induces the up-regulation of NK-

cell receptor as well as of their respective ligands. 
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3.5.2. Do immature gut NK cells exhibit functional specialization? 

Gut immature NK cells display classical NK cell-associated functions, yet appear to be

responsive to in vivo challenge with L. monocytogenes by delivering IFN-!(% However, even 

though IFN-!%production is classically associated to NK cell activity, this may not reflect the 

unique function of these cells within the intestinal mucosa. Functional heterogeneity has 

already been reported within NK cell compartment as a result of particular environmental 

context created by uterine mucosa, liver, lymph nodes and thymus [120]. The most 

outstanding example of such phenomenon is illustrated by uterine NK (uNK) cells whose 

homeostasis is tightly associated with hormonal secretion during pregnancy. uNK cells 

exhibit exclusive functional properties, such as contribution to the development of arterial 

system at the site of fetal implantation [121, 122].

In the intestine, NKp46
+
ROR!t

-
cell subset expressed transcripts encoding for IL-

17Rb, the receptor for the cytokine IL-25, involved in the polarization of innate and adaptive 

type 2 immune responses [89]. By virtue of IL-17Rb expression, intestinal NKp46
+
ROR!t

-

cells may also be part of this response. Accordingly, intestinal CD45
+
CD49b(DX5)

+
NK cells 

produce type 2-associated cytokine IL-13, following worm infection [123]. Whether gut 

NKp46
+
ROR!t

-
cells are responsive to IL-25, and whether they are able to release type 2 

cytokines, such as IL-13, IL-4 or IL-15, is still to be determined.

Therefore, intestinal NK cells appear to exhibit functional plasticity dictated by 

environmental cues. The large spectrum of antigens that challenges the intestinal mucosa 

requires high versatility of immune responses. While evidence for such flexibility has been 

provided with regard to T cell compartment, [98, 124] only recent studies highlighted 

unanticipated heterogeneity of intestinal innate immune compartment. 
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Fig. 21 New familly of intestinal innate immune cells

Newly identified innate immune cells within the GALT are depicted. Transcription factors and cytokines critical for

their generation are indicated.

Those cells « mimic » T cell"associated responses by providing a variety of cytokines associated with « type 1 », « type

2 » or « type 17 » adaptive responses.



53 

 

4. CONCLUSION: Gut NKp46+ cells as integral part of the 

emerging family of intestinal innate lymphoid cells 

Newly identified innate effectors include the mucosal associated invariant T (MAIT) 

cells [125], nuocytes [126], type 2 multipotent progenitor cells (MPP
type2

) [127], natural 

helper cells [128], innate lymphoid cells [129]. These cells represent a first line of regulating 

host defense from intestinal pathogens. MAIT cells deliver IFN-! dependent “type 1” 

responses to protect mucosal surfaces from yeast and bacterial pathogens [125]. Innate 

lymphoid cells are a ROR!t
+
Sca-1

+
IL-23-responsive colon cell subset producing both IFN-!

and IL-17 cytokines associated with Th17-like induced intestinal pathology [129]. Whether 

these cells belong to LTi cell compartment is still to be determined.  Natural helper cells, 

nuocytes [126] and MPP
type2 

cells promote innate "type 2" responses, by providing IL-4 and 

IL-13 in response to helminthes infection and supporting the generation of associated adaptive 

Th2 responses [126-128].

By dissecting the gut NKp46
+

cell compartment, our work contributed to underline the 

substantial functional heterogeneity of ILC that exists within the intestinal mucosa. In our 

original model of oral infection with Listeria monocytogenes, we demonstrated that gut

NKp46
+

cell subsets participated to the onset of intestinal immune response according to their 

predicted functional properties, namely IFN-!% secretion by gut NKp46
+
ROR!t

-
NK cells and

IL-22 production by NKp46
+
ROR!t

-
cells. Analysis of our microarray results highlight this 

heterogeneity and further suggest that the level of complexity among gut ILC subsets might 

be more important than anticipated. Therefore, by virtue of their functional specialization, gut

NKp46
+

cell subsets are "legitimate" members of this emerging innate lymphoid family of 

cells (Fig. 21). Whether and how gut NKp46
+

cells contribute to shaping and inducing innate 

and adaptive intestinal immunity represents an attractive perspective of research.
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ANNEX 1: GENE SET ENRICHMENT ASSAY (method and lisitng) 

 

GSEA: Detailed Method 

Gene set enrichment analysis was performed on microarray data duplicates of indicated 

cell subsets. The NK‘ GeneSet and LTi’ GeneSet consists in mouse genes that were expressed at 

least two-fold higher in spleen NK cells or in fetal LTi, respectively, when compared to 13 

choosen lymphoid and myeloid- counterparts. These GeneSets were used to query normalized 

microarray data from indicated subsets, using the GSEA tool from MIT 

(www.broad.mit.edu/gsea). The horizontal bar in graded color from red (left) to blue (right) 

represents the GeneList ranked from high expression in the cell subset indicated on the left to 

high expression in the cell subset indicated on the right. Equivalent expression between 

indicated subsets is reached at the red to blue border. The vertical black lines (‘bar code’) 

represent the projection onto the ranked GeneList of the individual genes of the GeneSet. The 

curve in green corresponds to the calculation of the enrichment score (ES). The horizontal line 

indicates the 0 value for the ES. The more the green ES curve is shifted to the upper left of the 

graph, the more the GeneSet is enriched in the left side cell subset. Conversely, the more the 

green ES curve is shifted to the lower right of the graph, the more the GeneSet is enriched in the 

right side cell subset. False discovery rate (FDR) q-values are indicated in each plot, in red (resp. 

blue) when the GeneSet is enriched in the red (resp. blue) subset. FDR= q-value is considered 

statistically significant when <= 0.25. Cell subset in which the GeneSet is enriched is indicated by 

a closed arrow and a bold legend. The numbers of genes significantly enriched within GeneSets 
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are indicated. The part of ES curve containing genes significantly enriched within indicated 

GeneSet are shown within red or blue boxes.  



C
o
m
p
a
ri
so
n
s

C
o
m
p
a
ri
so
n
s

N
K

T
h
1

M
P
H
I

T
D
N
!T
h
y

T
h
1
7

B
N
E
U

LA
P
C

p
D
C

D
C

cD
C

N
H

LT
i

sp
le
e
n
_
N
K

v
s
g
u
t_
N
K
p
4
6
+
_
G
F
P
!

0
,0
0
1

0
,0
3
6

0
,0
2

0
,5
4

0
,9
6
8

0
,1
7
6

0
,8
7
3

0
,7
0
7

0
,8
1
7

1
0
,9
0
9

0
,8
8
4

0
,0
2
7

0
,6
0
3

0
,0
0
1

0
,0
2
4

0
,0
0
1

0
,4
0
8

0
,4
1
2

0
,1
0
7

0
,5
6
4

0
,6
8
7

0
,8
0
8

0
,6
1
1

0
,6
3
3

0
,8
4
8

0
,0
0
1

0
,1
2

sp
le
e
n
_
N
K

v
s
g
u
t_
N
K
p
4
6
+
_
G
F
P
lo
w

0
,0
0
1

0
,1
4
1

0
,1
5
6

0
,4
3
6

0
,4
8
5

0
,5
0
8

0
,9
6
2

0
,5
1
4

1
0
,5
0
7

0
,9
9

0
,0
7
2

0
,0
5

0
,0
9
1

0
,0
0
1

0
,1
2
7

0
,0
0
2

0
,4
1
5

0
,2
6
9

0
,2
7
4

0
,5
7
1

0
,5
4
6

0
,9
6

0
,3
7
6

0
,9
4
5

0
,0
3
6

0
,0
0
1

0
,0
0
8

sp
le
e
n
_
N
K

v
s
g
u
t_
N
K
p
4
6
+
_
G
F
P
h
ig
h

0
,0
0
1

0
,2
2
4

0
,0
6
7

0
,1
7

0
,6
6
3

0
,3
3
5

0
,8
2
4

1
0
,3
1
3

0
,7
4
1

0
,6
7
8

0
,4
0
3

0
,0
8
6

0
,1
1
3

0
,0
0
1

0
,2
6
5

0
,0
0
1

0
,1
9
6

0
,4
3
7

0
,3
4
3

0
,4
0
5

0
,3
5
1

0
,2
4
4

0
,7
8
5

0
,5
1

0
,3
9
4

0
,0
0
1

0
,0
0
2

sp
le
e
n
_
N
K

v
s
g
u
t_
N
K
p
4
6
!_
G
F
P
+

0
,0
0
1

0
,0
4
6

0
,2
6
2

0
,1
5
7

0
,5
8
8

0
,8
7
9

0
,3
7
8

0
,5
3
8

0
,8
8

0
,2
2
8

0
,6
1
1

0
,0
7
3

0
,1
6
2

0
,1
2
4

0
,0
0
1

0
,0
4
3

0
,0
3
3

0
,1
3
9

0
,3
8
3

0
,8
6
3

0
,3
2
4

0
,4
9
1

0
,9
1
7

0
,0
9
6

0
,4
7
8

0
,0
1
4

0
,0
2
2

0
,0
0
4

g
u
t_
N
K
p
4
6
+
_
G
F
P
!

v
s
g
u
t_
N
K
p
4
6
+
_
G
F
P
lo
w

0
,0
0
1

0
,0
0
1

0
,0
0
5

0
,4
5
9

0
,4
2
7

0
,7
7
2

0
,8
4
6

0
,3
1
1

0
,8
4
6

0
,5
9
1

0
,9
3
3

0
,0
5
5

0
,6
9
4

0
,0
4
2

0
,0
0
1

0
,0
0
1

0
,0
0
1

0
,3
7
5

0
,1
5
7

0
,7
7
6

0
,7
2
3

0
,0
7
5

0
,7
0
2

0
,3
1
1

0
,6
5
1

0
,0
0
9

0
,5

0
,0
0
2

g
u
t_
N
K
p
4
6
+
_
G
F
P
!

v
s
g
u
t_
N
K
p
4
6
+
_
G
F
P
h
ig
h

0
,0
0
1

0
,0
0
3

0
,1
4

0
,6
9

1
0
,5
4
4

0
,9
2
1

0
,6
1
3

1
1

0
,4
6
3

1
0
,7
6
6

0
,0
1
4

0
,0
0
1

0
,0
0
1

0
,0
0
2

0
,5
8
7

0
,6
7
8

0
,2
8

0
,8
4
1

0
,4
5
8

0
,8
9
6

0
,9
5
4

0
,3
7

0
,6
5
9

0
,7
6
4

0
,0
0
1

g
u
t_
N
K
p
4
6
+
_
G
F
P
!

v
s
g
u
t_
N
K
p
4
6
!_
G
F
P
+

0
,0
0
1

0
,0
0
1

0
,0
2
3

0
,2
4
8

0
,6
0
7

0
,2
1
6

0
,1
2
3

0
,5
1
6

0
,6
9
9

0
,6
6
8

0
,9
9

0
,0
1
6

0
,5
5
4

0
,0
7
4

0
,0
0
1

0
,0
0
1

0
,0
0
1

0
,2
2
5

0
,3
8

0
,0
9
9

0
,1
0
7

0
,3
6
3

0
,6
9
9

0
,6
1
1

0
,9
6
4

0
,0
0
7

0
,4
2
9

0
,0
0
5

g
u
t_
N
K
p
4
6
+
_
G
F
P
h
ig
h

v
s
g
u
t_
N
K
p
4
6
+
_
G
F
P
lo
w

0
,5

0
,0
0
9

0
,0
1
6

0
,9
6
2

0
,2
4

0
,8
8
3

1
0
,7
5
7

0
,9
4
5

0
,7
6
6

0
,5
5
2

0
,3
1
1

0
,3
7
3

0
,8
7
7

0
,2
2
6

0
,0
0
6

0
,0
0
1

0
,5
2

0
,0
3
1

0
,5
5
9

0
,8
8
5

0
,8
1

0
,9
9
1

0
,6
1
2

0
,3
8
9

0
,0
9
4

0
,0
0
2

0
,9
6

g
u
t_
N
K
p
4
6
+
_
G
F
P
h
ig
h

v
s
g
u
t_
N
K
p
4
6
!_
G
F
P
+

0
,0
0
8

0
,0
2
8

0
,0
7
4

0
,1
2
7

0
,7
4
2

0
,6
6
5

0
,2
8
5

0
,3
2
7

0
,7
4
3

0
,3
2
1

0
,5
5
6

0
,1
2
3

0
,8
4
3

0
,7
3

0
,0
0
1

0
,0
2
9

0
,0
0
1

0
,1
3
5

0
,8
2
8

0
,5
1
5

0
,2
3
7

0
,0
3
1

0
,4
6
9

0
,1
7
6

0
,4
4
1

0
,0
2
7

0
,9
7
4

0
,6
8

g
u
t_
N
K
p
4
6
+
_
G
F
P
lo
w

v
s
g
u
t_
N
K
p
4
6
!_
G
F
P
+

0
,0
0
1

1
0
,3
8
5

1
0
,3
6
2

0
,3
5
7

0
,9
3
7

0
,6
5
8

0
,9
7
3

0
,3
0
2

0
,9
8
6

0
,5
2
9

0
,3
2
1

0
,6
4
7

0
,0
0
1

0
,8
7
4

0
,0
0
2

0
,6
7
1

0
,0
6
4

0
,2

0
,8
7
6

0
,2
5
1

0
,3
1
2

0
,1
8
8

0
,9
3
3

0
,3
7
4

0
,0
3
4

0
,5
6
2

G
e
n
e
n
S
e
ts



LTi!!enrichement!1!vs!3

NAME PROBE DESCRIPTION<br>(from!dataset) RANK!IN!GENE!LIST RANK!METRIC!SCORE RUNNING!ES CORE!ENRICHMENT

row_210 A_52_P142091 4930503E14Rik 32388 "0.5653818249702454 "0.34078437 Yes

row_211 A_52_P135282 Marveld3 32423 "0.5660883188247681 "0.33848268 Yes

row_212 A_52_P351116 TC1651824 32483 "0.5698044896125793 "0.33677208 Yes

row_213 A_52_P426768 Cited4 32501 "0.5708162188529968 "0.3340283 Yes

row_214 A_51_P285856 4930503E14Rik 32576 "0.5752212405204773 "0.33265474 Yes

row_215 A_51_P502993 Ankrd24 32602 "0.5762389302253723 "0.33007666 Yes

row_216 A_51_P140368 2310061C15Rik 32662 "0.5790268778800964 "0.32831502 Yes

row_217 A_51_P453909 Cyp2f2 32674 "0.5801320672035217 "0.32537284 Yes

row_218 A_52_P103569 A830043J08Rik 32732 "0.5834358334541321 "0.3235379 Yes

row_219 A_51_P500215 2310016F22Rik 32757 "0.5844709873199463 "0.32088977 Yes

row_220 A_51_P337308 Saa3 32780 "0.5859874486923218 "0.31818432 Yes

row_221 A_51_P306109 AK019683 32986 "0.5956838726997375 "0.3199027 Yes

row_222 A_52_P470150 Ddc 33096 "0.6019963026046753 "0.31923726 Yes

row_223 A_51_P231499 Enpp1 33278 "0.6106831431388855 "0.3202854 Yes

row_224 A_51_P337451 Hs6st2 33294 "0.6121931076049805 "0.31726363 Yes

row_225 A_52_P707884 Ptgfr 33544 "0.6255175471305847 "0.31989342 Yes

row_226 A_52_P334390 Tln2 33783 "0.637418270111084 "0.3221882 Yes

row_227 A_52_P541752 Ddit4l 33821 "0.6394323110580444 "0.3195539 Yes

row_228 A_52_P157402 Ppm2c 33886 "0.6423336267471313 "0.3175642 Yes

row_229 A_51_P393654 D430039N05Rik 33897 "0.6428243517875671 "0.31425053 Yes

row_230 A_52_P525964 Nebl 34049 "0.6501829624176025 "0.314346 Yes

row_231 A_51_P410681 Irx5 34193 "0.656562328338623 "0.3142104 Yes

row_232 A_52_P386544 4930517K11Rik 34224 "0.6579493284225464 "0.31130236 Yes

row_233 A_51_P467971 Ank3 34337 "0.6629126071929932 "0.31037316 Yes

row_234 A_51_P437240 Emp2 34396 "0.6655122637748718 "0.3081083 Yes

row_235 A_52_P548121 Ttll1 34445 "0.668055534362793 "0.30558473 Yes

row_236 A_51_P377094 Col1a1 34535 "0.6721879243850708 "0.30404142 Yes

row_237 A_52_P228667 A930004D18Rik 34562 "0.6736925840377808 "0.30094835 Yes

row_238 A_51_P428086 Spnb2 34614 "0.6756756901741028 "0.29845598 Yes

row_239 A_52_P357469 Frk 34662 "0.6776440143585205 "0.29585484 Yes

row_240 A_51_P397296 Marveld3 34702 "0.6790629029273987 "0.2930501 Yes

row_241 A_51_P387138 Zfp462 35102 "0.6978078484535217 "0.29894984 Yes

row_242 A_52_P84487 Ankrd6 35192 "0.7022607922554016 "0.29724008 Yes

row_243 A_52_P400436 Sphk1 35271 "0.7067834138870239 "0.2952361 Yes

row_244 A_52_P46102 Pde1a 35303 "0.7071067690849304 "0.29208043 Yes

row_245 A_51_P428708 C4b 35467 "0.7096641063690186 "0.29214025 Yes

row_246 A_51_P375754 Hoxc10 35602 "0.7160103917121887 "0.2914554 Yes

row_247 A_51_P222337 Rspo2 35881 "0.7315841913223267 "0.2942076 Yes

row_248 A_51_P102789 C1qc 35887 "0.7318702340126038 "0.29027867 Yes

row_249 A_51_P336622 Dexi 35969 "0.7370073795318604 "0.28818083 Yes

row_250 A_51_P495232 2310016C16Rik 36090 "0.7447727918624878 "0.28699422 Yes

row_251 A_51_P466229 Pdgfrl 36124 "0.7468201518058777 "0.28366762 Yes

row_252 A_51_P498293 AW125753 36304 "0.7588064670562744 "0.28384688 Yes

row_253 A_52_P20906 Twist1 36363 "0.7627118825912476 "0.281044 Yes

row_254 A_52_P633300 Morc1 36469 "0.7700233459472656 "0.2793506 Yes

row_255 A_51_P119771 Il17re 36486 "0.7712070941925049 "0.27547306 Yes

row_256 A_51_P133936 Kitl 36566 "0.7777777910232544 "0.27310058 Yes

row_257 A_51_P232628 Il22 36619 "0.7820694446563721 "0.27004376 Yes

row_258 A_52_P573057 RP23"301E3.1 36917 "0.8081220388412476 "0.27283716 Yes

row_259 A_51_P285779 Asphd2 36940 "0.810339093208313 "0.26888984 Yes

row_260 A_51_P353703 Frk 37148 "0.8348116874694824 "0.26933345 Yes

row_261 A_51_P423709 AW125753 37310 "0.8529019951820374 "0.26855144 Yes

row_262 A_52_P21400 Mapk10 37380 "0.8601462841033936 "0.26547837 Yes

row_263 A_51_P484526 Wif1 37401 "0.8620689511299133 "0.26119572 Yes

row_264 A_51_P243978 ENSMUST00000015595 37858 "0.915338397026062 "0.26728594 Yes

row_265 A_51_P249848 Dsg2 38018 "0.9342431426048279 "0.26600474 Yes

row_266 A_51_P120137 AW061290 38180 "0.9573585391044617 "0.2646445 Yes

row_267 A_51_P167452 1110031B06Rik 38235 "0.9654074311256409 "0.26062173 Yes

row_268 A_52_P577190 Galnt13 38462 "1.0031049251556396 "0.26059866 Yes

row_269 A_52_P665240 Krt83 38493 "1.0080718994140625 "0.2557525 Yes

row_270 A_51_P284997 St6galnac6 38551 "1.0204081535339355 "0.25149867 Yes

row_271 A_51_P452637 Ppm2c 38677 "1.046383023262024 "0.24876484 Yes

row_272 A_52_P304720 Crlf1 38706 "1.0532039403915405 "0.24361992 Yes

row_273 A_51_P381427 RP23"301E3.1 38731 "1.0593950748443604 "0.23834287 Yes

row_274 A_51_P350403 Exoc4 38931 "1.0953706502914429 "0.23714843 Yes

row_275 A_52_P6092 D330050I23Rik 39072 "1.1230520009994507 "0.23435721 Yes

row_276 A_52_P572473 9630031F12Rik 39120 "1.1348018646240234 "0.22922549 Yes

row_277 A_52_P111632 C4a 39213 "1.1587872505187988 "0.22506201 Yes

row_278 A_52_P655285 Zfp462 39311 "1.184242844581604 "0.22087997 Yes

row_279 A_51_P216550 Trp63 39513 "1.2452590465545654 "0.21890476 Yes

row_280 A_51_P315682 Igf2bp2 39703 "1.3172850608825684 "0.21623726 Yes

row_281 A_51_P509609 Tspan4 39716 "1.3198925256729126 "0.20922461 Yes

row_282 A_52_P17534 Dab2 39775 "1.3424519300460815 "0.20321259 Yes

row_283 A_52_P433011 Fat1 39883 "1.3865751028060913 "0.19815521 Yes

row_284 A_51_P280404 Epdr1 39972 "1.4225536584854126 "0.19243379 Yes

row_285 A_52_P63905 Ddc 40024 "1.4449412822723389 "0.18568316 Yes

row_286 A_52_P2236 Homez 40042 "1.451884388923645 "0.17806222 Yes

row_287 A_51_P325318 Serinc2 40061 "1.464422345161438 "0.17039634 Yes

row_288 A_52_P456007 EG382275 40214 "1.5570240020751953 "0.16549647 Yes

row_289 A_52_P243516 AW061290 40318 "1.644528865814209 "0.15891331 Yes

row_290 A_52_P607060 Nebl 40323 "1.6484287977218628 "0.14988633 Yes

row_291 A_51_P286737 Ccl2 40399 "1.7041254043579102 "0.14228821 Yes

row_292 A_51_P271503 Il1r1 40452 "1.7517391443252563 "0.13386376 Yes

row_293 A_51_P199608 Ttll1 40514 "1.8237214088439941 "0.12526108 Yes

row_294 A_52_P402663 4930519N13Rik 40597 "1.923076868057251 "0.116622224 Yes

row_295 A_52_P642488 Kcnk1 40732 "2.160447597503662 "0.107941695 Yes

row_296 A_51_P452953 Rhod 40751 "2.2020885944366455 "0.09619247 Yes

row_297 A_51_P378545 Rbpms2 40841 "2.4441418647766113 "0.084840536 Yes

row_298 A_51_P433989 Mapk10 40865 "2.510800838470459 "0.07150477 Yes

row_299 A_51_P282930 Rorc 40956 "2.8493988513946533 "0.05793401 Yes

row_300 A_51_P362738 Dusp18 41002 "3.153395414352417 "0.04157945 Yes

row_301 A_52_P676744 St6galnac6 41036 "3.3935868740081787 "0.023601707 Yes

row_302 A_52_P482888 Dlg5 41172 "4.864799976348877 2.4263067E"5 Yes



LTi!enrichment!3!vs!4

NAME PROBE DESCRIPTION<br>(from!dataset) RANK!IN!GENE!LIST RANK!METRIC!SCORE RUNNING!ES CORE!ENRICHMENT

row_0 A_51_P452953 Rhod 15 4.529232978820801 0.024030901 Yes

row_1 A_51_P138510 Gzmc 203 3.0680925846099854 0.03598262 Yes

row_2 A_52_P243516 AW061290 277 2.858081579208374 0.049592324 Yes

row_3 A_51_P378545 Rbpms2 287 2.8229408264160156 0.06457864 Yes

row_4 A_51_P480073 Chad 390 2.54923677444458 0.07581511 Yes

row_5 A_52_P482888 Dlg5 498 2.2992165088653564 0.08558246 Yes

row_6 A_51_P362738 Dusp18 714 1.9112073183059692 0.090617225 Yes

row_7 A_52_P161780 Galnt13 1081 1.5832374095916748 0.090190746 Yes

row_8 A_51_P410681 Irx5 1298 1.4650822877883911 0.092797875 Yes

row_9 A_52_P298158 Tdrd3 1613 1.335288166999817 0.09230805 Yes

row_10 A_52_P607060 Nebl 2041 1.1990071535110474 0.08831932 Yes

row_11 A_52_P302496 Fah 2062 1.1913901567459106 0.094247706 Yes

row_12 A_51_P199608 Ttll1 2177 1.1624572277069092 0.097720325 Yes

row_13 A_52_P21400 Mapk10 2422 1.1024060249328613 0.09768873 Yes

row_14 A_51_P107591 Klrb1b 2647 1.0577110052108765 0.0979057 Yes

row_15 A_51_P216550 Trp63 2786 1.034482717514038 0.10010174 Yes

row_16 A_52_P402663 4930519N13Rik 2909 1.0125219821929932 0.10257096 Yes

row_17 A_52_P541752 Ddit4l 2948 1.0051349401474 0.10705563 Yes

row_18 A_51_P120137 AW061290 3211 0.9664196372032166 0.10585109 Yes

row_19 A_52_P235929 Hipk1 3481 0.9265703558921814 0.10426062 Yes

row_20 A_51_P375754 Hoxc10 3582 0.9152530431747437 0.10674415 Yes

row_21 A_51_P495232 2310016C16Rik 3753 0.8949320316314697 0.107405506 Yes

row_22 A_51_P487518 Casp12 3820 0.8863732814788818 0.11056536 Yes

row_23 A_51_P467971 Ank3 3833 0.8847544193267822 0.11503771 Yes

row_24 A_52_P577388 Epdr1 4014 0.8622385859489441 0.11527829 Yes

row_25 A_52_P189772 Mpa2l 4111 0.8520129323005676 0.11751903 Yes

row_26 A_52_P111632 C4a 4133 0.849688708782196 0.121582285 Yes

row_27 A_51_P292967 BB657751 4296 0.8333333134651184 0.122107565 Yes

row_28 A_52_P334562 Vdr 4389 0.8235714435577393 0.12429296 Yes

row_29 A_52_P615362 Flrt2 4451 0.8181818127632141 0.12720782 Yes

row_30 A_51_P377094 Col1a1 4467 0.8169364929199219 0.13124146 Yes

row_31 A_51_P315682 Igf2bp2 4557 0.807692289352417 0.13341472 Yes

row_32 A_51_P280404 Epdr1 4584 0.805164098739624 0.13711579 Yes

row_33 A_52_P315976 Tpm2 4662 0.7977501153945923 0.13952911 Yes

row_34 A_51_P464703 Ccl8 4744 0.7910743355751038 0.1418086 Yes

row_35 A_51_P222337 Rspo2 4830 0.7849534153938293 0.14395724 Yes

row_36 A_52_P84353 Homez 5002 0.7713891863822937 0.14392863 Yes

row_37 A_52_P334390 Tln2 5028 0.7691336870193481 0.1474601 Yes

row_38 A_52_P295933 Eya4 5078 0.7648297548294067 0.15038116 Yes

row_39 A_52_P122649 Dmrta1 5105 0.762784481048584 0.15385395 Yes

row_40 A_52_P77764 Slc7a2 5116 0.7620818018913269 0.15771444 Yes

row_41 A_52_P103569 A830043J08Rik 5224 0.7557645440101624 0.15916757 Yes

row_42 A_51_P397296 Marveld3 5243 0.7543216347694397 0.1627905 Yes

row_43 A_52_P2236 Homez 5383 0.7446808218955994 0.163401 Yes

row_44 A_52_P674808 Chrdl1 5452 0.740203857421875 0.16572452 Yes

row_45 A_52_P344949 BC057170 5771 0.7208862900733948 0.16182718 Yes

row_46 A_52_P629112 NAP034039"1 6018 0.7083540558815002 0.15962398 Yes

row_47 A_51_P453909 Cyp2f2 6134 0.7071067690849304 0.16061927 Yes

row_48 A_52_P357469 Frk 6250 0.7008879780769348 0.16158105 Yes

row_49 A_51_P502993 Ankrd24 6275 0.6991319060325623 0.1647599 Yes

row_50 A_52_P542496 Slco1a5 6407 0.6930692791938782 0.16528809 Yes

row_51 A_52_P506217 Rhod 6512 0.6888121366500854 0.16645397 Yes

row_52 A_51_P460710 Tdrd3 6555 0.6864925026893616 0.16912432 Yes

row_53 A_51_P102789 C1qc 6616 0.6835365295410156 0.17133833 Yes

row_54 A_52_P157402 Ppm2c 6806 0.6754452586174011 0.17035249 Yes

row_55 A_51_P381427 RP23"301E3.1 6814 0.6749699115753174 0.17381713 Yes

row_56 A_52_P707884 Ptgfr 6988 0.6669690608978271 0.17317711 Yes

row_57 A_52_P268687 Hipk1 6994 0.6667006611824036 0.17664613 Yes

row_58 A_51_P437240 Emp2 7023 0.6655122637748718 0.179546 Yes

row_59 A_52_P153019 Ptgfr 7064 0.6635230183601379 0.18214156 Yes

row_60 A_52_P332486 Ptprz1 7396 0.6451612710952759 0.17751823 No



LTi!enrichment!5!vs!4

NAME PROBE DESCRIPTION<br>(from!dataset) RANK!IN!GENE!LIST RANK!METRIC!SCORE RUNNING!ES CORE!ENRICHMENT

row_253 A_51_P498293 AW125753 36215 "0.7902958393096924 "0.2750683 Yes

row_254 A_52_P302496 Fah 36286 "0.796615481376648 "0.27313077 Yes

row_255 A_51_P147942 Igf1 36305 "0.7984187602996826 "0.2699127 Yes

row_256 A_51_P471219 6430571L13Rik 36364 "0.8060345649719238 "0.2676384 Yes

row_257 A_52_P506217 Rhod 36371 "0.8069030046463013 "0.26408783 Yes

row_258 A_51_P285779 Asphd2 36485 "0.8173377513885498 "0.26310745 Yes

row_259 A_51_P327011 Pde1a 36682 "0.8359645009040833 "0.26407248 Yes

row_260 A_52_P245962 Ces1 36798 "0.849146842956543 "0.26299527 Yes

row_261 A_51_P408584 4833416E15Rik 36876 "0.8596511483192444 "0.26094016 Yes

row_262 A_52_P104630 1110046J04Rik 36920 "0.8642416000366211 "0.25803214 Yes

row_263 A_52_P481957 Grem1 36931 "0.8658704161643982 "0.25430924 Yes

row_264 A_51_P251687 Serpinb9g 36946 "0.8676577806472778 "0.25067604 Yes

row_265 A_51_P325318 Serinc2 37223 "0.9003401398658752 "0.25330347 Yes

row_266 A_51_P196925 Cx3cl1 37244 "0.9042057991027832 "0.24964958 Yes

row_267 A_51_P452637 Ppm2c 37548 "0.9467049241065979 "0.25272518 Yes

row_268 A_52_P228551 Gpr176 37617 "0.957446813583374 "0.25000176 Yes

row_269 A_51_P468876 Dixdc1 37670 "0.9647842049598694 "0.24685325 Yes

row_270 A_52_P599317 Hs6st2 37780 "0.9836068153381348 "0.24501312 Yes

row_271 A_51_P167452 1110031B06Rik 38210 "1.0646494626998901 "0.25063115 Yes

row_272 A_51_P242560 2310061C15Rik 38321 "1.0893266201019287 "0.24833106 Yes

row_273 A_52_P468683 6430571L13Rik 38356 "1.0967007875442505 "0.24413766 Yes

row_274 A_52_P607060 Nebl 38579 "1.1464608907699585 "0.2443161 Yes

row_275 A_51_P210835 ENSMUST00000037174 38586 "1.148100733757019 "0.2392021 Yes

row_276 A_51_P337451 Hs6st2 38592 "1.1498550176620483 "0.2340556 Yes

row_277 A_52_P302012 2310061C15Rik 38684 "1.1785112619400024 "0.23088196 Yes

row_278 A_52_P683146 Cdh11 38908 "1.2373493909835815 "0.2306684 Yes

row_279 A_51_P107591 Klrb1b 38962 "1.2525800466537476 "0.22622561 Yes

row_280 A_52_P125550 Rhod 38981 "1.2600691318511963 "0.22089218 Yes

row_281 A_51_P378545 Rbpms2 39067 "1.2890655994415283 "0.21706516 Yes

row_282 A_52_P676744 St6galnac6 39117 "1.3047997951507568 "0.21228524 Yes

row_283 A_52_P655285 Zfp462 39129 "1.308072805404663 "0.20656055 Yes

row_284 A_51_P284997 St6galnac6 39177 "1.3248093128204346 "0.20164 Yes

row_285 A_51_P253481 Ces1 39264 "1.356062889099121 "0.19753046 Yes

row_286 A_51_P140368 2310061C15Rik 39690 "1.5524141788482666 "0.20081559 Yes

row_287 A_51_P419103 2310007L24Rik 39747 "1.5811299085617065 "0.19494075 Yes

row_288 A_52_P84487 Ankrd6 40071 "1.822159767150879 "0.1944942 Yes

row_289 A_52_P400436 Sphk1 40391 "2.153757333755493 "0.19243035 Yes

row_290 A_51_P443344 Acyp2 40499 "2.288437604904175 "0.18456231 Yes

row_291 A_52_P572473 9630031F12Rik 40508 "2.313105583190918 "0.17415899 Yes

row_292 A_51_P447785 Cyp2c55 40552 "2.385870933532715 "0.1642786 Yes

row_293 A_51_P430817 Dlg5 40700 "2.661618232727051 "0.15567927 Yes

row_294 A_51_P423709 AW125753 40804 "2.9471287727355957 "0.14469513 Yes

row_295 A_51_P110529 Plxna2 40898 "3.2654526233673096 "0.1320077 Yes

row_296 A_51_P232628 Il22 40993 "3.633838653564453 "0.11765673 Yes

row_297 A_51_P138510 Gzmc 41036 "3.822796106338501 "0.10116763 Yes

row_298 A_52_P642488 Kcnk1 41045 "3.889087200164795 "0.083542876 Yes

row_299 A_51_P351015 Lta 41095 "4.23716402053833 "0.06532633 Yes

row_300 A_51_P271503 Il1r1 41165 "4.86000394821167 "0.044745173 Yes

row_301 A_52_P177054 Il22 41168 "4.898189544677734 "0.022349736 Yes

row_302 A_51_P282930 Rorc 41169 "4.898920059204102 9.798239E"5 Yes



NK!enrichment!1!vs!3
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row_0 A_51_P132079 Klra22 1 4.9347405433654785 0.03497859 Yes

row_1 A_52_P498985 Zfp512 9 4.7642502784729 0.06860167 Yes

row_2 A_51_P426904 Klra23 17 4.659127712249756 0.10147908 Yes

row_3 A_52_P335178 Prf1 32 4.425088882446289 0.13252586 Yes

row_4 A_51_P356045 Baiap3 36 4.374541282653809 0.16348213 Yes

row_5 A_52_P149637 Klrc1 81 3.7368788719177246 0.1889163 Yes

row_6 A_51_P468308 Klra3 107 3.535533905029297 0.21338527 Yes

row_7 A_51_P137419 Cst7 113 3.503056526184082 0.23811121 Yes

row_8 A_51_P220976 Ifng 114 3.4957692623138428 0.2629073 Yes

row_9 A_51_P441022 Smad3 119 3.4707565307617188 0.2874285 Yes

row_10 A_52_P649210 ENSMUST00000103677 123 3.4507923126220703 0.31183246 Yes

row_11 A_51_P306387 Klra18 135 3.3844261169433594 0.33557075 Yes

row_12 A_52_P74290 Klrc3 188 3.0454599857330322 0.35590562 Yes

row_13 A_52_P212686 Lrrk1 223 2.8798375129699707 0.3755043 Yes

row_14 A_52_P23413 D8Ertd82e 256 2.751798629760742 0.39424357 Yes

row_15 A_51_P162794 Gzma 261 2.743792772293091 0.41360828 Yes

row_16 A_51_P248999 Tulp4 367 2.388584852218628 0.42799237 Yes

row_17 A_52_P390127 Klrc2 434 2.2272064685821533 0.44218212 Yes

row_18 A_51_P332309 Eomes 468 2.1676645278930664 0.4567536 Yes

row_19 A_51_P211980 Rgs3 668 1.8881584405899048 0.4652976 Yes

row_20 A_51_P379409 Cuedc1 769 1.7848206758499146 0.47552094 Yes

row_21 A_51_P213761 Rap2b 895 1.6679461002349854 0.48430607 Yes

row_22 A_52_P68893 Ifng 950 1.6291717290878296 0.49454623 Yes

row_23 A_52_P98698 Klra8 959 1.6253339052200317 0.50588006 Yes

row_24 A_52_P599514 Klrb1c 1007 1.5895248651504517 0.5160096 Yes

row_25 A_51_P333274 Gzmb 1100 1.5292094945907593 0.52461475 Yes

row_26 A_51_P476687 Klrb1c 1106 1.523611307144165 0.5353002 Yes

row_27 A_52_P34058 Klra3 1314 1.4115848541259766 0.5402688 Yes

row_28 A_52_P592222 Klre1 1457 1.34759521484375 0.5463674 Yes

row_29 A_52_P483105 Lpin1 1732 1.2479814291000366 0.548543 Yes

row_30 A_51_P196673 AU024076 1814 1.2242504358291626 0.5552531 Yes

row_31 A_51_P451292 Phactr3 1965 1.1795166730880737 0.55996454 Yes

row_32 A_52_P214479 As3mt 2166 1.1313709020614624 0.56311613 Yes

row_33 A_52_P597371 Ncald 2479 1.0606601238250732 0.56303704 Yes

row_34 A_51_P328489 1700025G04Rik 2490 1.0593260526657104 0.5703073 Yes

row_35 A_52_P657360 Tnni1 2863 0.9947643876075745 0.5682988 Yes

row_36 A_52_P442710 A930038C07Rik 3317 0.9235668778419495 0.56381154 Yes

row_37 A_51_P499195 Nkg7 3526 0.8980938196182251 0.56511354 Yes

row_38 A_51_P475788 Klrc2 3587 0.8908746242523193 0.56997067 Yes

row_39 A_51_P500882 Ncr1 4050 0.8377874493598938 0.5646556 Yes

row_40 A_52_P368384 Rap2b 4783 0.772378146648407 0.55229753 Yes

row_41 A_52_P215152 Klf12 5097 0.748133659362793 0.5499773 Yes

row_42 A_51_P482820 Chrne 5210 0.7405228018760681 0.55250084 Yes

row_43 A_51_P517105 Aoah 5241 0.7385005354881287 0.55700815 Yes

row_44 A_51_P360840 Zfpm1 5259 0.7377356886863708 0.56182677 Yes

row_45 A_51_P398435 Lrrk1 5288 0.736099898815155 0.5663658 Yes

row_46 A_52_P590258 1700025G04Rik 5366 0.7308750748634338 0.5696738 Yes

row_47 A_51_P514035 Cma1 5433 0.7263157963752747 0.5732174 Yes

row_48 A_52_P522601 Chrne 5533 0.720940351486206 0.5759188 Yes

row_49 A_52_P476690 Pogk 5545 0.7203237414360046 0.5807602 Yes

row_50 A_51_P378550 Oplah 5609 0.7167081236839294 0.58430874 Yes

row_51 A_52_P612019 Itga2 5684 0.7135350108146667 0.58756685 Yes

row_52 A_52_P617636 Klf12 5989 0.7043920159339905 0.5851556 Yes

row_53 A_52_P436364 Chsy1 6055 0.7006492018699646 0.58854157 Yes



NK!enrichment!3!vs!4

NAME PROBE DESCRIPTION<br>(from!dataset) RANK!IN!GENE!LIST RANK!METRIC!SCORE RUNNING!ES CORE!ENRICHMENT

row_0 A_51_P220976 Ifng 23 4.436011791229248 0.042497456 Yes

row_1 A_51_P500882 Ncr1 59 3.98496150970459 0.08032441 Yes

row_2 A_51_P501364 Tbx21 240 2.9731242656707764 0.104796804 Yes

row_3 A_52_P68893 Ifng 247 2.957571268081665 0.1333581 Yes

row_4 A_52_P264924 Ctsw 276 2.8584187030792236 0.16042091 Yes

row_5 A_51_P511236 Pik3r1 310 2.734286308288574 0.18615699 Yes

row_6 A_51_P499195 Nkg7 506 2.2857985496520996 0.20359237 Yes

row_7 A_52_P407239 Pik3r1 656 1.9933823347091675 0.21931034 Yes

row_8 A_52_P307938 Pik3r1 671 1.9795557260513306 0.23818365 Yes

row_9 A_52_P599514 Klrb1c 763 1.858954906463623 0.25401008 Yes

row_10 A_51_P328489 1700025G04Rik 770 1.8526227474212646 0.27184626 Yes

row_11 A_52_P24447 Nkg7 891 1.731716275215149 0.28573102 Yes

row_12 A_52_P77106 Fasl 1192 1.5215660333633423 0.29318988 Yes

row_13 A_52_P390127 Klrc2 1354 1.442865014076233 0.3032719 Yes

row_14 A_51_P333274 Gzmb 1426 1.411183476448059 0.3152394 Yes

row_15 A_52_P441294 Chl1 1610 1.335646152496338 0.3237446 Yes

row_16 A_51_P267508 2010012O05Rik 1619 1.332863211631775 0.33648703 Yes

row_17 A_51_P148865 Mxd4 1656 1.319225549697876 0.3484148 Yes

row_18 A_52_P173985 Fasl 1740 1.2936469316482544 0.35894904 Yes

row_19 A_51_P476687 Klrb1c 1767 1.2836471796035767 0.37077516 Yes

row_20 A_52_P235476 Pik3r1 2213 1.1538773775100708 0.37113184 Yes

row_21 A_52_P98287 BB037235 2320 1.1246654987335205 0.37946543 Yes

row_22 A_51_P345298 5830432E09Rik 2922 1.0101525783538818 0.37462583 Yes

row_23 A_52_P395492 Gm131 3039 0.9931557178497314 0.38143927 Yes

row_24 A_51_P130595 Oplah 3549 0.9193882942199707 0.3779604 Yes

row_25 A_52_P212686 Lrrk1 3822 0.8860759735107422 0.3799332 Yes

row_26 A_51_P401987 Tmem37 3949 0.8695063591003418 0.38530278 Yes

row_27 A_51_P286496 Il2rb 4724 0.7930383086204529 0.37414026 Yes

row_28 A_51_P402378 Arl4d 5148 0.7601402401924133 0.37121123 Yes

row_29 A_51_P503004 Cpne7 5226 0.7555164098739624 0.37666836 Yes

row_30 A_52_P244797 Klrc2 5364 0.7465204000473022 0.38057613 Yes

row_31 A_52_P499683 Pogk 5701 0.7256365418434143 0.37943214 Yes

row_32 A_51_P291713 Ncald 5852 0.7153053879737854 0.38272014 Yes

row_33 A_52_P272778 Klrk1 5858 0.7148206830024719 0.38953668 Yes

row_34 A_52_P442710 A930038C07Rik 5892 0.7142857313156128 0.39566574 Yes

row_35 A_52_P476690 Pogk 6071 0.7071067690849304 0.3981919 Yes

row_36 A_52_P592222 Klre1 6456 0.6912878751754761 0.3955449 Yes

row_37 A_51_P211980 Rgs3 6648 0.6819661855697632 0.39751026 Yes

row_38 A_52_P230650 Mxd4 6943 0.6690317988395691 0.39684024 Yes

row_39 A_51_P440242 Pogk 7020 0.6659202575683594 0.40145206 Yes

row_40 A_51_P132079 Klra22 7060 0.6637167930603027 0.4069441 Yes

row_41 A_51_P501382 Klrc3 7155 0.6583408117294312 0.41104373 Yes

row_42 A_51_P194597 1700129I15Rik 7290 0.6503507494926453 0.41409114 Yes



NK!enrichment!5!vs!4

NAME PROBE DESCRIPTION<br>(from!dataset) RANK!IN!GENE!LIST RANK!METRIC!SCORE RUNNING!ES CORE!ENRICHMENT

row_0 A_51_P426904 Klra23 1 4.985619068145752 0.022994777 Yes

row_1 A_51_P162794 Gzma 2 4.984814167022705 0.046010207 Yes

row_2 A_52_P649210 ENSMUST00000103677 4 4.96157693862915 0.06889398 Yes

row_3 A_51_P441983 Itga2 8 4.906242370605469 0.091473535 Yes

row_4 A_51_P468308 Klra3 21 4.762878894805908 0.11317185 Yes

row_5 A_51_P137419 Cst7 22 4.761056423187256 0.13515417 Yes

row_6 A_51_P220976 Ifng 27 4.690140724182129 0.1567116 Yes

row_7 A_52_P173985 Fasl 34 4.632307529449463 0.17795326 Yes

row_8 A_51_P440242 Pogk 35 4.6086955070495605 0.1992321 Yes

row_9 A_51_P332309 Eomes 39 4.5948662757873535 0.22037399 Yes

row_10 A_52_P264924 Ctsw 57 4.423623561859131 0.2403841 Yes

row_11 A_51_P333274 Gzmb 68 4.336803436279297 0.26016393 Yes

row_12 A_52_P522601 Chrne 69 4.3337836265563965 0.28017348 Yes

row_13 A_51_P480169 Edg8 70 4.333127975463867 0.30018 Yes

row_14 A_51_P211980 Rgs3 78 4.266899585723877 0.31971017 Yes

row_15 A_51_P356045 Baiap3 94 4.10299825668335 0.33828864 Yes

row_16 A_51_P132079 Klra22 96 4.099881649017334 0.3571939 Yes

row_17 A_52_P68893 Ifng 99 4.07034158706665 0.37593836 Yes

row_18 A_51_P306387 Klra18 104 4.037532329559326 0.3944826 Yes

row_19 A_51_P500882 Ncr1 107 4.003845691680908 0.41292006 Yes

row_20 A_51_P514035 Cma1 127 3.7739503383636475 0.42988184 Yes

row_21 A_52_P98698 Klra8 163 3.50654935836792 0.4452191 Yes

row_22 A_52_P149637 Klrc1 203 3.2871358394622803 0.45944586 Yes

row_23 A_52_P230650 Mxd4 216 3.2177603244781494 0.4740102 Yes

row_24 A_52_P390127 Klrc2 219 3.1880335807800293 0.48868096 Yes

row_25 A_51_P501364 Tbx21 293 2.9022576808929443 0.5003022 Yes

row_26 A_52_P335178 Prf1 301 2.8760862350463867 0.5134108 Yes

row_27 A_51_P282227 As3mt 307 2.8637847900390625 0.52651143 Yes

row_28 A_51_P328489 1700025G04Rik 374 2.6687116622924805 0.5372249 Yes

row_29 A_52_P74290 Klrc3 391 2.6271300315856934 0.5489648 Yes

row_30 A_51_P213761 Rap2b 399 2.6027121543884277 0.5608112 Yes

row_31 A_51_P503004 Cpne7 412 2.5717532634735107 0.5723929 Yes

row_32 A_52_P436364 Chsy1 468 2.4482946395874023 0.58235675 Yes

row_33 A_52_P442710 A930038C07Rik 608 2.225433588027954 0.5892448 Yes

row_34 A_52_P235476 Pik3r1 610 2.2190442085266113 0.59946597 Yes

row_35 A_51_P497741 4930434E21Rik 676 2.1151537895202637 0.607648 Yes

row_36 A_52_P599514 Klrb1c 677 2.114452838897705 0.61741066 Yes

row_37 A_51_P402378 Arl4d 706 2.0757977962493896 0.62631255 Yes

row_38 A_51_P499195 Nkg7 728 2.047224998474121 0.63525313 Yes

row_39 A_51_P267508 2010012O05Rik 736 2.0407941341400146 0.64450514 Yes

row_40 A_52_P34058 Klra3 742 2.036217212677002 0.6537847 Yes

row_41 A_52_P212686 Lrrk1 775 2.007622480392456 0.66227436 Yes

row_42 A_51_P130595 Oplah 810 1.967320203781128 0.67052925 Yes

row_43 A_51_P379409 Cuedc1 891 1.8860490322113037 0.67728794 Yes

row_44 A_52_P499683 Pogk 979 1.8119957447052002 0.6835342 Yes

row_45 A_52_P85292 A930008G19Rik 1015 1.7803043127059937 0.6909012 Yes

row_46 A_52_P375021 Mag 1050 1.7524971961975098 0.6981642 Yes

row_47 A_52_P214479 As3mt 1245 1.6227021217346191 0.70092916 Yes

row_48 A_52_P24447 Nkg7 1275 1.610092043876648 0.7076565 Yes

row_49 A_51_P451292 Phactr3 1349 1.5711761713027954 0.713132 Yes

row_50 A_52_P244797 Klrc2 1487 1.510464072227478 0.7167677 Yes

row_51 A_52_P368384 Rap2b 1594 1.4613540172576904 0.720932 Yes

row_52 A_52_P592222 Klre1 1667 1.4284216165542603 0.7257728 Yes

row_53 A_52_P386302 2010012O05Rik 1691 1.4172812700271606 0.7317561 Yes

row_54 A_51_P151576 Gp1bb 2012 1.3094393014907837 0.73000443 Yes

row_55 A_51_P374190 A930008G19Rik 2016 1.3078702688217163 0.7359699 Yes

row_56 A_52_P612019 Itga2 2024 1.306304693222046 0.7418307 Yes

row_57 A_52_P272778 Klrk1 2259 1.2446359395980835 0.7418754 Yes

row_58 A_52_P77106 Fasl 2498 1.1827908754348755 0.74153715 Yes

row_59 A_52_P155739 3110045G13Rik 2619 1.1612070798873901 0.7439745 Yes

row_60 A_51_P194597 1700129I15Rik 2703 1.1458333730697632 0.74724245 Yes

row_61 A_51_P475788 Klrc2 2786 1.1269333362579346 0.7504476 Yes

row_62 A_51_P386189 Tnk2 3328 1.0384336709976196 0.7420595 Yes

row_63 A_51_P248999 Tulp4 3529 1.0067495107650757 0.7418344 Yes

row_64 A_52_P156533 4930434E21Rik 3596 0.9998931884765625 0.74484277 Yes

row_65 A_52_P25141 Tmem37 3598 0.9997240304946899 0.74943423 Yes

row_66 A_51_P476687 Klrb1c 3601 0.9996251463890076 0.7540009 Yes

row_67 A_51_P116245 Styk1 3784 0.9722718000411987 0.75405514 Yes
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ANNEX 2: GENE LIST SELECTED FOR GENE CLUSTERING 



ProbeName 1a 1b 1c 2a 2b 2c 3a 3b 3c 4a 4b 4c 5a 5b 5c Common name GeneSymbol

A_52_P176013 -0,39 0,00 -0,50 -0,60 3,06 -1,47 -0,60 -0,39 0,74 2,25 0,97 0,00 5,90 3,79 2,28 NM_008394 Isgf3g

A_52_P368650 3,98 2,41 1,93 0,74 2,67 1,83 -2,80 2,37 -3,56 -0,25 -0,98 -3,35 -2,58 0,00 -4,61 NM_172503 Zswim4

A_51_P262432 -0,04 1,07 1,09 -0,62 -1,18 -2,18 0,48 0,13 -0,91 -0,79 0,10 -0,81 1,26 0,42 0,00 NM_011358 Sfrs2

A_52_P411601 1,38 -0,88 -0,20 0,68 0,88 0,60 1,20 -0,19 -0,69 0,00 0,55 1,27 -1,51 -1,81 -2,34 NM_177821 Ep300

A_51_P487162 0,06 -0,03 -0,43 0,03 -0,13 -0,43 3,66 -0,18 0,13 -0,01 -0,37 0,00 5,95 0,76 3,68 NM_028002 Dus4l

A_52_P1012592 0,00 1,32 -0,54 0,23 -0,39 0,87 -0,23 0,40 -0,91 0,20 0,43 0,54 -8,81 -3,62 -2,39 AK079518 AK079518

A_51_P300444 -0,16 -0,28 -0,70 2,49 3,53 0,66 0,00 -0,42 -0,13 -0,27 0,28 -0,27 0,51 2,35 0,43 AK086626 AK086626

A_51_P157042 -0,76 -2,25 -0,50 0,30 0,10 1,47 -0,18 1,35 1,39 0,00 0,34 1,10 -1,53 -0,38 -0,17 NM_010217 Ctgf

A_51_P204730 -0,89 0,32 -0,96 1,41 0,50 -0,24 0,46 -0,40 0,00 0,94 0,21 1,23 -1,23 -0,50 -2,91 NM_025892 1500031L02Rik

A_52_P494982 -1,59 3,28 2,11 0,42 2,25 0,73 0,00 1,91 -6,29 -5,94 -0,12 1,97 -6,82 -6,66 -6,90 NM_026191 Dhx40

A_52_P593361 3,21 -4,93 -7,74 0,00 0,97 0,37 -7,40 -5,42 -7,48 0,44 -0,47 -1,81 3,17 0,29 2,89 NM_138679 Ash1l

A_52_P272119 -1,26 -0,65 -0,53 -0,74 0,37 -0,73 0,26 0,00 0,36 0,28 0,69 -0,04 -0,12 1,28 0,42 NM_001081651 9530096D07Rik

A_51_P268439 -0,77 -0,59 -0,93 0,10 -0,87 -1,48 0,68 -0,36 -0,39 0,00 0,17 0,13 4,93 1,57 0,38 NM_023061 Mcam

A_51_P444920 -0,72 0,01 -0,31 -0,43 -0,12 0,00 0,05 -0,56 0,17 0,77 0,71 1,93 0,62 -0,30 -0,15 X89687 Olfr22-ps1

A_52_P1972 -1,76 0,00 -0,78 1,19 0,36 -0,55 0,60 0,01 -0,17 0,50 1,08 0,79 -0,29 -1,11 -1,31 NP431391 NP431391

A_52_P240232 -0,81 -1,58 -1,40 1,05 1,12 0,26 -0,46 0,41 0,04 0,00 0,82 -0,49 -0,83 0,22 -0,62 NAP052665-1 NAP052665-1

A_52_P347287 1,18 1,50 -0,71 0,94 0,70 0,00 1,34 0,46 -1,50 -0,29 0,06 -1,10 -5,41 -1,41 -4,18 NM_010773 Mbd2

A_52_P371541 -1,02 0,01 0,13 -0,60 0,47 0,31 -0,35 0,00 1,07 -0,21 0,19 1,05 -0,61 -1,38 -1,00 TC1671275 TC1671275

A_52_P177352 0,00 0,32 -0,91 0,41 4,52 0,40 0,51 0,10 -0,21 -2,01 -1,35 -1,57 0,18 -0,11 -1,05 AK080070 3010033K07Rik

A_51_P430766 -0,58 0,59 -0,45 2,57 -0,27 0,00 4,73 3,85 3,00 -0,82 2,87 0,45 -0,38 -0,41 -0,35 NM_010548 Il10

A_51_P484691 -0,45 -0,25 -1,78 -0,13 2,52 -1,46 2,82 0,08 -0,87 0,00 0,35 -1,55 2,28 3,83 5,50 NM_025333 0610038F07Rik

A_51_P312896 1,37 2,02 -1,13 0,40 -0,62 -0,41 1,62 1,96 0,87 0,00 0,12 -0,53 -3,26 -0,53 -4,82 AK030165 Spag9

A_51_P309805 -1,26 -1,78 -1,89 -0,07 2,92 0,18 0,24 -0,23 -0,41 0,66 1,06 0,00 0,16 0,29 -0,97 NM_147054 Olfr584

A_51_P108190 2,09 2,60 2,39 -0,05 2,15 2,29 -0,36 1,52 -0,46 -0,01 -0,74 -0,49 0,00 -0,49 0,10 NM_022891 Rpl23

A_52_P157673 -0,55 0,00 0,18 -0,38 -0,05 -0,88 1,22 -0,37 1,66 1,14 0,97 1,87 -0,15 0,20 -0,28 NM_032418 Dmpk

A_52_P955360 -0,48 -0,11 -1,27 0,00 0,89 -1,33 -0,13 0,42 -0,17 0,32 2,52 2,48 0,35 0,30 -0,45 AK038621 AK038621

A_51_P334785 1,05 -1,10 0,05 -0,57 -1,00 -0,16 -0,09 -1,08 0,48 -0,54 0,40 0,00 2,92 2,07 2,20 NM_175026 AI447904

A_51_P327141 1,32 0,95 0,34 0,00 0,44 0,71 1,02 -0,71 1,37 -0,42 -0,69 -2,89 -3,23 -1,13 -4,47 NM_009539 Zap70

A_52_P442169 0,36 -0,57 -0,65 1,24 -0,60 0,41 0,26 -1,58 -2,36 0,00 -0,12 -1,79 0,82 1,38 0,62 NM_007567 Bsn

A_52_P401386 -0,08 0,34 -0,90 -0,34 0,33 0,19 0,16 -0,11 1,02 0,08 0,00 0,00 -0,57 -1,59 -1,71 NM_010593 Jup

A_51_P115535 1,84 -1,62 -0,23 0,00 1,65 -2,33 -3,13 -2,54 -2,60 0,68 1,25 -3,69 3,48 2,79 0,58 NM_146949 Olfr339

A_52_P621271 2,40 0,07 -1,66 0,00 -0,06 1,99 -6,50 -1,21 -5,23 0,40 -0,19 -2,61 0,91 0,72 0,61 NM_138679 Ash1l

A_51_P405135 0,04 -1,15 0,00 0,57 -0,52 0,53 1,03 -0,09 0,18 -0,38 0,10 0,65 -1,91 -1,03 -1,89 NM_001081290 Bat2d

A_51_P324191 -0,13 -0,66 9,21 0,00 -0,50 -0,74 -0,29 4,51 1,47 8,61 5,99 9,77 -0,36 -0,52 0,40 NM_009050 Ret

A_51_P408300 -1,07 2,11 -1,18 -0,69 0,14 -1,27 4,50 2,42 2,81 -0,49 1,62 -0,27 0,00 0,91 -2,04 NM_146638 Olfr1151

A_51_P515002 0,15 4,63 5,67 -0,21 -0,32 -0,52 -0,13 4,13 2,85 -0,10 -0,46 -0,11 0,00 2,94 4,05 AK048403 C130057N11Rik

A_52_P630905 0,00 0,48 0,76 -1,02 -0,06 -0,10 -0,77 -1,19 -0,22 1,86 0,10 1,06 0,30 -0,29 0,18 NM_001081299 Cdh18

A_51_P211491 -1,37 -1,65 -0,94 -0,64 0,81 -0,53 -0,87 1,25 0,00 0,83 1,12 -0,31 3,37 1,19 3,29 NM_010368 Gusb

A_52_P931940 -0,49 -0,81 -1,14 0,68 1,05 -0,31 -0,53 3,87 -0,33 5,12 4,33 3,17 -0,77 2,19 0,00 AK086440 AK086440

A_52_P205001 1,74 0,20 0,98 -0,13 -0,72 0,00 0,41 -0,33 0,30 -2,19 -2,35 -7,55 1,59 -0,15 1,22 NM_175048 Gimap4

A_51_P201346 0,35 -0,03 0,00 -1,68 -0,96 0,51 -1,22 0,04 0,09 -1,57 -1,95 -1,96 1,98 0,69 1,77 NM_010786 Mdm2

A_52_P674925 -1,55 0,00 -0,35 1,02 0,69 0,57 0,10 -0,18 0,79 0,69 -1,73 0,79 -2,57 -2,98 -3,40 NAP053891-1 NAP053891-1

A_51_P224771 1,27 0,80 0,81 -0,37 0,00 1,18 0,35 -1,02 -0,90 0,62 0,01 -0,58 -2,75 -2,47 -1,96 NM_172608 4732495E13Rik

A_51_P324303 2,03 2,94 -0,73 -0,14 -0,73 -3,45 -2,89 1,83 -2,97 1,42 0,00 -2,74 6,48 4,05 4,99 NM_153789 Mylip

A_51_P328725 1,63 0,22 -1,85 1,03 -0,22 0,78 1,25 0,00 -0,45 0,52 -0,04 1,01 -3,36 -4,72 -4,87 NM_010831 Snf1lk

A_51_P285779 -1,97 -1,46 0,06 1,59 1,21 2,65 -1,33 1,06 -0,56 0,00 2,11 2,28 -1,06 -0,89 -1,17 NM_028386 Asphd2

A_52_P278204 0,26 -0,09 -0,27 -0,29 -0,23 -0,33 0,00 -0,09 0,25 3,56 0,06 -0,09 8,70 9,00 0,83 NM_029705 Atxn3

A_51_P212356 -0,68 0,91 1,37 2,59 2,53 -1,09 -0,94 -0,44 -0,66 0,00 -1,13 -0,16 3,37 3,24 3,23 NM_173367 Cypt3

A_51_P112529 0,43 3,99 4,43 -0,07 1,04 0,00 -0,01 0,04 0,20 -0,30 -0,41 0,63 -0,17 -0,13 -0,69 NM_011256 Pitpnm2

A_52_P1107526 -0,33 -0,46 0,85 0,26 -0,02 -0,95 0,45 -0,24 -0,31 8,47 4,82 4,00 -0,40 0,00 0,23 AK039206 AK039206

A_52_P651406 -2,19 -0,64 -4,77 0,50 1,91 0,31 1,13 -0,98 0,00 1,22 0,24 0,20 -0,89 -0,76 -1,97 AK049864 ENSMUSG00000060247

A_51_P466285 -0,59 -0,16 -0,55 -0,46 0,42 0,38 0,00 0,38 1,24 0,02 0,43 1,10 -1,24 -1,38 -3,32 NM_008263 Hoxa10

A_52_P361471 5,34 2,85 2,64 0,65 0,00 -1,61 -2,38 -2,55 -1,66 -1,87 -0,53 -2,67 5,86 4,94 4,40 NM_010651 Klra9

A_51_P383210 1,90 -0,13 -0,53 -0,15 -0,27 -0,55 1,49 -0,20 0,62 3,39 3,96 1,37 0,00 -0,05 0,81 AF016313 Tfpi

A_52_P317627 2,24 4,29 2,66 0,00 -0,37 -0,54 -0,32 -0,87 -0,25 -0,48 1,97 -1,08 6,78 6,17 3,88 NM_001045543 OTTMUSG00000000990

A_51_P177667 3,34 2,23 0,00 -0,70 -0,52 -1,00 -2,09 0,51 1,98 -3,84 -4,74 -3,11 2,00 1,10 1,68 NM_008054 Fyn

A_52_P123709 5,00 5,70 -1,33 0,36 0,00 -1,37 -0,96 -1,03 -0,74 -0,03 -1,23 0,02 4,85 3,65 5,59 NM_026661 0610011L14Rik

A_52_P907553 6,60 5,44 5,63 -0,34 -0,28 -0,39 -0,05 -0,14 0,19 0,00 -0,51 -0,14 10,22 7,27 6,16 AK049918 AK049918

A_51_P161737 1,10 2,04 2,26 1,77 0,82 1,63 -0,05 -0,78 -1,82 0,00 0,85 -1,91 -2,00 -0,04 -3,90 NM_172768 Gramd1b

A_52_P159990 -1,51 -1,50 -1,66 0,68 -1,01 -1,26 0,38 -0,02 1,81 0,16 1,25 0,06 0,63 0,00 -0,32 NM_145990 Cdk5rap2

A_52_P602787 0,33 0,69 0,35 0,42 -0,36 0,63 -0,05 0,00 0,96 -1,12 -0,81 0,15 -0,20 -0,94 -0,87 BC090989 Hmgb1-rs17

A_51_P422429 -0,56 -0,96 -2,16 0,51 -1,16 -0,18 -0,59 0,91 0,00 1,04 0,47 0,02 2,54 2,86 -0,15 NM_010825 Mrg1

A_52_P38908 -0,90 -0,73 -0,97 0,00 0,34 -0,20 0,09 -0,58 -0,72 -0,12 1,85 0,40 0,15 0,80 0,08 XM_979000 Tmem132b

A_52_P459929 6,21 4,86 6,77 -1,11 4,05 5,86 -1,67 3,79 -1,43 -1,63 0,00 -0,77 -1,52 0,76 -0,89 NM_001033228 Itga1

A_52_P642239 -0,40 0,00 1,74 1,63 0,35 1,49 0,70 -0,41 1,70 -4,80 -3,14 -2,24 -6,71 -1,15 0,09 NM_031376 Pik3ap1

A_52_P493370 -0,88 -1,60 -0,84 -1,11 -0,64 -0,93 0,00 2,86 1,87 2,21 1,85 -0,30 2,13 2,53 0,11 NM_027480 Ankrd24

A_51_P282930 0,00 -1,54 -2,26 -0,04 0,79 -3,65 1,72 1,63 1,58 1,63 0,95 2,39 -8,98 -5,36 -8,32 NM_011281 Rorc

A_52_P449974 1,38 1,21 2,02 -0,80 -0,97 0,00 2,22 0,83 0,04 1,66 -0,28 -0,51 -4,66 -2,69 -0,81 NM_153089 Ppp1r16b

A_51_P516605 -1,74 -1,03 -1,75 -0,28 0,89 -1,33 0,31 0,00 -0,42 0,20 0,49 0,65 0,92 0,30 -0,47 NM_146695 Olfr1469

A_51_P214998 -0,35 -0,24 0,00 0,88 -0,29 -0,32 0,96 -0,86 -0,32 0,23 -0,52 0,82 2,36 1,70 1,31 AK019794 4930569F06Rik

A_51_P466378 2,40 0,48 -0,03 -1,49 -0,07 -0,16 1,29 0,00 1,17 -0,50 -1,36 -0,43 3,20 1,51 1,61 NM_008400 Itgal

A_52_P426049 1,76 0,00 1,37 -3,91 0,18 0,56 -3,86 -0,85 -1,89 -3,35 -1,99 -1,54 2,39 1,83 1,63 NM_022964 Lat2

A_51_P433615 4,26 1,74 0,37 -0,11 0,00 -4,17 -3,03 3,60 -3,81 -0,96 -3,52 -3,48 6,52 2,69 2,98 NM_183390 Klhl6

A_52_P484903 0,00 1,18 0,27 -0,59 -0,16 -0,67 0,63 1,02 0,61 -0,56 0,07 0,42 -2,45 -5,66 -2,29 NM_008037 Fosl2

A_51_P332309 4,29 2,33 -0,67 0,71 0,78 -0,93 -1,97 -1,65 -0,47 0,00 -0,03 -0,59 5,89 3,94 3,95 NM_010136 Eomes

A_52_P156763 3,81 1,57 2,80 -0,72 -0,48 -2,40 0,00 1,55 -1,43 -2,21 -1,75 -2,16 5,26 2,40 4,02 NM_001081127 Adamts14

A_52_P677220 3,45 1,46 1,74 -0,99 0,37 -1,86 -1,20 -0,77 -0,61 0,24 -0,33 -2,18 1,62 0,00 1,72 NM_016683 Zkscan5

A_51_P392377 0,00 -0,21 -0,56 -0,45 1,49 -0,03 0,82 -0,33 0,00 0,37 0,00 -0,31 2,29 2,65 0,55 NM_177373 Ppfia2

A_52_P309418 -0,44 0,18 -0,41 -0,28 -0,42 -0,71 0,00 -0,33 0,06 1,09 1,52 0,30 0,49 1,31 -0,06 BC056481 BC056481

A_52_P448729 0,76 -1,58 -2,02 -0,76 0,00 0,05 0,50 -0,46 -1,39 -0,01 1,84 -1,20 5,19 2,39 0,84 AK052621 4122401K19Rik

A_52_P169087 -2,57 2,87 3,05 -1,73 3,63 -2,67 -2,56 -1,95 0,00 -2,61 2,44 -2,52 7,39 5,78 6,77 AK008281 AK008281

A_52_P338180 0,98 -1,35 0,03 0,69 1,97 0,82 0,00 -1,18 0,38 -1,23 -0,34 0,21 -1,19 -2,09 -1,68 NM_013895 Timm13

A_51_P220976 3,38 2,05 2,33 1,88 -0,17 0,26 -0,44 -0,57 -4,40 -6,14 -4,86 -5,02 1,15 0,00 1,40 NM_008337 Ifng

A_51_P462029 -0,16 1,44 1,40 -1,13 1,07 1,71 0,93 0,43 2,17 0,00 -0,33 -1,92 -6,28 -3,22 -1,06 AK016191 4930562F07Rik

A_51_P486008 0,90 0,08 1,47 -0,03 0,00 -0,45 0,08 0,24 0,68 -0,37 -0,57 -0,62 0,23 -1,05 -0,54 NM_025930 Rbm25

A_52_P110689 0,14 0,00 -0,47 1,00 -0,10 -0,49 -0,04 -0,11 0,16 -0,01 -0,36 5,30 7,81 4,72 5,73 NM_015824 Orc3l

A_51_P338542 -0,23 -0,69 -0,93 -0,18 -0,76 -0,95 0,00 7,21 0,57 3,47 3,87 6,39 -0,65 0,75 0,24 NM_024174 Mrps23

A_52_P677117 4,21 2,56 0,39 2,71 0,00 -0,85 -6,09 -0,05 -6,42 -1,86 -1,61 -5,54 4,89 2,01 1,00 NM_011210 Ptprc

A_52_P95348 3,21 3,61 -1,47 1,20 -0,95 -1,56 -1,14 3,03 -0,94 0,00 -1,57 -1,24 7,55 4,16 6,88 AK082565 Fkbp15

A_52_P170620 0,06 0,00 -1,29 -0,56 0,37 0,35 1,76 0,97 0,82 -0,04 -0,75 -1,42 -0,73 0,48 -1,60 NM_175934 Ppp1r10

A_51_P253481 1,19 0,15 0,00 -0,29 -0,34 -0,28 1,62 -0,72 0,88 0,84 2,19 1,37 -1,84 -1,64 -2,56 NM_021456 Ces1

A_52_P391081 -1,72 3,12 3,59 -2,91 -2,43 -3,44 -3,20 0,00 -4,49 0,61 3,54 -0,70 5,24 1,69 1,60 NM_172162 Mizf

A_51_P352140 2,19 0,69 -1,64 -2,82 -3,44 -1,94 -2,35 0,28 -2,04 2,55 0,00 3,64 -0,34 1,89 2,83 NM_001013380 Dync1li2

A_51_P435671 -0,63 -0,53 -0,32 0,00 0,39 -0,48 0,00 1,41 0,94 0,64 0,66 2,13 -0,25 0,31 -0,17 X96776 X96776

A_52_P210123 0,21 0,59 1,22 0,00 -1,08 0,19 -0,01 0,48 0,56 0,11 -0,91 -1,06 -2,24 -5,35 -2,71 NM_028696 Obfc2a

A_51_P457244 -6,40 -0,45 -2,91 -1,27 0,57 0,03 1,05 1,85 0,97 1,97 0,51 -2,00 -6,72 0,00 -5,83 NM_021365 Xlr4b



A_51_P351948 0,11 -0,29 0,42 0,00 0,10 -0,09 -0,97 -0,88 0,52 -0,08 -2,05 -3,92 1,06 1,34 1,68 AK046358 AK046358

A_51_P310292 -1,18 -1,77 -2,13 2,53 1,16 0,16 0,31 -0,10 0,16 0,08 0,87 -0,25 -4,18 0,00 -3,82 AK054316 AK054316

A_52_P329054 -0,11 1,94 0,00 -3,65 0,11 -1,45 -0,27 0,84 3,64 1,69 1,24 0,63 -4,91 -1,16 -4,25 NM_023873 Cep70

A_52_P324965 0,20 0,21 0,19 -0,56 0,02 1,06 0,00 -0,18 1,43 -0,25 -1,17 0,72 -2,65 -9,36 -1,96 NM_199322 Dot1l

A_52_P456059 1,15 -1,21 1,52 2,01 1,10 -3,60 -5,04 1,28 -7,45 -7,72 -8,60 -8,09 2,81 0,00 2,16 NM_026027 Pfdn1

A_52_P77106 -3,10 3,04 0,00 0,73 0,58 2,21 -1,48 0,41 -3,88 -4,52 -3,05 -4,42 1,66 -0,32 0,53 NM_010177 Fasl

A_52_P221833 -2,77 -0,41 -3,38 1,15 -0,80 0,00 0,08 -3,24 -2,22 1,82 -0,73 2,04 2,45 0,09 1,64 NM_146467 Olfr1388

A_52_P460584 3,26 1,80 0,71 -4,31 -2,53 -0,85 -0,63 0,00 1,01 1,25 0,94 3,85 -4,81 -2,13 -0,40 NM_033042 Tnfrsf25

A_52_P272547 0,00 -0,32 -0,55 -0,02 -0,47 -0,63 -0,22 -0,34 0,31 10,28 1,10 8,80 1,67 1,25 5,26 NM_001025093 Atf2

A_51_P163444 -2,19 3,27 -2,62 1,45 2,54 1,37 -2,94 -2,86 -1,80 1,30 1,43 4,80 -2,66 0,00 -2,19 NM_025821 Carhsp1

A_52_P436238 1,30 -0,08 -0,23 0,22 0,00 -0,09 0,85 0,32 -0,31 0,03 0,00 1,38 -12,68 -5,81 -10,53 NM_013614 Odc1

A_51_P105927 -0,71 -0,30 -0,78 -0,01 -0,35 0,54 0,00 -0,77 -0,09 0,05 0,33 0,67 0,67 0,07 0,31 NM_001033158 Rasl12

A_51_P424290 -1,50 -0,28 -1,44 -0,60 0,94 0,00 -0,73 0,64 -0,92 0,85 0,83 1,84 -0,11 0,68 0,91 NM_181818 Olfr141

A_52_P858956 1,52 1,43 0,75 1,33 -2,34 -5,60 2,62 1,31 2,37 -7,16 -1,53 -3,93 -4,35 0,00 -3,07 AK021269 C530007A02Rik

A_52_P98387 1,11 -0,52 0,39 0,45 0,21 0,59 0,00 0,08 0,95 -1,19 -1,09 -0,67 -0,02 -0,73 -0,97 NM_007438 Aldoa

A_52_P441168 0,23 -0,97 0,16 2,19 3,37 -0,53 -0,43 -0,38 0,00 2,48 1,23 0,59 -0,91 -0,53 -2,07 ENSMUST000000360ENSMUST00000036010

A_52_P355748 -0,74 3,78 1,15 -1,35 -1,48 1,27 -1,93 0,00 0,50 -1,31 -1,10 -1,72 2,20 3,78 4,42 NM_008487 Arhgef2

A_51_P263004 0,32 0,05 0,51 -0,65 0,02 0,15 0,00 -0,42 1,35 -0,12 -0,29 1,29 -1,02 -1,17 -1,51 NM_016707 Bcl11a

A_52_P1052802 -1,06 -1,72 -0,24 -0,80 0,27 -2,01 3,37 -0,54 -0,99 1,86 0,00 5,95 4,35 4,02 4,72 AK089990 AK089990

A_51_P115315 -1,91 2,29 1,03 0,00 -0,78 -3,42 0,15 -1,97 -1,62 1,56 -3,41 -3,32 4,46 3,94 4,11 AK089453 Macf1

A_51_P385099 -0,61 0,48 -1,70 2,92 0,38 3,74 -0,63 1,16 0,00 2,05 -1,68 1,66 -2,62 -1,95 -2,48 NM_013693 Tnf

A_52_P428784 2,42 1,44 1,88 -1,04 0,00 -1,87 -1,30 -1,88 -1,06 1,54 0,12 1,33 -2,29 1,28 -2,42 AK007209 Capzb

A_51_P475138 -0,32 -0,29 -0,85 0,02 0,06 -0,07 -0,48 0,44 0,26 -0,20 0,48 -0,01 0,00 1,06 1,61 XM_130483 Duox1

A_51_P483231 3,16 2,31 0,86 0,00 1,03 1,19 0,81 -0,24 -2,99 0,23 -0,54 -2,90 -0,69 -1,65 -1,62 NM_008413 Jak2

A_51_P498442 -1,09 -1,63 -0,84 0,42 0,61 0,20 -0,44 -0,21 0,92 0,00 1,38 1,01 -0,26 -0,10 0,57 NM_011392 Slc34a1

A_51_P476829 -0,56 -1,15 -0,24 -0,05 0,24 -0,04 -0,26 0,41 0,58 0,50 0,20 0,86 -0,20 0,35 0,00 NM_173397 D930001I22Rik

A_52_P311941 0,63 0,87 0,70 0,09 -0,50 -0,71 0,44 0,17 0,84 -0,62 -1,84 -0,62 0,00 -2,96 -3,23 AK042869 Pcdh15

A_51_P117604 0,61 0,63 1,74 0,34 1,18 0,00 -0,71 1,02 0,32 -0,16 -0,65 -0,81 -0,83 -0,22 -2,11 NM_025887 Rab5a

A_52_P629935 -0,54 -0,81 -1,34 -0,44 0,75 -0,83 0,03 0,00 0,35 0,47 0,61 -1,11 3,22 2,96 -0,07 NM_181855 Magea9

A_51_P520106 0,00 -0,36 -0,34 -0,16 -0,24 -0,56 1,58 1,47 0,39 0,20 0,43 0,30 -0,60 0,58 -1,58 NM_133883 Adprhl2

A_51_P256818 3,53 2,78 3,25 -1,13 -0,14 -1,65 -2,18 3,38 -0,28 1,51 0,88 2,86 -2,65 0,00 -0,42 AK171904 Ppp3cb

A_52_P591542 -0,74 6,04 -0,14 6,07 -0,27 6,03 0,83 -0,81 -0,41 -0,41 -0,58 0,00 8,71 6,61 6,32 NM_001081182 Atp8b2

A_52_P564663 4,00 0,00 4,20 -5,05 1,24 2,65 -0,77 4,07 4,12 -5,11 -2,85 -4,96 -5,18 0,02 -4,28 TC1629326 TC1629326

A_52_P245806 0,79 -0,77 0,05 0,55 0,00 -0,97 0,01 0,78 0,85 0,67 -0,32 -0,03 -1,82 -1,07 -1,81 AF138745 Tsix

A_51_P499195 2,23 2,42 0,28 -2,23 -0,38 -1,14 1,46 0,00 -0,26 -6,75 -5,79 -6,11 4,13 1,96 2,43 NM_024253 Nkg7

A_51_P385952 1,33 -0,98 0,31 -0,41 -0,01 1,34 1,19 0,12 1,39 0,76 0,00 -0,50 -5,32 -3,78 -2,99 BC055006 Man2a2

A_52_P395636 -1,61 -0,31 -0,95 -0,42 -0,39 -0,84 0,00 0,01 -0,06 0,37 0,49 1,65 1,24 0,55 0,56 TC1677159 TC1677159

A_52_P293785 -0,53 -0,33 0,30 1,15 0,00 1,04 0,04 -0,20 -0,04 0,49 1,99 0,35 -0,75 -0,59 -0,85 TC1712295 TC1712295

A_51_P354642 -2,46 -2,68 -0,42 0,18 0,30 -0,87 -0,51 0,00 0,31 -0,77 1,37 0,56 -0,66 2,23 2,36 AK004981 Ero1lb

A_52_P627677 1,00 0,14 0,52 -0,83 -0,66 0,24 0,43 0,00 0,04 -1,39 -1,34 0,03 -0,25 -1,08 -1,31 NAP123578-1 NAP123578-1

A_52_P530291 1,35 0,59 0,58 -0,37 0,07 0,00 0,30 0,06 0,32 -2,04 -1,20 -0,14 -1,01 -2,81 -1,93 NM_008842 Pim1

A_51_P355906 0,90 1,23 -0,30 1,07 0,00 1,02 -0,39 -0,81 0,47 1,44 -0,40 0,72 -5,31 -3,41 -4,73 NM_021099 Kit

A_51_P493649 -0,63 -0,03 0,01 0,00 0,54 0,06 0,14 0,01 0,15 -0,62 -0,12 0,04 -0,62 -0,69 -0,81 NM_023135 Sult1e1

A_51_P183400 0,90 0,03 0,23 0,07 -1,60 0,38 -0,76 -0,43 0,51 -1,18 -1,73 -1,99 0,21 -0,95 0,00 NM_146194 Picalm

A_51_P135665 -0,45 -0,33 0,26 -0,24 1,01 0,24 0,00 0,25 1,48 -0,11 0,85 0,98 -0,78 -0,90 -1,25 AK084245 Fat3

A_51_P465211 0,81 -0,46 -0,09 -0,84 0,01 0,35 -0,80 0,00 0,36 0,08 0,36 1,14 -1,74 -1,51 -2,77 NM_026323 Wfdc2

A_52_P1196846 0,00 1,35 -0,67 5,19 4,54 2,73 -0,21 -0,27 0,00 3,05 -0,57 -0,19 -0,11 1,54 0,49 AK075660 AK075660

A_52_P266562 0,00 -1,93 1,38 -1,95 -2,02 -1,89 -1,93 3,91 1,65 3,59 5,09 5,18 -1,86 0,08 -1,26 AK086018 Camk2d

A_51_P199634 -1,97 0,00 -0,03 -0,55 1,24 0,12 -0,51 0,03 -0,18 5,18 3,91 0,77 -1,05 0,27 -1,84 NM_183318 Rgag4

A_52_P715561 3,28 0,28 0,00 -6,51 -1,62 -0,63 0,37 0,82 2,84 1,10 -1,96 1,27 -6,59 -4,02 -1,79 AK079776 AK079776

A_52_P166952 2,86 0,14 1,39 1,90 -0,20 -7,30 -8,06 -8,16 -7,78 -0,71 0,00 2,13 2,13 -0,78 1,67 NM_001081458 Ppp2r5c

A_52_P599514 3,19 1,03 1,25 0,00 -0,73 0,61 -0,41 -0,23 -6,36 -2,73 -4,21 -4,76 4,13 1,55 3,46 NM_008527 Klrb1c

A_52_P16822 0,00 2,19 4,00 -0,64 0,52 -2,05 -0,52 -1,41 -2,38 1,70 2,49 6,22 -0,44 0,62 -0,23 AK028476 A330078L11Rik

A_51_P390496 5,96 2,98 3,29 0,51 0,00 -1,01 -0,01 2,99 -0,02 -0,02 -0,43 0,09 -0,25 1,89 -2,22 NM_139308 Stard7

A_51_P407832 2,33 1,29 0,92 0,24 -0,43 0,02 0,00 -0,08 -0,88 -1,17 -2,58 -0,50 0,71 -0,57 0,34 U07661 Tcrb-V13

A_52_P38627 -0,15 -0,38 -0,34 0,00 0,26 0,58 1,14 -0,23 0,79 0,47 0,20 0,50 -0,79 -1,50 -1,45 NM_010113 Egf

A_51_P179511 5,83 3,59 0,43 0,49 -2,51 -4,20 -3,44 -4,10 -2,54 0,46 -0,61 3,29 -2,20 0,28 0,00 NM_001081191 Eml5

A_52_P62037 2,52 1,93 1,83 0,00 -3,03 -3,77 -4,65 1,14 -2,77 -3,35 -3,91 -5,39 4,03 1,29 2,01 NM_007585 Anxa2

A_51_P478003 -0,34 -1,44 -1,91 -1,03 2,45 -0,22 4,81 1,74 0,00 -0,06 0,95 -1,42 8,63 6,11 2,27 NM_172555 Papolg

A_51_P350073 3,92 1,57 1,70 3,57 2,26 3,08 -6,45 -2,17 -6,26 3,05 0,00 -6,44 -2,77 -1,25 -4,31 NM_023668 Ndel1

A_51_P448627 -0,63 -0,59 0,56 2,80 1,84 1,04 -0,52 -0,58 0,16 -0,06 -0,18 -0,13 0,00 1,11 0,59 AK015791 Tmem116

A_52_P240453 -0,22 -0,65 -0,87 0,25 0,77 0,10 -0,21 0,10 0,12 -0,12 0,60 0,00 -0,45 0,30 -0,45 NM_025901 Polr3k

A_51_P435366 -1,88 -1,45 0,27 -0,40 -0,73 0,39 1,00 1,27 0,52 0,00 -1,00 0,18 -0,41 -0,81 0,37 NM_010719 Lipe

A_51_P331098 -0,83 -1,40 -1,03 2,42 1,19 0,03 -0,39 0,19 0,54 0,41 0,82 0,00 -0,85 -0,30 -1,22 AK015359 4930442E04Rik

A_51_P423709 -0,75 -1,02 -0,24 -1,09 -1,18 -1,42 1,10 5,24 3,46 3,45 3,85 2,07 0,00 0,24 -0,24 NM_029007 AW125753

A_52_P198916 0,00 0,26 0,27 -0,55 0,08 -0,49 0,62 -0,26 1,04 -3,79 -1,74 -4,13 0,24 -0,61 0,73 NM_153091 St7l

A_51_P139745 3,09 2,62 1,19 0,00 -0,45 -1,26 0,80 -2,16 -2,23 -1,93 0,95 -0,59 0,11 0,01 -1,23 NM_153151 Acat3

A_52_P13897 -0,79 -0,78 -1,08 3,67 3,33 0,00 0,66 -0,39 -0,64 0,52 1,34 0,48 -0,14 0,91 -0,76 NM_030014 Hook1

A_51_P301975 -0,85 -0,91 -0,88 0,00 -0,09 -0,33 3,13 -0,56 0,94 2,34 1,42 3,20 -0,25 0,45 0,21 U89424 Unc93b1

A_52_P185255 -1,83 7,42 -2,47 -0,21 1,16 -0,84 -0,98 6,04 1,10 0,00 -1,17 -2,04 9,73 6,55 9,67 NM_019789 Kcnip3

A_51_P155755 -1,92 1,04 -0,85 2,10 1,13 0,08 -0,75 -1,73 0,49 0,00 1,17 0,04 -2,17 -2,40 -2,71 NM_183139 4933433K01Rik

A_52_P574140 -0,50 1,66 0,34 -0,77 0,51 -0,11 0,00 -0,32 -0,49 0,24 -1,07 -0,47 0,54 5,23 6,22 NM_009640 Angpt1

A_51_P449133 -0,68 -0,13 0,00 3,64 1,33 -0,21 1,95 1,66 1,02 -0,58 0,08 -0,62 0,30 -0,07 -1,07 NM_013464 Ahr

A_51_P255329 -1,20 -0,85 0,11 -0,15 0,46 -0,75 0,54 0,62 0,00 -0,23 -0,58 -0,58 0,78 0,79 1,30 NM_025934 Riok2

A_51_P190740 -0,80 -0,60 -0,74 0,18 -0,41 -0,38 1,46 2,69 4,60 3,87 2,05 0,00 -1,21 0,99 -0,41 NM_007421 Adssl1

A_51_P513600 -2,77 1,90 -2,08 0,27 2,74 4,41 0,00 0,58 -0,61 -0,01 0,89 0,87 -2,85 -2,26 -3,72 NM_001026212 Ensa

A_52_P483929 0,00 -0,16 -0,65 -0,19 -0,25 -0,64 0,42 -0,23 0,77 -0,18 1,06 0,66 1,96 2,54 0,50 AK145482 Wdr52

A_51_P472879 -2,19 -1,73 -1,78 0,00 0,70 -1,22 -0,33 3,50 0,74 1,29 0,59 0,89 -1,69 0,17 -0,36 NM_008555 Masp1

A_51_P390884 2,47 0,00 0,06 -2,75 -4,00 -3,76 -1,29 -0,04 -2,36 -1,14 0,94 1,77 2,39 0,40 0,89 NM_011862 Pacsin2

A_51_P321126 2,66 1,35 3,03 0,00 1,94 0,80 -0,87 0,35 0,46 -1,27 -0,96 -0,70 -1,06 -1,27 -0,41 NM_007988 Fasn

A_52_P662562 1,59 1,91 1,98 -0,18 2,16 0,79 -1,59 1,11 2,50 0,00 0,00 -5,86 -5,87 -5,61 -7,44 NAP122883-1 NAP122883-1

A_52_P108186 -1,11 -1,25 -1,51 2,16 0,00 -1,49 -1,19 -1,32 0,14 3,21 3,95 -0,98 8,48 4,65 3,55 AK083169 G430022H21Rik

A_51_P289423 -1,81 1,30 -2,19 3,61 2,72 -0,35 -1,89 0,00 -1,62 5,04 4,89 4,09 -1,91 4,85 -0,98 NAP057047-1 NAP057047-1

A_52_P478420 -0,92 -1,36 -1,47 -1,67 3,22 -1,36 1,57 2,75 -0,10 0,00 -1,93 0,02 6,30 4,27 1,74 AK086555 Cyp2d22

A_51_P467971 -0,04 -2,07 -0,80 0,64 0,63 0,00 1,99 0,47 0,79 0,16 -0,09 0,00 -0,19 -0,61 -0,39 NM_170728 Ank3

A_52_P323331 1,93 -0,06 1,35 0,93 -0,03 -3,51 0,22 1,63 2,49 -1,43 0,00 0,14 -2,84 -2,09 -3,22 NM_146008 Tcp11l2

A_52_P1020019 -1,76 -1,93 -2,22 0,38 2,05 -1,14 0,45 0,75 0,23 -1,96 0,26 0,00 -0,03 0,20 -1,28 AK047343 AK047343

A_52_P50623 0,18 0,35 0,00 -1,38 -1,74 0,45 1,35 -0,94 -1,43 2,02 0,48 0,62 -4,25 -1,65 -3,41 AK037554 Itk

A_52_P257919 -0,62 -0,45 -1,43 -0,16 0,19 -0,65 0,06 2,11 0,19 2,77 0,93 0,00 0,13 -0,35 -1,24 XM_283804 9830001H06Rik

A_52_P56549 -0,05 -0,69 -0,39 -0,09 0,21 -0,10 0,30 0,34 0,57 0,26 0,95 0,61 0,00 -0,21 -0,87 AK015350 1700010H22Rik

A_51_P114714 -0,69 -0,27 -1,30 -0,07 0,00 -0,52 0,59 -0,59 0,05 1,09 -0,06 0,43 1,46 0,78 2,03 NM_023233 Trim13

A_52_P306949 2,52 2,70 0,00 -0,87 -2,70 2,17 -0,16 -1,13 -2,36 -3,53 -3,09 0,99 4,26 2,94 3,82 NM_021718 Ms4a4b

A_51_P102096 6,12 6,37 5,99 -1,29 2,03 -2,49 2,56 2,49 -1,84 -1,75 -2,08 -2,17 -1,44 5,77 0,00 NM_010849 Myc

A_52_P363216 1,48 1,43 -0,28 -1,08 0,24 0,00 -0,14 0,44 1,17 0,06 -2,45 0,90 -7,09 -8,12 -8,10 NM_133219 Gcnt2

A_52_P74044 1,14 0,00 -0,17 0,07 0,18 0,54 -0,23 0,15 0,24 -0,78 -0,63 0,27 -0,60 -1,30 -1,67 NM_011508 Eif1

A_52_P158527 4,22 2,88 1,75 -1,94 0,00 -0,33 3,73 -1,20 -0,51 -1,49 -1,99 -1,51 2,26 1,15 0,80 NM_207680 Bcl2l11

A_51_P136233 -1,96 1,42 -0,99 -1,62 -1,98 -1,81 2,48 0,00 3,78 -0,18 -2,83 1,27 1,95 2,07 2,72 NM_021284 Kras



A_51_P103007 3,38 -1,03 -0,73 -0,04 0,29 -0,61 -0,14 -0,32 0,82 -0,12 0,47 0,00 3,81 5,31 5,44 NM_008401 Itgam

A_52_P404273 0,00 4,77 2,48 0,86 2,05 2,86 -2,23 1,17 -3,50 -5,23 -4,88 -6,33 -6,25 -6,68 1,50 NM_144813 Slc24a1

A_52_P239616 0,44 0,00 0,28 -0,10 0,41 -0,08 -0,34 1,08 1,99 0,21 -0,76 1,22 -1,43 -2,16 -3,90 AK037089 AK037089

A_51_P279683 0,06 0,00 -0,13 0,58 -0,23 0,32 0,16 -1,28 1,05 1,04 -0,74 2,00 -2,20 -1,58 -1,16 AK005991 Ahi1

A_51_P111796 -2,79 -1,04 -3,36 -0,10 -0,90 -1,44 1,55 2,12 3,83 3,91 -0,28 1,49 0,37 0,00 3,97 AK038369 AW146020

A_52_P326187 0,89 3,57 -1,15 -0,48 0,00 -0,79 6,94 -0,05 -0,47 -0,58 -0,70 0,28 9,52 4,16 5,77 XM_136331 EG240921

A_52_P328102 0,09 -2,76 -1,51 2,22 1,48 2,95 0,00 -2,37 -1,34 4,93 2,41 5,35 -1,41 -0,30 -1,90 AK084964 A930033H14Rik

A_52_P732508 2,70 1,26 1,81 -0,60 0,00 0,56 1,88 0,57 0,85 -0,41 -0,18 -1,80 -2,91 -0,52 -1,27 A_52_P732508 A_52_P732508

A_51_P321111 -1,44 -1,22 -2,01 0,87 0,00 -1,43 0,78 3,28 0,87 0,93 0,01 2,18 -0,58 -1,28 -0,92 NM_147079 Olfr547

A_51_P467573 -0,08 1,70 1,74 -0,64 0,07 0,61 -1,57 0,50 0,88 -0,87 0,00 0,92 -1,55 -2,52 -4,80 NM_011669 Usp12

A_52_P1128347 -0,90 -0,47 -1,46 -0,22 1,17 -0,52 -0,89 0,40 1,96 -1,17 1,34 0,00 1,75 2,29 2,92 BC059894 Fbxo7

A_51_P248999 1,93 0,96 0,15 0,33 -0,32 0,31 -0,30 -1,00 -0,65 -0,35 -0,61 -1,64 2,91 0,00 1,31 NM_054040 Tulp4

A_51_P260478 2,27 1,55 1,00 0,00 0,03 -2,78 -0,45 -0,62 -0,18 -1,72 -1,63 -8,89 2,37 0,47 1,84 NM_145823 Pitpnc1

A_52_P525207 -0,69 2,84 -1,26 -1,13 1,49 -1,36 -0,84 2,75 0,00 5,93 5,64 3,80 -0,89 -0,49 3,54 AK081744 C130073F10Rik

A_52_P58814 0,00 0,54 0,19 -0,44 -0,88 0,66 0,72 -0,30 0,06 0,84 -0,36 0,25 -2,40 -2,79 -2,92 NM_001080963 Ppapdc1a

A_52_P277205 -0,92 0,29 -1,57 0,77 2,69 1,83 0,18 -1,18 -0,90 0,00 2,53 1,10 -1,03 -0,70 -0,44 NM_011780 Adam23

A_51_P481788 -2,12 -0,39 -3,61 0,66 1,87 2,78 0,69 0,57 -2,97 -3,20 0,00 -3,52 -1,14 2,45 1,02 NM_011949 Mapk1

A_52_P517447 1,25 0,93 0,28 -0,08 0,00 0,60 0,20 0,52 0,28 -0,79 -0,55 -0,58 -1,19 -2,65 -2,58 AK144717 AK144717

A_52_P110646 -0,37 2,73 4,10 -6,78 -1,94 -7,22 3,45 3,19 3,85 -0,19 -0,10 1,09 -6,67 0,02 0,00 NM_026187 D1Ertd161e

A_52_P195135 -1,04 -2,40 -2,58 0,82 1,15 -0,39 0,64 -1,64 0,17 0,00 -0,24 -0,02 1,07 0,96 1,27 NM_133353 Oosp1

A_52_P419118 0,00 0,84 -0,21 0,29 0,44 -1,09 0,80 0,62 0,09 -0,11 -0,63 0,57 -1,96 -2,93 -1,93 NM_010017 Dag1

A_51_P119841 -0,36 -1,55 -0,58 1,14 1,05 -0,34 3,05 3,83 1,11 -0,73 0,49 0,00 -0,06 1,61 -0,58 NM_010491 Iapp

A_52_P1108967 -0,26 1,43 0,89 -0,65 0,19 0,85 0,91 0,33 -1,07 0,00 -1,43 0,07 -3,51 -1,73 -2,72 AK141756 AK141756

A_51_P351481 1,92 0,66 0,00 0,42 -0,55 0,20 1,51 0,35 -0,76 -0,41 -1,37 0,66 -0,95 -3,59 -2,10 NM_019937 Ccnl1

A_51_P102487 0,53 0,48 -0,26 0,70 0,84 0,35 -0,69 -1,32 -0,02 -0,17 -0,47 0,09 0,02 -0,35 0,00 NM_021377 Sorcs1

A_51_P443018 0,00 -0,51 0,54 -0,05 0,13 0,70 1,10 0,27 0,66 0,40 -0,46 -0,28 -4,57 -4,46 -4,74 NM_011478 Sprr3

A_52_P490012 -0,97 -2,42 -0,17 0,00 -0,48 0,20 -2,31 -1,18 1,48 4,97 7,24 1,27 1,19 0,31 -1,11 S66283 Spnb1

A_52_P539250 -0,61 0,00 -1,14 -0,07 0,57 -0,23 0,38 1,93 0,98 0,04 -0,11 0,26 -0,24 -0,82 0,05 NM_027665 Adam30

A_51_P444740 -0,21 -0,40 0,04 0,58 -0,89 0,33 0,83 0,16 0,45 0,26 -0,75 0,00 -3,33 -2,66 -2,56 NM_008540 Smad4

A_51_P450952 -1,36 -0,08 0,14 -0,09 0,47 0,71 0,38 -0,09 1,03 0,00 0,30 0,37 -1,48 -0,86 -1,75 AK029271 1110036O03Rik

A_51_P174542 -1,01 -0,45 -0,96 -0,19 1,12 -0,44 -0,27 0,23 0,00 0,19 0,85 0,17 1,31 0,90 -0,17 NM_153398 Zbtb24

A_51_P321651 -0,95 -1,22 -1,54 0,13 0,00 -0,85 -0,60 5,82 0,51 -0,99 6,52 -1,24 9,74 7,63 3,93 NM_028221 2310065K24Rik

A_52_P132608 -0,45 -0,15 -0,94 0,00 0,10 -0,57 0,57 -0,50 -0,28 6,25 3,62 5,41 -0,33 0,51 1,29 NM_172685 Slc25a24

A_52_P523459 2,47 1,16 1,58 -1,36 -0,31 -0,57 -1,83 1,29 0,12 0,35 0,00 1,04 -6,69 -1,31 -2,34 NM_009851 Cd44

A_52_P42946 -1,30 0,00 -1,80 3,10 1,52 0,40 -0,24 1,23 0,24 -0,08 0,13 -0,61 -1,00 1,10 -2,82 NM_026992 Dph4

A_51_P162794 8,79 7,45 6,31 -3,38 1,71 -3,78 -3,41 -3,56 -3,21 -3,42 -0,91 0,00 10,37 9,36 9,32 NM_010370 Gzma

A_52_P438036 -0,85 -1,36 0,01 0,15 -0,21 -0,09 0,41 0,02 0,64 -0,04 0,34 0,49 0,00 -0,38 -0,52 NM_175271 Gpr23

A_51_P197252 3,84 3,04 4,47 0,00 -0,68 -0,21 -0,03 1,98 0,77 -0,49 -0,06 1,49 -0,78 -0,02 4,62 NM_025884 Ccdc16

A_51_P109548 0,00 -0,26 -0,62 -0,34 -0,41 -0,66 -0,17 4,13 0,01 7,49 5,69 -0,22 8,72 6,78 6,04 AK011095 2510042O18Rik

A_51_P198434 1,33 0,29 0,38 -0,07 -0,42 0,41 0,77 -0,14 0,33 -1,23 -1,37 0,00 0,27 -1,66 -1,56 NM_001001892 H2-K1

A_51_P145357 0,30 0,49 0,03 1,24 -0,39 1,15 0,00 -0,34 -1,17 -1,60 -1,48 -1,74 1,82 -0,75 0,91 NM_011354 Serf2

A_52_P298584 -6,06 -6,22 0,78 -0,95 1,00 3,43 1,42 3,18 1,72 0,00 -2,50 3,48 -6,15 -6,57 -5,58 NM_009753 Bicd1

A_51_P149267 -0,09 -0,95 -0,48 0,46 1,97 1,99 0,32 -0,78 0,15 0,32 0,68 -0,16 -0,03 -0,45 0,00 ENSMUST000000589LOC670300

A_51_P442097 0,29 -0,39 -0,83 0,00 0,58 -0,07 -0,04 -0,12 1,36 2,78 2,33 4,26 0,40 -0,23 -0,38 NM_027868 Slc41a3

A_52_P599478 -0,30 -0,91 0,06 0,00 -0,83 0,45 0,33 -0,88 -0,57 0,00 0,39 -0,57 1,35 0,64 1,06 XM_619025 EG544888

A_52_P50207 -0,22 -0,76 0,00 -0,05 1,25 -1,17 1,31 3,71 1,09 -0,75 -0,40 -0,50 0,91 0,02 0,00 NM_146679 Olfr1427

A_52_P8100 0,45 -2,30 -1,38 0,88 0,34 0,00 0,46 0,16 -0,07 -2,05 -2,63 -1,30 0,68 0,06 -1,54 NM_023564 Plscr3

A_51_P427674 7,27 6,26 -1,85 0,00 -1,48 -2,05 -1,33 -1,53 -0,87 3,95 3,23 -1,39 8,81 2,20 6,61 NM_013495 Cpt1a

A_52_P262219 0,81 0,07 -0,27 -0,09 0,10 0,05 0,66 0,21 -1,65 -0,35 0,00 0,28 -0,90 -2,51 -2,45 NM_010234 Fos

A_51_P201400 1,38 0,05 -0,78 0,49 1,14 -0,29 0,00 -0,09 -0,45 1,17 1,24 2,32 -0,08 -1,78 -1,95 NM_146810 Olfr912

A_51_P450057 -0,35 -0,99 0,25 -0,54 -0,73 0,64 -0,57 -0,98 0,42 2,91 0,71 0,95 -0,23 0,00 0,09 NM_007708 Cit

A_51_P193019 1,77 0,38 0,04 -0,07 0,05 0,35 0,56 0,58 0,00 -1,57 -1,56 -1,08 -0,33 -3,12 -1,87 NM_011157 Srgn

A_51_P246471 -3,05 0,18 -3,70 -1,61 1,27 -2,77 -4,77 2,34 -2,60 1,03 0,00 -3,44 4,33 3,07 3,48 NM_017463 Pbx2

A_51_P505868 -2,23 -1,85 -1,88 0,70 0,66 -0,93 0,86 0,06 2,31 0,11 -1,62 -1,78 -0,68 0,26 0,00 NM_175386 Lhfp

A_52_P179785 2,17 1,28 0,99 2,53 -0,96 -0,99 0,73 2,74 0,00 1,73 -2,25 -3,83 -3,17 -1,73 -3,20 NM_138952 Ripk2

A_52_P374292 -1,28 -1,38 -1,47 0,12 0,49 -0,19 0,91 0,02 0,37 0,12 1,21 -1,10 -1,00 0,00 -0,79 NM_183275 1110002N22Rik

A_52_P413613 6,58 2,69 6,68 -0,60 -1,54 -0,47 0,11 1,21 0,41 -0,21 -1,35 -0,07 0,22 0,00 -0,80 NM_199241 Sema6d

A_52_P131672 -0,48 3,34 0,00 -1,97 -1,12 -0,42 1,52 2,19 1,52 0,75 1,92 0,03 -1,60 -0,70 -1,63 NM_144948 Rbm7

A_51_P381584 1,91 0,52 2,45 1,12 -0,57 -0,85 -1,37 0,00 3,32 1,08 -1,37 0,80 -3,89 -8,92 -7,90 NM_021433 Stx6

A_52_P402408 -3,91 0,44 -4,51 0,00 -0,25 0,40 -1,61 -0,46 -3,67 1,63 0,75 0,66 1,27 1,30 -0,60 NM_001081276 Clasp1

A_52_P171019 0,00 -0,27 0,52 -0,44 -0,45 -0,66 2,61 2,31 -0,01 1,46 -0,67 -0,33 6,07 3,50 3,59 NM_008548 Man1a

A_52_P442710 0,08 0,18 0,85 0,00 -0,42 1,01 -0,51 -0,20 -0,27 -0,49 -0,74 -0,26 1,02 1,79 4,05 NM_172399 A930038C07Rik

A_52_P632397 -4,63 -3,29 -3,09 0,59 -1,02 -3,52 0,00 0,34 0,00 0,03 -0,76 1,33 0,86 0,19 -0,35 NM_172705 Phf13

A_52_P1044696 -2,36 1,02 0,00 1,16 -0,78 0,06 0,52 1,42 3,63 -0,14 -3,03 0,84 -8,10 -3,11 -7,27 AK087281 AK087281

A_51_P189405 0,35 0,41 -0,42 -0,67 0,14 -0,21 0,21 0,00 0,89 0,09 -0,43 0,91 -4,22 -5,02 -4,88 NM_176973 Podxl2

A_52_P932574 -0,33 -1,98 -0,77 0,07 -0,68 -0,59 0,13 -1,01 1,15 4,16 1,55 0,63 0,03 0,00 -0,12 A_52_P932574 A_52_P932574

A_51_P197146 0,33 1,35 1,69 -7,18 -1,15 -0,04 1,73 -0,43 2,31 1,73 0,00 1,31 -7,06 -3,08 -0,57 AK017886 5830400J07Rik

A_52_P266997 -0,21 0,67 1,50 0,18 0,00 1,65 1,24 -0,03 1,72 0,63 -1,43 -1,43 -0,98 -2,23 -3,09 TC1646163 TC1646163

A_52_P530082 -1,30 0,99 -0,28 -0,45 0,24 -1,11 -1,04 -1,30 -0,72 0,20 0,21 0,00 0,81 0,96 0,71 NM_001002896 Bfsp2

A_52_P360076 -1,74 -0,07 -5,23 0,71 -0,55 -5,17 3,13 2,26 3,38 1,38 -1,75 -2,31 2,63 0,00 2,22 AK043262 E330013P08Rik

A_52_P666059 1,04 0,00 -0,42 -1,36 -0,40 0,84 0,13 0,39 0,77 1,15 -0,22 1,53 -6,53 -2,88 -2,20 NM_019732 Runx3

A_51_P115462 -2,53 -2,79 -2,46 0,89 3,78 -3,21 3,58 3,28 5,84 0,00 2,97 -2,81 -0,87 1,43 -2,06 AK006638 Speer6-ps1

A_51_P128147 -1,49 -2,11 -1,16 0,00 0,97 1,23 2,23 1,09 1,20 -0,98 0,11 -0,70 -1,21 1,25 -1,31 NM_145606 Chmp1a

A_51_P174653 0,00 -1,20 -1,89 1,79 1,42 2,11 -1,03 -0,64 -0,48 2,12 0,99 0,99 -0,28 1,41 -0,49 NM_019643 Tera

A_51_P387294 1,49 0,88 -0,81 -2,12 -6,21 1,39 0,31 -0,49 0,72 -6,13 -6,42 -2,89 2,91 0,00 1,71 NM_177155 Klri2

A_52_P960620 -1,40 -1,27 -3,07 -2,69 -2,97 0,00 -2,62 0,06 1,80 -2,85 5,74 1,64 7,84 6,69 6,72 XM_138861 Cdc20b

A_51_P307864 -0,43 -0,06 0,00 0,15 0,61 0,29 0,27 0,66 0,76 -0,10 -0,08 0,73 -0,30 -0,45 -0,59 NM_026208 1700019N19Rik

A_52_P415168 0,00 -0,50 1,25 0,21 0,53 1,91 -0,67 -1,36 0,26 -0,39 -1,17 -1,22 0,22 0,19 -0,07 NM_019394 Mia1

A_51_P168545 3,04 0,23 1,23 -0,53 0,32 -1,46 0,54 0,17 -0,27 -0,18 -3,57 -5,18 -0,11 0,00 0,41 NM_010508 Ifnar1

A_52_P78922 -0,02 2,76 -0,12 -0,36 3,34 -0,68 -0,15 -0,28 0,00 2,31 3,40 -0,25 3,61 4,20 4,85 XM_140310 Ythdc2

A_52_P652950 1,59 0,29 -0,22 -0,74 0,23 0,21 -1,22 0,11 2,89 0,35 -0,06 0,00 -8,79 -6,27 -8,21 AK087905 Rora

A_52_P266435 -0,46 0,49 -0,84 0,00 -1,12 -0,82 0,95 -0,26 -1,11 2,71 -0,08 4,28 4,68 3,35 3,33 AK039975 Dpp3

A_51_P331363 -0,37 -0,96 -0,51 1,82 1,13 -0,44 -0,37 2,06 0,99 -0,02 0,00 -0,20 2,38 1,98 1,41 NM_030184 Armc9

A_51_P221263 -1,19 0,95 0,16 -0,09 1,25 1,60 -0,58 1,92 1,02 0,00 -1,03 0,62 -2,15 -2,08 -2,38 NM_028710 Arsg

A_52_P351816 0,68 2,40 0,00 3,15 -0,03 -5,56 -6,30 -6,39 -5,42 -6,42 1,45 -6,33 4,55 2,77 1,78 NM_010578 Itgb1

A_52_P671120 -0,36 -0,71 4,75 -0,14 -0,39 -0,26 -1,67 0,18 -0,13 2,85 0,11 0,00 6,39 2,87 4,99 AK040668 AK040668

A_52_P242438 1,13 0,97 0,90 -0,62 0,27 0,24 -0,93 0,62 -1,51 -1,52 0,00 1,10 -2,13 -1,04 -2,18 NM_007476 Arf1

A_52_P226530 3,12 -1,76 0,28 -3,20 -2,56 -2,02 1,72 0,00 -1,53 0,43 1,37 1,97 0,01 -3,93 -4,45 NAP028395-1 NAP028395-1

A_51_P226866 -0,39 -1,01 -1,85 0,00 0,47 -2,20 -1,26 -0,75 -1,10 0,30 1,05 0,65 0,37 0,22 0,37 NM_022411 Slc13a2

A_52_P148254 -0,46 0,08 -0,83 0,08 2,27 -0,53 -0,60 0,01 -0,87 0,00 -0,03 -1,35 4,54 1,76 2,11 AK034984 2010316F05Rik

A_51_P298869 0,16 -0,09 0,19 -0,16 -0,19 -0,48 0,00 0,94 0,19 -0,01 -0,40 -0,02 3,28 5,25 3,56 AK089512 F730043H23

A_51_P489522 6,39 3,24 3,91 -0,81 -0,51 -0,41 0,00 0,08 -1,32 -0,07 -1,09 -1,10 6,82 3,63 2,24 AK150917 Ctla2b

A_52_P594636 -0,09 -1,43 -1,54 2,79 2,25 0,38 -1,07 -3,20 -1,81 0,00 0,35 -1,55 5,41 1,46 3,77 NM_201410 Ugt1a@

A_51_P420731 1,60 -1,25 0,58 2,35 -0,51 -0,12 2,59 2,03 -0,95 3,75 0,00 2,91 -6,06 -2,10 -4,15 NM_009382 Thy1

A_52_P221993 3,96 3,27 2,67 1,11 0,00 -2,89 -2,95 -2,94 -3,34 -2,54 -0,01 -2,68 5,66 4,61 4,89 NM_008464 Klra6

A_51_P236234 -3,51 1,93 0,62 -3,66 -3,77 0,97 -3,61 -1,09 0,00 -3,01 -1,62 0,17 8,47 5,07 5,96 NM_011346 Sell

A_52_P603421 -0,34 -0,67 -0,89 -0,61 0,16 -0,40 -1,57 4,73 -0,81 5,52 5,23 3,70 0,00 0,09 0,43 NM_001033040 Gm166



A_51_P332627 0,81 4,00 3,13 -2,86 -1,29 -4,01 0,00 0,82 -1,13 -2,49 3,92 5,53 -3,25 -1,91 0,08 NM_016776 Mybbp1a

A_51_P430900 1,84 0,42 0,52 0,49 -0,89 0,53 0,00 0,54 -0,29 -0,94 -0,65 0,21 -0,51 -2,42 -2,30 NM_013642 Dusp1

A_51_P204630 -0,49 -0,67 -1,15 -0,68 -0,74 -0,41 6,44 1,84 4,28 2,98 1,79 -0,35 3,94 4,62 0,00 AK032255 Atp2c1

A_52_P36680 -3,44 -2,73 -4,08 -3,61 -3,69 -4,03 -0,01 1,60 3,31 1,95 1,66 0,00 2,31 0,98 0,68 NM_172627 Pggt1b

A_52_P477919 2,23 1,51 2,86 -0,07 0,94 0,00 -0,24 -0,28 0,22 -0,18 -0,39 0,68 -0,56 -0,15 1,39 NM_138748 Ppp2r4

A_51_P244396 0,24 -0,03 0,56 0,06 -0,28 0,63 0,58 0,97 1,07 -0,27 0,00 -0,76 -1,28 -0,99 -2,76 L20961 L20961

A_51_P309099 -0,25 2,91 2,50 5,29 4,74 2,77 -0,37 1,08 0,00 -0,52 -0,42 -0,56 -0,43 -0,78 0,22 AK050657 AK050657

A_51_P128491 3,71 1,28 2,23 1,29 -1,38 -0,06 2,79 -0,68 0,00 0,53 -1,31 -1,69 -2,11 -1,42 0,82 NM_015749 Tcn2

A_52_P675052 0,97 1,52 -2,53 0,76 0,33 1,84 -2,72 -2,04 -6,31 0,96 0,00 2,64 -5,48 -0,84 -6,85 XM_148244 Golgb1

A_52_P371021 -0,65 -0,63 0,03 1,75 0,63 0,00 -0,88 0,65 -0,28 0,07 0,49 0,90 -0,86 -1,16 -1,65 NM_178663 E130319B15Rik

A_51_P289549 -0,22 0,00 -0,80 0,88 4,67 8,04 -0,33 1,71 -0,21 -0,51 1,70 -0,49 -0,36 1,47 0,25 ENSMUST000000811ENSMUST00000081102

A_52_P156452 -0,49 -0,85 0,00 -0,24 -0,46 0,45 -0,58 -0,31 1,13 0,02 -0,59 0,82 6,44 1,22 3,61 NM_007717 Cmah

A_51_P264984 -0,81 0,00 -2,92 -0,50 1,16 -1,31 0,15 0,98 2,34 0,62 4,83 3,19 -1,84 -0,28 -1,80 AK044539 Lman1

A_52_P593746 -5,31 -4,81 -2,17 0,00 -0,37 -2,05 0,02 0,31 2,60 -0,69 0,75 -4,49 2,61 0,70 2,30 XM_974176 LOC665048

A_51_P165602 -0,91 -0,13 0,44 0,00 1,81 2,70 3,49 0,44 3,13 -0,75 -0,62 1,31 -0,16 -0,94 -1,37 NM_010692 Lbx2

A_52_P250664 0,00 0,54 0,23 -0,09 0,00 0,71 0,14 0,50 0,70 -1,14 -0,81 -0,63 0,13 -1,19 -1,01 NAP026936-1 NAP026936-1

A_52_P601148 2,51 0,44 -0,76 2,04 -0,85 0,11 1,95 0,15 0,00 -0,54 -1,99 0,84 -4,19 -4,75 -0,82 NM_175116 P2ry5

A_51_P259802 1,32 1,18 1,30 0,19 0,00 0,79 -1,25 -0,74 -0,24 -0,49 -0,87 -1,86 1,59 -1,15 0,76 NM_020575 March7

A_51_P235002 -0,31 -0,48 -0,24 0,33 1,03 0,26 -0,04 -0,35 -0,31 0,32 0,10 0,00 -0,02 0,77 0,25 NM_011598 Fabp9

A_52_P971498 0,13 -0,07 -0,47 -0,01 -0,14 -0,41 1,39 -0,10 0,20 5,73 1,68 2,10 0,00 -0,41 0,71 AK042179 AK042179

A_51_P111223 -2,24 -2,46 -2,43 2,05 -1,12 -1,30 -2,34 -0,22 1,60 1,74 0,63 0,00 6,51 1,94 3,11 NM_147094 Olfr606

A_52_P4148 -2,90 -1,52 -1,92 0,00 2,87 -0,06 2,13 1,83 4,11 -0,58 0,01 0,33 -0,93 3,50 -2,02 BC056964 Josd3

A_52_P755259 0,23 1,37 1,31 -0,23 0,00 1,08 -0,92 1,95 0,41 -1,09 0,23 -3,48 -4,15 -1,89 -5,41 AK040852 AK040852

A_51_P340083 3,68 0,21 1,19 2,23 3,04 3,01 -7,31 -0,95 -7,16 -7,43 1,75 -1,73 -6,96 0,00 -4,83 NM_001040400 E130014J05Rik

A_52_P980199 -0,35 -0,02 -0,93 1,00 1,88 -0,29 -0,46 0,50 0,71 -0,63 0,00 -0,64 1,97 4,13 0,11 AK081174 Cdh10

A_51_P324287 -0,01 -0,26 -0,60 9,79 8,01 7,32 -0,12 7,19 0,00 -0,30 5,02 -0,27 -0,14 3,50 0,46 NM_024245 Kif23

A_52_P423849 -2,72 1,15 -1,84 -2,80 -2,79 -2,06 2,20 0,76 -1,21 1,29 -0,16 0,00 3,35 0,46 1,78 NM_015807 Nt5c

A_51_P136289 2,55 2,37 0,20 -3,27 -3,82 0,00 -0,63 -1,84 -2,98 -4,44 -3,87 1,17 3,75 2,56 3,43 NM_021718 Ms4a4b

A_51_P190159 -0,66 -0,30 -0,52 0,00 0,00 -0,02 1,10 -0,50 0,44 2,57 2,10 0,51 -0,50 -0,38 0,10 AF357471 AF357471

A_52_P182601 0,07 -0,15 -0,63 0,00 0,30 -0,39 0,87 5,05 2,64 -0,19 -0,48 -0,10 -0,04 3,88 0,49 AK016170 Trip4

A_52_P641132 -0,69 -0,19 0,22 -0,04 -0,20 0,76 0,12 1,58 0,70 0,00 1,58 0,60 -0,45 -0,66 -0,71 BC100555 Sox14

A_52_P514982 -0,16 -0,90 -0,02 0,40 -0,27 -0,20 -0,38 0,49 -0,39 1,71 0,00 2,32 7,79 3,85 3,31 NM_194346 Rnf31

A_52_P8059 -1,93 1,79 -0,79 1,15 1,61 0,14 -2,77 -1,89 0,00 0,98 2,71 1,64 -1,78 -1,63 -1,22 NM_020011 Sphk2

A_52_P609711 0,07 -0,26 0,00 -0,12 -0,51 0,09 0,30 -0,62 0,48 0,06 0,11 0,82 -1,46 -0,68 -0,96 NM_178396 Car12

A_52_P900061 -1,15 4,56 4,87 -1,47 -1,51 -1,16 -1,30 2,74 -1,11 0,00 3,93 -1,34 8,86 7,92 9,19 AK080185 AK080185

A_52_P514407 8,25 5,13 6,17 -0,73 0,00 -2,39 -0,59 -0,36 -1,73 -1,11 0,21 -0,65 9,45 8,04 7,66 NM_013793 Klra15

A_52_P503597 5,29 0,29 -3,09 -2,62 -2,65 -3,03 7,10 4,83 3,72 4,31 3,43 -2,53 -2,50 -2,94 0,00 NM_177771 Klhl18

A_52_P111639 -2,62 -3,14 -0,86 0,00 -3,15 1,16 -0,13 -0,31 -1,23 2,66 0,89 1,75 2,54 1,58 1,34 BC003841 Trpc2

A_52_P553890 2,71 1,67 0,00 0,33 -0,49 1,20 0,76 -0,81 -5,67 0,88 -2,70 1,24 -5,01 -4,46 -6,38 AK135584 Itgb3

A_51_P395370 -0,76 -0,80 0,00 -0,07 0,19 1,28 0,94 1,58 0,35 0,43 0,15 -0,31 -3,38 -0,79 -3,43 AK033531 Atp10b

A_51_P509573 4,57 4,27 2,86 -3,03 0,00 1,81 -2,83 -1,55 -3,29 -3,70 -4,69 -2,35 5,89 3,81 4,39 NM_013652 Ccl4

A_52_P613241 2,60 1,01 0,05 0,55 -1,04 0,00 1,29 0,43 1,79 0,00 -2,12 -1,04 -2,78 -4,15 -0,71 NM_010493 Icam1

A_52_P917365 -0,35 -0,74 0,31 0,50 -0,38 -0,43 1,87 0,78 3,23 -0,57 0,97 0,19 0,00 -0,35 -0,17 AV141866 AV141866

A_52_P368339 1,24 0,77 -0,30 2,45 -0,45 1,71 0,00 -0,69 2,61 -0,52 -3,74 -6,90 3,62 1,20 -0,36 AK051273 Sp3

A_52_P93467 0,56 -1,76 -4,98 1,17 -1,19 0,00 1,52 0,01 0,08 1,65 -0,28 0,57 -9,71 -4,67 -8,95 NM_011521 Sdc4

A_51_P438841 0,00 -0,38 0,77 0,20 -0,07 0,65 0,65 0,20 2,00 0,06 -0,35 -0,49 -0,60 -0,97 -1,72 NM_009819 Ctnna2

A_52_P653905 -1,11 0,00 -1,23 0,38 2,18 1,64 -0,27 0,06 0,00 -0,08 1,09 0,26 0,85 -0,07 -1,48 A_52_P653905 A_52_P653905

A_51_P403277 2,49 0,12 -0,09 0,24 -1,62 0,00 0,69 0,19 0,97 0,76 -0,19 -0,48 -1,34 -1,85 -3,39 NM_025816 Tax1bp1

A_51_P141772 -1,33 -1,16 -0,05 0,39 0,59 1,44 -0,14 1,77 0,22 1,16 0,00 2,81 -4,10 -2,10 -0,54 NM_144873 Uhrf2

A_52_P246831 -0,04 4,76 5,18 -0,35 7,14 -0,42 -0,18 -0,26 0,00 4,69 6,46 6,57 -0,15 -0,63 0,38 NM_025475 Cep27

A_51_P399924 -0,42 -0,53 -0,21 0,17 0,00 0,60 -0,11 -0,39 0,70 0,98 1,27 0,58 -0,62 -0,38 0,48 NM_001005506 Txlna

A_52_P515094 -0,43 -4,10 -3,32 -2,50 0,29 1,93 2,06 1,84 0,00 0,90 0,31 1,70 -3,06 -6,56 -9,37 NM_025326 Tmem176a

A_52_P254141 0,06 1,20 -1,34 0,32 -0,30 0,09 6,03 0,00 1,39 0,18 -0,67 -0,11 -2,85 -2,90 -2,25 NM_181275 Tas2r139

A_52_P375037 1,81 0,41 2,02 -0,66 0,00 -0,93 0,41 0,46 0,39 -0,45 0,64 -0,86 -1,20 -0,81 -1,17 NM_008388 Eif3s6

A_52_P158122 0,35 0,00 0,27 0,81 -0,06 1,10 0,90 0,66 -0,18 -0,70 -1,05 0,40 -8,45 -2,44 -3,39 NM_013862 Rabgap1l

A_52_P899503 -0,05 -0,30 -0,71 -0,17 0,76 -0,67 -0,19 2,41 0,00 -0,34 4,28 1,46 6,71 3,09 4,41 AK042855 AK042855

A_52_P225514 0,00 -0,21 -0,65 -0,18 -0,28 -0,58 -0,10 4,56 0,05 3,91 3,50 3,17 -0,13 2,20 0,51 AK018619 Eps15

A_51_P501236 -0,39 -0,69 0,47 -0,58 -0,10 0,00 0,58 0,44 0,61 0,72 0,75 1,89 -0,12 -0,17 -0,47 BY715230 4930503H13Rik

A_51_P248209 -2,46 -2,40 -2,79 3,34 0,96 0,00 3,11 4,20 1,17 5,32 -0,38 1,74 -2,24 -1,18 -2,33 AK031051 AK031051

A_51_P246339 -0,86 -0,82 -0,66 0,01 0,20 -0,29 -0,33 0,27 0,50 0,00 0,62 1,12 -0,15 0,47 -0,03 NM_028128 Rfc5

A_52_P220176 1,80 -0,51 0,52 3,10 -1,46 -3,07 0,00 0,32 -1,29 2,54 2,25 2,22 -2,60 -2,33 -2,35 NM_015814 Dkk3

A_52_P194763 1,77 0,03 0,61 0,43 -0,85 0,99 0,22 -0,13 2,03 0,00 -1,34 -0,10 -8,75 -2,75 -2,68 NM_173350 Osbpl9

A_51_P429040 -0,80 0,27 -0,08 -0,05 0,29 0,41 -0,52 0,60 0,75 0,92 0,00 0,61 -0,60 -1,30 -1,39 NM_146119 9130404D14Rik

A_51_P514035 -0,09 -0,58 3,07 0,13 -0,21 0,63 -0,52 -0,90 0,12 0,00 -0,40 -0,43 6,01 3,84 3,92 NM_010780 Cma1

A_52_P33176 0,21 0,87 0,45 0,14 1,62 0,00 -0,61 0,28 -0,20 -1,75 -2,45 -0,88 0,23 -0,18 -0,70 AK086939 Col4a3

A_51_P277836 -0,93 -0,85 -0,63 -0,07 0,37 0,00 1,13 0,21 0,73 -0,61 0,94 0,53 -0,39 0,34 -0,15 AK005786 1700008P02Rik

A_52_P678909 -0,09 -0,59 -2,26 0,00 -1,21 0,44 -0,25 0,38 1,12 4,88 4,74 6,31 -0,53 3,84 -1,19 NM_026348 Itgb3bp

AT_L_3 0,00 -0,37 -0,74 -0,16 0,61 -0,63 0,29 -0,34 0,11 0,11 -0,40 -0,29 1,32 1,20 0,24 AT_L_3 AT_L_3

A_51_P291129 -3,65 -0,26 -1,56 0,67 1,06 0,54 0,00 0,22 1,00 -1,47 0,74 -2,18 -0,43 0,43 -0,41 NM_007996 Fdx1

A_52_P68033 -0,73 1,15 -1,85 1,09 -0,53 2,05 -0,63 1,67 1,58 1,22 0,25 0,00 -8,85 -0,29 -8,30 NM_001080813 Rab11fip1

A_51_P447707 -0,49 0,00 -0,82 0,30 1,18 0,21 -1,01 -1,09 -0,83 0,36 -0,13 1,11 0,99 0,33 -0,46 NM_176980 Ankar

A_51_P244690 0,09 0,13 0,57 0,49 -0,62 -0,61 0,82 0,00 0,49 -0,25 -0,97 0,46 -1,67 -1,10 -1,43 NM_009458 Ube2b

A_51_P511766 -4,92 2,21 1,08 0,09 0,35 1,27 -5,13 1,61 -1,74 -1,29 0,00 1,20 -5,56 -5,81 -7,32 AK039706 AK039706

A_52_P411401 0,18 2,15 2,64 -0,21 -0,25 -0,50 0,07 1,27 0,18 -0,09 -0,45 -0,14 0,00 -0,39 0,62 AK087860 Rnf20

A_52_P624168 -1,58 7,12 -2,16 3,87 2,29 -1,02 -1,68 -0,41 0,00 0,05 -1,07 -1,87 10,04 5,91 7,43 NM_027435 Atad2

A_52_P515247 2,80 0,34 0,00 0,20 -0,63 -4,92 1,81 0,27 -2,90 -5,85 -5,28 -3,78 1,98 0,52 -2,69 NM_007486 Arhgdib

A_52_P352563 1,30 0,50 0,28 -1,08 -0,72 -1,42 0,00 0,22 0,11 -0,68 -0,15 0,07 0,52 -1,07 -0,60 BC049631 1700073E17Rik

A_51_P217430 -1,23 0,13 0,17 0,13 0,09 0,32 -0,38 1,61 1,19 -0,08 -0,07 0,00 -1,00 -1,29 -1,81 NM_023633 2410016O06Rik

A_52_P915888 -2,57 0,33 1,75 0,59 -1,27 0,71 0,03 0,00 0,75 1,50 -2,49 -5,68 -6,19 -6,61 -4,63 AK053961 AK053961

A_52_P409381 3,16 2,44 0,33 0,59 -2,89 -6,18 -5,59 -5,26 -5,49 -5,37 0,00 -1,01 2,12 1,09 1,18 NM_001004164 Gnptab

A_52_P591204 -1,79 -0,82 -1,92 0,00 -0,35 -1,52 3,33 0,04 -1,40 1,97 -0,26 0,37 5,17 0,59 4,34 NM_134155 Brms1

A_52_P613953 5,53 3,95 4,02 -5,59 0,83 -5,42 1,88 0,00 -6,14 -6,00 -4,47 -6,40 2,90 -0,98 4,86 NM_028754 0610037L13Rik

A_52_P526265 -1,26 -0,61 -0,92 0,00 0,57 -0,18 -0,46 0,57 0,58 0,00 1,17 -0,06 0,67 0,68 -0,65 BC087940 Wdr73

A_51_P225232 -0,51 -1,10 0,16 1,49 0,82 1,41 -0,88 -0,12 1,28 -0,56 -0,56 0,72 0,48 -0,12 0,00 NM_029727 Gsdm2

A_52_P181022 5,96 5,73 7,19 8,75 4,85 -0,75 -0,59 -1,47 0,00 5,98 3,59 -0,01 -1,72 -0,50 -1,24 NM_028126 2610019A05Rik

A_51_P111532 -1,41 -1,65 -2,10 -1,72 -0,13 0,00 1,42 1,29 -1,36 0,23 5,87 6,21 -0,57 7,96 9,21 NM_177823 Ubash3a

A_52_P54856 -0,29 2,41 -2,04 0,53 -1,08 -0,94 2,38 2,65 2,38 0,00 2,58 2,24 -1,81 0,00 -2,35 BC064081 1500031H01Rik

A_52_P49453 4,29 1,10 4,85 1,16 1,20 -0,63 -1,54 0,71 0,00 -1,73 -2,03 -0,43 -1,59 1,48 -0,60 TC1614884 TC1614884

A_52_P108346 5,62 5,37 4,96 -1,27 0,35 -3,86 1,34 1,84 0,00 -2,49 -2,06 -1,67 -1,35 4,11 -0,66 NM_010849 Myc

A_51_P390775 7,94 2,19 3,43 -2,00 -0,28 -1,75 -2,11 -2,24 0,00 -0,77 -2,54 3,51 4,42 3,19 5,59 NM_009455 Ube2e1

A_51_P416080 -0,15 0,22 0,17 -2,31 0,26 -0,93 0,53 -1,90 1,10 0,00 0,30 0,46 -3,99 -1,80 -3,44 NM_144552 Stxbp6

A_51_P192639 -0,58 -1,08 -0,94 -0,87 0,00 -0,30 0,70 0,09 2,01 -0,17 0,45 0,91 0,27 0,72 -0,23 NM_146344 Olfr1495

A_51_P467224 -0,21 1,09 -1,28 0,00 0,84 0,10 -1,23 0,52 0,99 -0,35 0,26 0,69 -2,67 -2,46 -2,96 NM_007993 Fbn1

A_51_P176086 0,47 -0,55 -0,49 0,07 0,00 1,55 0,66 0,40 1,44 -0,68 -1,30 0,70 -2,53 -3,29 -2,92 NM_146187 Ffar2

A_52_P280448 0,00 -0,35 -1,25 -0,29 0,60 -0,55 0,72 1,70 1,63 4,54 5,47 -0,22 -0,22 0,77 -0,15 TC1668068 TC1668068

A_52_P1195650 0,91 -1,21 -1,69 0,82 0,77 -1,61 2,00 4,46 1,43 0,00 -0,41 -0,05 0,38 -0,10 -0,58 AK021289 D530015H24Rik

A_51_P494589 -3,01 2,01 2,21 -3,76 -4,23 -3,71 0,18 -0,18 1,20 -2,75 -3,43 1,16 2,96 0,00 1,05 NM_021494 Rab6ip1



A_52_P461292 1,99 0,45 1,56 0,07 -1,98 0,30 0,00 -0,46 -1,69 0,80 -0,87 1,08 -1,21 -1,08 -1,17 NM_008753 Oaz1

A_52_P430348 2,84 1,47 -2,75 -1,24 0,07 1,92 2,82 2,16 -1,04 -1,78 0,00 1,76 -5,73 -5,24 -6,09 NM_173052 Serpinb1b

A_52_P1108460 -1,37 -0,64 -1,31 0,00 0,38 0,48 0,42 0,22 0,51 0,29 -0,92 -0,59 0,53 -0,16 -0,75 AK084568 AK084568

A_51_P513969 -0,45 0,39 -0,91 0,00 2,62 0,56 1,09 1,42 0,95 -0,41 -1,24 -1,01 -0,63 1,15 -0,28 NM_133207 Kcnh7

A_52_P380369 -0,19 -0,47 -1,37 0,33 -0,12 -0,38 0,41 0,47 0,60 0,14 -0,01 -0,75 0,61 0,00 0,58 NM_199015 D14Ertd668e

A_51_P312348 -0,73 -0,45 -1,95 -0,21 1,11 0,35 -0,27 -0,38 0,00 0,27 -0,06 1,01 1,87 4,56 0,72 AK137217 Krt7

A_51_P410228 -2,06 0,00 -0,73 0,20 0,05 -0,41 0,61 -0,10 0,00 1,53 1,01 0,30 -0,93 -0,30 -1,49 NM_027633 4931417G12Rik

A_52_P209132 0,83 0,62 0,00 -0,13 0,00 -0,63 -0,08 -0,65 -0,67 0,98 2,15 2,56 1,33 0,10 -1,16 NM_010468 Hoxd3

A_51_P473252 1,99 0,00 -0,72 -1,92 -0,96 -0,99 1,37 -1,10 -0,52 0,17 0,07 -1,20 2,04 1,38 2,14 NM_011777 Zyx

A_52_P105801 -0,96 6,45 2,84 -0,44 1,95 -0,26 -0,58 -1,16 -0,84 0,00 2,70 -1,32 7,26 6,66 7,65 NM_009712 Arsb

A_52_P812688 0,48 0,41 0,74 -0,83 -0,29 0,00 0,10 0,72 1,27 -0,58 -1,10 0,16 -0,33 -1,82 -1,55 A_52_P812688 A_52_P812688

A_51_P445562 1,02 0,54 -0,58 -0,07 0,00 -0,67 0,53 -0,28 0,76 -0,34 -0,78 -0,35 1,43 1,71 1,02 NM_145142 Chst10

A_51_P190791 -0,45 0,00 -2,95 -0,31 4,31 3,17 -0,55 0,36 -0,91 -0,58 0,55 -0,25 5,80 6,56 5,55 AK152160 Dcp2

A_52_P495104 6,52 2,76 -3,29 -3,05 -3,12 -3,38 -2,80 2,19 -2,69 3,65 0,00 -2,96 8,54 4,13 3,74 BC094026 Heca

A_51_P352264 2,61 2,87 3,90 -1,50 0,00 -1,69 3,44 2,27 -0,35 -1,60 -0,51 -1,63 5,10 2,82 -1,16 NM_153056 Sirt7

A_51_P262721 -1,78 -2,33 -1,70 -0,51 0,97 0,00 -1,46 1,51 0,53 5,04 3,02 0,52 -1,17 0,51 -1,79 ENSMUST000000506ENSMUST00000050697

A_52_P188827 2,44 -0,98 1,46 1,34 -2,33 -2,15 1,38 0,00 0,87 -0,43 0,01 0,06 -2,02 -2,92 -2,73 NM_181318 Rasgef1b

A_52_P181679 -3,59 -0,09 -1,75 0,89 0,28 1,93 0,00 -0,96 0,86 0,46 1,33 0,84 -3,21 -0,16 -2,34 NM_146807 Olfr136

A_52_P426634 -0,18 0,22 -0,78 -0,51 -0,57 -0,28 -0,20 0,97 -0,14 0,00 2,64 1,01 0,64 0,93 0,27 AK006094 1700018M17Rik

A_51_P390967 -0,52 -0,41 -0,38 -0,23 0,17 0,34 -0,22 -0,13 0,57 -0,03 0,00 0,24 0,96 0,18 1,52 NM_021398 Slc43a3

A_52_P392178 -0,11 0,00 3,67 -0,38 -0,27 -0,61 -0,37 3,51 6,59 -0,02 5,24 -0,22 6,61 6,16 8,96 AK042786 Dgcr2

A_52_P169764 -1,34 -1,49 -2,56 -0,94 0,76 1,03 0,95 2,40 2,78 -0,99 -0,24 -1,74 0,46 0,48 0,00 AK053225 E030046B03Rik

A_51_P169176 1,35 0,36 0,65 -1,64 -0,52 -0,27 0,00 -0,20 1,49 -0,10 -0,57 -0,49 1,35 0,71 1,08 NM_007713 Clk3

A_52_P286334 -2,44 -1,91 -2,36 -0,50 2,23 1,57 1,17 0,97 -0,04 1,27 0,17 0,00 0,34 -0,15 -3,09 AK045674 B230220N19Rik

A_52_P72718 0,46 -0,62 -0,47 -0,51 0,61 -1,81 0,03 -0,43 -0,81 5,06 4,72 0,38 0,00 2,78 -0,79 NM_029985 Lrrc42

A_52_P397401 1,27 1,39 -4,07 0,00 -0,22 0,29 0,27 1,00 -3,64 0,67 -0,39 1,08 -6,49 -4,09 -5,47 NM_173036 Gpr97

A_51_P146505 0,70 0,00 -0,21 -2,10 -3,88 0,06 1,54 0,30 0,81 -3,91 -1,00 -5,88 0,67 0,66 -0,01 NM_029570 Atp11b

A_51_P248097 -5,03 -5,24 -5,75 2,55 0,00 2,56 -5,13 -0,73 1,55 -5,28 1,40 -5,19 3,28 2,01 3,85 AK044873 AK044873

A_51_P216456 -2,53 0,15 0,01 0,00 1,83 0,71 -0,26 0,23 0,33 -0,26 0,73 -0,73 -1,96 -1,37 -3,35 NM_009311 Tac1

A_52_P51355 2,45 1,51 0,71 -2,65 0,00 -1,12 -2,49 0,68 -0,57 -2,85 -3,00 -0,81 2,82 3,18 3,46 NM_008855 Prkcb1

A_52_P636523 -0,30 -0,60 0,67 0,00 -0,45 2,70 -0,59 -0,95 0,07 2,89 5,11 3,58 -0,02 -0,14 1,68 NM_010897 Nf1

A_51_P340978 -0,09 0,08 -0,12 0,05 0,03 0,96 0,38 -0,34 1,66 0,00 -0,11 0,66 -0,67 -1,23 -1,16 ENSMUST000000942ENSMUST00000094218

A_51_P512503 -0,13 0,88 0,00 -2,06 -0,15 1,01 0,93 1,00 1,04 1,00 -1,04 2,15 -2,65 -7,01 -8,71 NM_011794 Bpnt1

A_51_P455410 -0,14 -0,46 -0,71 1,01 0,84 0,00 1,10 0,33 1,24 -0,21 -0,16 -0,87 0,73 -0,03 1,70 NM_028780 Tm9sf1

A_52_P471947 0,00 1,21 2,70 0,98 0,83 0,12 -2,67 2,25 -7,10 -4,73 1,86 -0,67 -6,56 -3,43 -7,86 NAP094000-001 NAP094000-001

A_51_P121432 -3,00 -0,53 -1,03 -1,98 -1,32 -0,19 1,31 0,24 1,73 0,00 -0,04 1,04 0,16 0,60 1,12 NM_175104 2810012G03Rik

A_51_P272360 -0,53 1,86 0,00 -0,86 -0,38 0,24 -1,44 -0,58 -0,59 2,50 1,51 -0,21 4,17 2,30 2,48 NM_148924 Zfp263

A_51_P425439 0,00 -0,23 -0,73 -0,30 -0,29 -0,64 -0,12 5,11 0,04 5,41 3,79 5,24 -0,11 1,22 0,37 AK052108 Scyl2

A_52_P379934 -1,04 -1,54 -0,81 -0,33 0,05 0,19 0,17 2,51 1,52 0,18 1,40 0,00 -0,23 -0,21 -1,87 NM_026142 3632451O06Rik

A_51_P378545 -3,52 0,41 0,00 3,03 2,69 1,20 2,77 2,33 -0,07 0,11 -1,00 -0,27 -3,31 -2,54 -3,89 NM_028030 Rbpms2

A_51_P264487 0,10 -0,16 -0,49 -0,24 2,74 -0,56 0,00 -0,15 0,13 5,11 3,51 6,66 -0,03 -0,49 0,54 NM_138605 Ppp1r3f

A_52_P153098 0,19 -0,07 -0,42 -0,13 -0,18 -0,43 0,08 -0,04 0,25 -0,11 0,98 0,00 8,89 7,19 0,64 AK006871 Commd6

A_52_P149637 2,28 1,66 1,48 0,00 0,97 -0,99 -1,58 -1,81 -0,59 -1,95 -1,22 -3,08 0,82 0,71 0,96 NM_010652 Klrc1

A_51_P336910 -1,20 -1,42 -1,93 -1,47 2,16 0,00 -0,89 1,19 -1,17 1,44 0,89 1,10 -0,09 3,47 1,98 NM_026719 Lmbrd1

A_52_P930992 0,68 0,53 0,00 -0,02 -0,52 1,02 1,72 0,08 0,18 0,79 -1,24 -1,30 -6,37 -8,02 -7,51 AK030373 AK030373

A_51_P516826 0,91 2,42 1,52 -0,39 -0,22 0,79 1,57 1,28 0,38 -0,28 -0,10 -0,27 -1,45 -0,10 0,00 NM_010514 Igf2

A_51_P222510 -2,47 -3,17 -3,94 0,97 -2,70 -0,16 -0,73 0,25 1,94 1,29 -3,37 1,49 1,81 0,00 3,15 NM_177075 C030019I05Rik

A_52_P631726 -0,23 -0,44 -0,06 0,53 0,40 0,66 0,09 0,00 0,04 -0,15 0,33 0,30 -0,64 -0,18 -0,61 NM_001045534 RP23-64F17.3

A_52_P153864 0,56 0,15 -0,47 -0,48 -0,56 0,00 0,24 0,07 0,75 0,24 -1,29 0,18 -6,24 -2,20 -2,87 NM_010723 Lmo4

A_51_P256771 -0,04 -0,54 -1,61 3,77 2,16 0,00 0,63 0,88 -0,52 -0,54 0,17 0,20 -1,79 0,22 -1,30 NM_009016 Raet1a

A_51_P136288 2,79 2,77 0,69 -4,49 -2,53 0,00 -0,42 -2,20 -5,86 -5,87 -4,72 1,20 3,98 2,71 3,46 NM_021718 Ms4a4b

A_52_P486253 -1,01 -1,23 -1,36 2,34 -0,99 -0,72 -1,11 8,28 0,00 7,46 5,83 -1,17 8,95 7,98 7,84 NM_153798 Polr2b

A_52_P384936 -0,10 0,94 1,51 -0,33 0,00 -0,47 -0,44 3,65 -1,21 -0,06 3,29 -1,36 5,97 4,60 4,12 NM_153585 Cnot10

A_52_P209172 4,95 1,54 1,05 -1,23 -0,24 -0,96 2,49 1,45 -1,57 0,51 2,79 -0,14 -1,43 0,00 -2,75 NM_001031808 Mrpl41

A_51_P260683 1,29 0,84 0,59 -0,46 0,38 0,18 0,00 1,12 0,59 -2,05 -1,29 -3,50 -0,10 -4,23 -3,27 NM_015811 Rgs1

A_51_P194503 -0,49 -0,44 -1,29 -0,42 0,78 -0,01 0,74 0,56 0,14 0,22 2,48 1,09 0,00 -0,11 -1,19 NM_146717 Olfr433

A_52_P565279 2,65 -1,20 0,00 0,95 0,68 -5,62 0,58 -2,02 -4,01 -4,81 -1,52 -5,36 3,98 1,56 2,38 NM_144815 Cecr5

A_52_P454246 2,00 -0,34 0,36 -2,25 -0,43 1,89 1,11 0,29 0,42 0,00 -1,87 1,45 -6,20 -1,85 -5,48 NM_133933 Rpn1

A_52_P43503 1,49 0,29 0,48 1,04 -3,60 1,14 0,74 -0,43 1,68 -0,19 -0,85 0,00 -6,75 -4,86 -9,12 NM_172503 Zswim4

A_51_P255765 2,28 -0,04 -0,74 0,51 0,08 -0,60 1,72 1,39 -6,01 0,50 0,41 0,00 -6,28 -1,67 -7,79 NM_026424 Coq10b

A_52_P555723 3,69 4,19 2,84 -1,48 -0,55 -1,41 -2,14 0,52 -1,23 -0,18 0,00 -3,37 0,52 2,35 2,75 NM_018871 Ywhag

A_52_P522157 0,80 0,91 0,65 -0,27 0,81 0,00 -0,65 0,91 0,85 -1,26 -0,40 0,19 -0,68 -3,32 -2,64 BC032970 2810026P18Rik

A_52_P604864 5,01 3,18 4,56 -0,05 -0,85 -1,07 -0,13 -0,84 0,00 -0,23 0,64 0,06 0,44 2,51 -0,02 NM_019583 Il17rb

A_52_P117393 -0,26 2,85 -0,49 0,00 -0,58 0,07 0,93 3,89 2,55 -0,50 -0,10 -0,43 -0,27 1,19 0,13 NM_011604 Tlr6

A_51_P301891 0,33 0,22 -0,31 -0,12 0,40 0,38 0,49 -0,05 1,40 -0,29 0,00 0,56 -0,58 -1,28 -1,40 NM_015801 Pnpla6

A_51_P390606 -0,96 -0,13 -0,85 1,05 2,32 0,82 0,00 -0,18 1,11 -0,21 0,89 1,06 -1,13 1,11 -0,60 NAP057053-1 NAP057053-1

A_52_P592222 5,71 3,32 3,11 -0,54 -0,13 -0,38 -0,27 0,00 -0,73 -0,53 -0,10 0,05 4,41 4,65 5,11 NM_153590 Klre1

A_51_P293516 -0,86 0,67 -0,41 0,56 0,59 1,12 1,28 0,00 0,23 -0,54 0,28 -0,50 -0,98 -2,46 -2,99 NM_019636 Tbc1d1

A_51_P102249 9,16 7,51 6,75 -0,41 5,38 -0,66 -0,13 6,17 0,00 -0,25 -0,73 -0,35 -0,23 5,84 7,26 AK013318 2810450G17Rik

A_51_P107998 -0,03 -0,35 0,00 0,51 1,33 1,12 -0,03 -0,39 0,43 0,02 0,39 -0,02 -0,57 0,20 -0,32 AK036809 9930013L23Rik

A_52_P141077 0,00 0,66 0,51 -0,34 -0,81 -1,29 1,09 0,65 0,65 -1,17 -0,72 -1,20 0,42 0,67 -1,37 NAP096498-001 NAP096498-001

A_52_P409988 -1,43 -0,96 -0,33 0,00 -0,82 1,11 -1,36 -0,79 0,02 0,69 1,55 0,64 0,63 -0,23 0,35 NM_031197 Slc2a2

A_51_P304757 2,32 0,88 2,17 -0,18 -0,21 0,00 0,22 0,07 -0,88 0,07 -0,47 0,08 -6,29 -4,14 -2,93 NM_020590 Gabarapl1

A_52_P580993 1,23 1,23 3,31 -5,25 -0,92 -5,49 2,02 -3,22 2,92 -2,48 -2,62 -5,20 1,68 0,00 2,08 NM_028887 Smchd1

A_51_P134452 -3,75 -2,76 -4,37 0,01 -4,12 -4,26 1,11 0,00 0,08 0,91 0,15 -3,76 1,58 2,45 -0,13 NM_022983 Edg7

A_51_P125986 -4,53 -3,10 -3,43 -0,57 -1,47 -2,02 3,99 1,37 4,92 3,02 0,80 0,43 -3,94 0,12 0,00 NM_001081151 Gan

A_52_P87553 0,80 0,62 0,27 0,05 0,00 -0,03 0,26 -0,34 0,09 -1,26 -1,19 -0,36 0,49 -0,41 -0,49 XR_004104 LOC673028

A_51_P412732 -1,92 0,47 -2,81 0,18 0,12 0,89 0,24 0,00 1,70 -1,40 -0,64 1,33 -6,67 -7,16 -3,83 NM_025967 D16Ertd472e

A_51_P182806 0,46 -0,13 -0,07 -0,11 -0,19 0,87 0,21 -0,12 0,49 -0,11 -0,33 0,00 1,75 1,48 6,00 AK050073 AK050073

A_51_P291460 -0,90 -0,88 -0,50 -0,07 0,17 0,12 0,87 0,00 1,33 -0,29 -0,02 0,30 0,32 0,17 -0,50 AK033118 EG624367

A_52_P867809 0,00 -0,72 -1,06 -0,75 0,70 -0,42 0,44 0,76 -0,23 5,22 2,87 -0,09 5,63 7,45 -0,06 AK087894 AK087894

A_52_P240934 -2,10 -2,35 -2,68 2,55 2,99 -0,33 3,21 2,94 0,00 -0,80 1,06 -2,39 -0,54 6,14 4,59 NM_016985 Mtmr1

A_51_P322954 1,38 0,94 0,96 0,00 -0,51 0,80 0,09 -0,18 1,51 -0,07 -1,47 1,11 -0,19 -1,71 -1,37 NM_172142 AY078069

A_51_P222261 0,00 0,40 0,60 -0,63 0,26 -1,17 0,16 -0,19 -0,24 -0,74 -1,19 -2,44 1,25 0,72 0,44 NM_011771 Ikzf3

A_52_P499934 -3,14 -2,42 -2,82 -0,59 0,04 -2,17 0,00 -1,06 0,05 0,20 0,70 -3,17 0,52 0,94 0,25 NM_029665 Ipo11

A_52_P228899 -1,75 -0,70 -1,35 0,09 1,10 -0,87 -0,26 -0,01 0,00 0,59 0,58 0,11 1,35 0,52 -0,20 NM_153522 Scn3b

A_52_P520341 -0,37 -1,09 -2,51 2,71 0,00 0,79 3,46 1,34 0,36 1,69 -2,44 0,96 -2,73 -2,35 -2,10 NM_177194 A130023I24Rik

A_51_P509489 8,80 6,85 5,84 0,98 -0,33 -0,68 -0,14 2,07 0,00 -0,31 -0,56 -0,21 7,72 -0,02 0,32 NM_021284 Kras

A_51_P333839 -1,49 -0,79 -1,76 -1,08 1,20 0,08 -1,07 0,00 0,55 -0,66 0,48 -0,02 1,52 0,63 0,77 NM_019971 Pdgfc

A_51_P430540 -1,92 -2,17 -2,50 0,00 1,24 -2,17 5,26 -0,83 1,30 -0,39 4,62 -1,22 7,70 5,37 6,67 AK081855 AK081855

A_51_P301906 -2,18 0,00 -0,06 -0,12 1,35 0,38 6,81 3,61 1,41 -0,63 0,01 -0,02 -0,27 0,21 -1,18 AK035553 Herc1

A_52_P386507 0,00 -0,29 -0,63 -0,18 -0,37 -0,53 0,89 1,07 0,05 0,34 2,20 2,88 -0,20 -0,65 0,57 AK016401 Samd7

A_52_P120774 -1,07 -1,84 -2,62 -0,22 0,87 1,19 0,25 -0,16 0,11 0,00 -0,37 -0,86 0,01 0,65 1,20 AK016698 4933406K04Rik

A_51_P439299 -0,80 -1,41 -0,78 1,08 1,10 -0,44 -0,60 -0,79 0,17 -0,75 0,17 0,00 1,22 0,65 0,43 NM_177073 Tnfrsf19l

A_52_P920158 -1,92 -2,30 -1,15 1,56 0,59 -2,27 1,34 0,09 0,09 -2,34 -1,34 -2,24 4,82 2,48 0,00 NM_001081425 Rbm24

A_51_P123091 4,15 0,95 2,65 -3,37 -0,54 -2,67 0,72 -1,87 -2,30 2,36 0,90 -1,07 2,30 0,00 -0,47 NM_029274 Wbp7

A_52_P479899 -1,12 -1,92 -3,07 1,03 2,50 2,45 0,00 0,52 -0,99 -0,41 0,54 -1,35 2,45 5,68 -1,24 BC031905 Trim41



A_52_P130952 -0,33 -1,13 -0,44 -0,29 1,67 -0,47 2,23 2,03 2,96 1,97 1,39 0,00 -0,20 -0,61 0,43 NM_145434 Nr1d1

A_52_P378433 1,52 0,00 -0,32 0,84 0,31 -0,10 0,47 -0,12 0,92 0,63 -0,25 0,47 -1,76 -1,90 -2,19 NM_028946 4933425K02Rik

A_52_P91019 -0,87 -0,20 0,29 -1,33 0,26 0,66 0,01 1,43 0,00 0,43 -0,53 0,31 -2,51 -0,71 -3,29 NM_001011741 Olfr1386

A_52_P542204 0,00 -0,72 -1,99 -0,46 1,14 -1,11 3,64 0,32 -1,24 2,64 -0,49 -0,44 5,63 2,77 5,40 NM_027134 Mtfmt

A_51_P488175 6,83 4,11 4,04 -2,59 3,08 0,00 -3,54 3,17 -3,35 -3,74 0,52 -0,61 -3,54 1,00 -0,69 NM_001081409 Phf20l1

A_51_P186118 -2,33 -0,79 -0,63 0,07 0,40 -0,26 -1,16 -1,05 0,24 0,15 0,00 -0,11 0,63 0,53 0,55 NM_024201 Ccdc127

A_51_P349166 -1,68 -2,50 -0,67 0,00 4,70 2,32 4,70 5,13 3,63 -0,43 3,00 5,64 -1,00 -1,53 -2,09 NM_175465 Sestd1

A_51_P308029 -0,30 0,00 0,78 0,66 0,63 -0,84 0,68 0,27 0,43 -0,10 -0,85 1,06 -1,26 -1,55 -2,21 NM_027251 2010107G23Rik

A_51_P129720 -0,74 0,00 0,29 -3,08 2,04 0,87 -0,02 1,60 -1,58 -4,07 -3,35 -2,45 4,29 2,74 0,88 NM_175244 Hectd3

A_52_P41506 1,15 0,45 0,03 -0,68 -0,06 0,15 0,61 -0,09 0,15 -0,88 -0,68 -2,12 0,24 -0,71 0,00 NAP030437-1 NAP030437-1

A_51_P199716 3,62 3,51 -0,61 0,00 2,87 0,23 0,16 0,92 -1,43 -0,83 0,26 -2,81 -3,20 -1,93 -0,85 U61362 Tle1

A_51_P455647 1,28 0,78 0,84 -0,13 0,04 -0,69 0,00 0,05 1,26 -0,30 -1,16 1,30 -0,82 -3,58 -3,99 NM_009801 Car2

A_52_P469306 -0,65 -0,55 0,60 1,16 1,46 2,95 -0,18 -0,94 0,00 -0,91 0,57 -0,35 0,04 0,18 -0,61 NM_013627 Pax6

A_52_P70854 1,21 0,47 0,59 0,00 0,06 0,61 0,05 -0,29 0,14 -1,36 -0,54 -0,67 -0,61 -1,71 -1,14 NM_020507 Tob2

A_51_P289881 -4,18 -4,29 -4,99 3,92 0,75 -4,95 -3,72 0,09 -3,78 2,81 0,00 3,89 3,81 3,32 -0,35 NM_025334 Txndc12

A_51_P429152 0,34 0,21 -1,56 -1,90 -0,78 -2,18 0,11 -0,23 0,18 0,00 -0,46 0,35 0,51 0,18 -0,13 AK034523 Cxxc4

A_51_P178592 5,83 3,30 0,00 0,00 -0,12 1,78 2,88 0,24 -0,16 0,51 1,67 -0,78 -3,59 -1,57 -3,62 NM_053158 Mrpl1

A_51_P380991 -1,33 0,68 1,35 -0,82 0,28 0,83 -1,09 0,00 -0,33 1,00 0,68 1,87 -0,81 -1,18 -0,88 NM_027563 Krt34

A_52_P281438 -1,23 -0,25 -1,15 -1,00 0,85 -0,33 -0,15 0,28 0,21 0,00 1,09 0,86 -0,03 0,46 2,12 BC049349 BC049349

A_51_P318365 -2,06 -3,29 -2,90 1,59 1,08 0,47 -1,66 0,00 -2,20 3,16 3,23 4,19 0,26 -1,05 -0,55 NM_010513 Igf1r

A_51_P504845 -0,35 -0,70 -0,24 1,28 0,51 0,54 -0,27 -0,07 0,08 0,08 0,83 -0,35 0,09 0,00 -0,14 AK012922 4931415C17Rik

A_52_P330950 -0,41 3,21 -1,12 4,29 3,98 3,54 -0,53 3,63 -0,38 -0,64 3,70 0,00 -0,58 -1,05 0,04 NM_174847 5830404H04Rik

A_52_P32683 -3,15 0,00 -2,37 1,02 1,35 -0,28 -0,36 0,42 -0,10 0,76 1,20 3,98 -0,04 1,97 -0,15 XM_001002437 Hcfc2

A_51_P125446 1,07 -1,45 -1,99 -0,37 0,00 0,12 3,96 -1,48 8,30 0,00 -1,83 -1,46 5,29 1,72 6,44 NM_026963 Lzic

A_51_P382588 0,18 -0,06 -0,56 -0,13 -0,12 -0,46 3,00 3,25 0,22 1,54 -0,35 0,00 0,67 -0,46 0,52 NM_019709 Mbtps1

A_52_P354070 -0,48 -0,65 0,03 -0,35 0,21 0,09 0,49 0,81 0,72 0,00 -0,05 0,22 -0,47 -0,45 -0,81 NM_172804 Syt16

A_52_P559770 1,08 0,14 -0,22 0,00 0,41 0,43 0,28 0,00 0,07 -2,01 -2,58 -1,02 -3,72 -2,03 -0,67 NM_009691 Aplp2

A_51_P226664 1,64 1,88 1,16 -0,45 -0,09 -1,71 0,00 -1,88 0,19 -0,23 -0,28 -0,96 2,19 0,52 0,84 NM_201619 Nr1h5

A_51_P162124 -2,76 -2,39 -3,03 2,18 0,10 -2,99 -1,68 0,00 -1,22 2,41 1,25 0,35 4,31 -0,01 2,83 BY711740 BY711740

A_51_P393563 1,66 -0,06 1,13 0,60 -0,16 0,55 0,99 0,00 0,60 -2,01 -1,71 -0,02 0,89 -0,92 -0,40 AW212856 AW212856

A_52_P641496 -2,28 -3,12 -2,58 0,41 2,03 -2,26 -1,78 0,00 1,19 -1,95 0,82 -1,74 2,50 3,16 1,75 AK020797 A930009E08Rik

A_52_P373846 1,34 -0,08 -0,54 -0,15 -0,13 -0,43 0,06 -0,02 0,24 -0,12 0,33 0,00 0,78 4,42 6,83 NM_172716 Pcgf3

A_52_P354271 1,98 4,34 0,25 -0,65 0,00 -0,88 -0,39 -0,60 -0,10 0,31 -1,01 -0,60 1,40 0,83 0,17 NM_026655 2310057M21Rik

A_51_P155294 1,73 0,48 -0,01 0,29 -0,98 0,69 0,05 0,00 0,21 0,52 -1,49 -0,09 -5,39 -1,66 -5,93 AK042123 Ppp1r16b

A_52_P647856 0,01 -0,32 -0,12 0,00 0,18 0,53 -0,03 0,31 2,17 -0,05 1,06 1,55 -0,65 -0,75 -1,32 NM_001045533 March4

A_52_P380358 -0,14 -0,27 0,00 0,75 1,18 0,46 0,75 0,11 0,99 -0,03 -0,31 0,65 -1,69 -0,15 -0,36 NM_177808 EG328231

A_52_P428699 -2,32 -0,17 -1,02 -0,02 -0,98 -1,03 0,55 0,20 0,00 3,21 1,56 0,86 -0,65 1,77 0,04 NM_013484 C2

A_52_P1052518 -6,19 0,81 -0,65 -0,95 0,11 1,47 0,00 1,56 1,55 0,51 -0,30 1,81 -6,31 -2,25 -5,77 AK080586 AK080586

A_52_P571419 4,17 -1,33 -2,58 3,90 0,29 1,80 -1,61 -1,55 -2,25 0,89 -1,80 -0,70 6,26 0,00 6,37 ENSMUST000001034ENSMUST00000103426

A_51_P189814 0,17 -1,35 0,17 1,13 -0,74 0,15 0,00 -0,92 -0,97 0,38 0,00 1,39 -2,60 -0,85 -2,47 NM_013805 Cldn5

A_52_P333567 1,08 0,00 -0,32 0,55 0,71 -0,68 -1,30 -2,22 -0,87 0,47 -1,00 -1,62 1,42 0,90 0,02 AK086734 Adam33

A_52_P396414 -2,86 2,35 1,36 0,00 1,81 -1,82 -0,64 -0,32 3,17 0,15 0,00 0,70 -4,91 -5,42 -4,43 AK048394 C030046E11Rik

A_51_P269852 3,27 1,92 0,83 -1,67 -0,34 -2,74 1,60 0,00 -1,51 -1,70 0,26 -2,25 3,58 -0,80 1,57 NM_009113 S100a13

A_52_P220879 -2,61 -3,74 -3,79 0,00 0,59 2,51 -3,31 4,55 -2,79 6,35 2,84 7,83 -3,89 0,49 -4,14 NM_009373 Tgm2

A_51_P237924 -1,46 -1,24 -0,18 2,50 0,91 -0,21 4,39 -1,59 1,04 5,58 4,40 6,10 -1,02 -1,04 0,00 NM_201353 Slc6a7

A_52_P452019 0,71 0,12 2,18 -1,64 -0,76 -3,56 0,34 -2,18 -0,94 1,08 -1,95 -1,48 2,78 0,00 1,51 AK122466 Usp31

A_51_P441983 -3,61 4,44 -4,46 5,25 3,97 3,89 -1,96 -2,12 -2,61 -3,27 0,00 -3,88 7,45 6,48 7,56 NM_008396 Itga2

A_52_P299115 -1,84 0,00 -2,29 0,30 -0,17 0,61 -0,90 0,67 -0,58 0,96 0,60 1,07 -1,12 0,12 -0,40 NM_007386 Aco1

A_52_P649258 -0,76 -0,88 0,00 -0,26 1,55 -1,37 2,05 3,80 0,24 -0,55 -0,64 -0,28 5,67 3,18 2,95 NM_026310 Mrpl18

A_51_P180001 1,41 0,72 0,77 0,91 -0,59 0,55 0,00 -0,20 0,70 -0,06 -1,03 -0,69 0,44 -1,58 -2,40 BC096465 Eif2c2

A_52_P738892 -0,04 -1,77 -2,12 4,07 0,00 -1,50 4,60 6,30 -1,10 6,86 5,35 7,72 0,30 -0,49 -0,93 AK040698 AK040698

A_51_P113973 -1,02 -1,29 -1,63 0,50 2,05 -1,67 1,22 1,84 2,68 1,08 0,98 -1,38 -1,27 0,00 -0,62 NM_146944 Olfr348

A_52_P75882 0,17 -0,10 -0,46 -0,16 -0,18 -0,41 0,06 -0,04 0,26 2,92 -0,37 0,00 9,12 4,57 9,52 NM_001081057 4930573I19Rik

A_51_P327261 2,15 0,00 0,49 0,36 0,52 0,83 -0,13 0,72 -0,87 1,28 -1,55 -0,85 -2,96 -3,99 -5,27 NM_021327 Tnip1

A_52_P61273 -0,77 -0,47 0,04 -1,28 -2,42 -2,95 0,39 0,39 0,91 0,35 0,00 1,17 0,92 -1,90 -1,22 NM_172736 Leng8

A_51_P272553 2,66 1,28 0,00 0,74 -1,97 0,35 0,28 0,63 0,87 -1,97 -2,83 -1,39 0,00 -3,43 -2,40 NM_011498 Bhlhb2

A_52_P345078 -2,31 -0,77 -1,60 -0,08 0,25 -0,66 0,23 0,00 0,49 0,03 0,39 0,02 -0,91 -0,40 0,76 AK147993 Wdr25

A_51_P259861 -0,14 -0,79 0,00 -0,02 0,64 1,21 0,71 -0,41 0,48 1,33 1,51 0,83 -0,61 -0,71 -0,35 NM_021554 Mettl9

A_52_P685938 1,18 -0,27 -0,91 -0,12 0,00 -1,65 0,53 -1,27 -0,05 1,34 7,16 -0,57 6,23 7,67 2,95 NM_172698 4732418C07Rik

A_51_P460067 -0,23 1,78 -0,48 -0,07 0,55 -0,43 0,00 -0,39 -0,32 3,23 0,17 -0,22 5,15 3,55 5,38 NM_178709 Rnf214

A_52_P288495 -1,08 -2,51 0,73 2,84 -1,28 -0,48 -0,28 -0,53 0,43 2,14 -0,26 0,00 3,96 3,10 3,36 BC021475 2610301G19Rik

A_51_P281433 -3,74 0,00 -0,96 1,20 -1,02 -1,32 -2,44 0,31 -1,80 0,39 0,48 -2,52 3,49 2,82 2,60 NM_024451 Unc84a

A_52_P643865 -0,53 -0,09 1,40 0,26 1,02 0,11 -1,43 -1,06 0,01 0,49 0,00 0,71 -1,66 -1,39 -2,18 NM_026735 Mobkl1a

A_52_P304902 1,03 -1,10 0,89 0,00 -1,10 0,75 1,23 -0,49 0,18 0,17 -0,77 1,67 -6,72 -3,33 -4,32 NM_010479 Hspa1a

A_51_P340038 -1,58 0,51 -0,40 -0,29 0,00 0,30 0,11 -0,62 0,42 0,23 3,18 0,03 -2,70 -1,36 -2,03 XM_357399 Sh2d5

A_51_P294705 0,82 -1,10 -1,59 -0,08 0,21 1,88 0,89 0,30 -0,58 0,62 0,00 0,53 -6,78 -4,18 -7,65 NM_009981 Pcyt1a

A_52_P663149 2,15 3,11 2,86 -4,09 -1,87 -4,41 4,21 3,14 -3,72 0,00 2,85 0,86 -3,91 -4,38 -3,34 NM_001013375 Utp18

A_52_P54629 -0,54 -0,24 -0,43 0,03 0,75 0,00 0,61 0,18 0,64 0,65 -0,17 0,60 -0,50 -0,98 -0,30 AK085898 Ptpla

A_52_P336033 1,33 1,32 1,15 -0,68 -0,85 -1,01 0,70 0,51 0,66 0,10 0,00 -3,24 -3,10 -0,91 -1,38 NM_025898 Napa

A_51_P485899 1,76 0,70 1,02 -5,88 -1,32 -3,27 1,68 -0,53 0,81 0,82 -0,07 1,70 -2,43 0,00 -0,59 NM_173374 Sfrs1

A_52_P686784 0,15 1,45 -1,58 -0,03 0,60 -1,16 -0,33 1,25 1,19 0,12 0,00 0,48 -5,60 -1,28 -2,66 NM_019824 Arpc3

A_51_P483344 -0,64 -0,34 0,35 -0,36 -0,50 0,00 2,50 0,72 1,21 -0,11 -0,60 0,81 -0,06 1,08 2,12 NM_008995 Pex5

A_51_P138152 -4,26 1,95 -3,59 0,67 0,00 1,68 -2,59 -5,18 -3,36 -1,77 0,12 -3,76 3,97 2,96 0,84 NM_134007 Zcd1

A_51_P485220 2,83 2,74 2,01 -0,72 0,00 4,10 3,74 1,37 3,99 -0,47 -0,54 -0,21 -0,12 -0,21 -1,19 NM_173185 Csnk1g1

A_52_P386302 5,78 -1,96 -0,91 -2,02 -0,11 4,49 2,45 -1,72 0,10 -1,10 -0,29 0,00 9,54 5,32 7,08 NM_025563 2010012O05Rik

A_51_P245865 0,00 -0,49 -0,89 -0,55 5,09 -0,79 -0,15 0,77 -0,13 -0,53 0,77 0,79 8,04 4,69 7,11 AK082042 C130098B18Rik

A_52_P483008 0,33 -0,28 -0,45 1,01 4,16 -0,56 -0,21 -0,47 0,00 2,91 2,96 4,00 -0,06 1,82 -0,83 NM_026263 4930519G04Rik

A_52_P299292 1,00 1,07 1,32 -0,11 -0,90 -1,60 0,22 0,15 0,18 -0,66 -1,57 -0,87 0,00 -0,76 0,82 NM_001008546 Tardbp

A_51_P281938 -1,72 -2,94 0,14 -1,21 0,00 0,13 0,67 0,24 0,96 1,56 -2,14 1,84 -2,27 -2,70 -4,05 NM_011489 Stat5b

A_51_P324690 2,87 0,88 -0,43 -2,18 -1,53 -0,04 0,36 -0,08 0,95 0,00 -1,25 -0,10 3,25 1,66 1,91 NM_053109 Clec2d

A_51_P261517 3,00 -0,44 2,02 0,49 -5,06 0,07 0,00 -0,95 -3,93 -5,13 -4,94 -4,10 3,00 1,76 2,32 NM_011662 Tyrobp

A_51_P425047 -0,95 -1,16 -0,91 0,47 0,25 0,26 0,88 0,33 -0,38 0,86 -0,25 0,64 0,00 -0,59 -0,18 NM_026838 Srpx2

A_52_P176026 0,94 -0,29 -1,45 -0,25 0,00 0,50 1,63 0,22 1,10 0,79 -0,81 0,94 -0,84 -3,02 -0,77 NM_021365 Xlr4b

A_51_P304876 1,62 0,71 0,80 -0,33 -0,53 0,15 0,65 0,64 0,00 -2,68 -0,13 1,08 -5,78 -2,54 -0,80 NM_033077 D1Pas1

A_52_P569396 -0,16 -0,16 -0,77 0,46 0,50 0,01 0,35 -0,36 -0,06 0,00 -0,69 -0,32 0,90 1,59 0,25 AK049746 AK049746

A_52_P55651 4,07 3,09 2,53 0,00 -0,87 -0,96 -1,13 -2,26 -0,92 -1,40 0,91 -0,89 3,52 4,19 4,17 NM_175437 A530088I07Rik

A_51_P275527 -1,83 -0,52 -1,38 0,27 0,58 0,14 -0,44 -1,09 -0,08 0,00 0,41 -0,13 0,42 0,61 0,43 NM_009194 Slc12a2

A_52_P272271 -0,18 -0,60 0,29 0,78 -0,41 0,00 -0,09 0,21 1,81 1,19 0,09 1,58 -4,87 -1,97 -1,26 AK020772 Itk

A_51_P461275 -0,24 -0,95 -0,50 0,71 -0,25 -0,21 -0,16 -0,17 0,00 0,28 0,42 0,49 0,47 2,27 4,20 NM_198599 Map6d1

A_51_P460844 0,00 0,08 -0,07 1,18 1,06 -0,12 0,51 1,77 2,96 -0,33 -0,53 -0,21 -0,10 -0,03 0,42 NM_144923 Blvrb

A_51_P241457 2,75 2,32 2,58 -0,42 -0,24 0,99 0,92 0,49 0,36 -4,57 -2,55 0,00 -3,58 -2,81 -3,86 NM_013532 Lilrb4

A_52_P396884 1,38 1,20 1,53 2,68 0,00 -2,27 2,17 -0,12 -5,19 0,11 -0,59 2,22 -5,55 -3,27 -6,60 BC029089 2010300C02Rik

A_52_P487289 1,15 0,47 0,33 0,11 -0,19 0,00 0,21 -0,04 0,14 -0,11 -0,59 1,11 -0,69 -1,16 -2,93 NAP123705-1 NAP123705-1

A_52_P603872 0,20 -1,02 0,00 -0,09 -0,31 -0,16 1,54 0,02 0,94 0,78 0,46 0,99 -0,50 -0,34 -1,06 AK016658 4930478P22Rik

A_51_P202014 -4,73 -4,76 -2,34 2,15 -0,85 -1,92 4,43 0,00 -2,31 1,60 2,16 -1,71 6,75 3,50 1,75 NM_025579 Taf12

A_52_P540002 -0,04 -0,29 -0,61 -0,36 3,96 -0,69 -0,11 4,78 0,00 -0,37 0,49 1,21 7,77 5,93 6,19 AK045133 D14Ertd581e

A_51_P444005 -0,43 -0,35 -0,06 0,00 0,39 -0,12 -0,25 -0,10 0,24 1,13 1,12 0,97 0,22 0,63 -0,93 NM_027917 Shroom1



A_52_P302598 5,50 2,71 2,88 3,81 -0,71 2,00 -3,43 -0,23 -7,04 -0,29 -1,32 -0,67 0,00 0,91 0,38 NM_009677 Ap1g1

A_51_P513568 0,04 1,59 0,32 -0,50 0,93 1,84 1,53 0,00 2,06 -2,07 -1,09 -2,71 -8,71 -2,64 -6,15 AK017897 Stx11

A_52_P59544 -0,16 0,95 -0,52 3,35 3,04 1,34 -1,40 0,05 0,00 2,10 -0,91 0,37 -1,30 -1,75 -0,62 AK036220 Rbm18

A_52_P626020 -1,52 -0,48 -0,81 -1,92 0,89 0,00 -1,43 -1,68 -1,52 0,55 3,48 1,04 1,06 0,96 0,05 XM_976628 EG665393

A_52_P1140111 -0,83 1,48 0,57 -0,63 -1,22 1,86 0,44 1,88 -1,56 0,00 0,38 0,96 -3,43 -3,97 -2,91 AK037466 Arih1

A_52_P412417 1,07 0,62 0,88 0,11 0,01 -0,22 0,42 0,11 -0,78 -0,68 -1,05 0,00 -0,12 -2,86 -5,03 NM_009397 Tnfaip3

A_51_P331409 -1,79 -1,53 -0,37 -1,09 0,00 2,07 -1,83 -1,11 -0,61 0,82 0,14 1,84 1,77 0,74 0,06 NM_177089 Tacc1

A_52_P90747 -1,15 0,97 -1,02 -0,51 -0,17 0,61 -0,34 -0,48 0,04 0,00 0,07 -0,60 2,24 1,30 2,00 NM_011218 Ptprs

A_51_P178561 -0,67 -0,51 -0,06 0,28 0,49 -0,33 0,22 0,80 0,00 1,08 0,90 1,41 -0,36 -0,60 -0,97 NM_033042 Tnfrsf25

A_52_P421344 -1,26 -1,91 -2,09 1,53 1,54 0,20 0,00 -1,66 0,81 1,57 1,78 2,45 -0,27 -1,53 -1,48 NM_028748 Paqr5

A_52_P599533 -0,39 -0,38 -0,75 1,79 2,01 3,05 -0,38 0,00 0,44 -0,37 0,91 -0,36 0,10 0,95 -0,14 NAP027583-1 NAP027583-1

A_52_P398974 0,87 0,00 1,18 -0,27 -0,04 0,58 0,41 0,07 1,61 -0,09 -0,13 1,74 -3,15 -2,01 -3,10 NM_012065 Pde6g

A_51_P485383 0,69 0,00 0,50 0,24 -1,60 -2,86 2,27 -0,90 0,62 0,98 -0,02 0,60 -3,20 -1,34 -2,22 NM_009222 Snap23

A_52_P177341 0,75 -0,81 -0,60 -0,72 0,00 -0,44 0,75 -0,97 0,22 0,95 2,87 4,35 -0,27 0,29 -0,13 NM_197980 Cox19

A_52_P25420 0,82 0,77 0,58 -0,33 -1,06 0,00 -0,38 -1,46 0,76 -0,61 -0,91 -0,41 1,32 0,55 0,32 NM_018873 RP23-157O10.7

A_51_P137800 -1,05 -1,04 -1,78 1,06 -0,81 0,00 -0,14 -0,83 0,36 0,78 -0,49 1,22 0,40 0,26 1,12 NM_175319 C330005M16Rik

A_52_P261262 0,68 0,94 0,61 -0,84 -1,50 0,00 0,17 -0,38 0,81 -4,69 -3,27 -3,91 2,22 -0,50 0,52 NM_144539 Slamf7

A_51_P244154 3,97 -0,73 1,66 4,68 2,17 2,36 -1,65 1,74 -0,38 0,00 1,56 -0,65 -1,73 -2,54 -2,56 NM_001033550 Lrrc8b

A_52_P567167 -0,66 0,52 -1,06 -0,08 0,32 0,50 0,04 0,00 1,35 0,07 -1,61 0,91 -2,58 -1,84 -2,44 NM_030689 Nptxr

A_52_P715251 0,13 2,85 3,24 -0,20 -0,18 -0,48 0,03 1,46 0,19 -0,19 -0,42 -0,05 0,00 -0,56 0,44 AK053049 AK053049

A_51_P132081 -0,47 -0,68 -1,24 2,96 2,56 2,62 0,05 -0,31 -0,22 1,53 1,66 0,00 -0,28 3,49 -1,39 NM_001013769 Rsl1

A_51_P502872 -0,86 -0,02 -0,20 -0,57 0,55 0,00 0,38 1,43 1,01 -0,94 -0,36 0,05 0,21 0,15 -1,07 AK033738 AK033738

A_52_P585552 0,41 0,35 -0,93 0,00 0,46 -0,63 -0,50 -2,12 -0,33 2,94 -0,41 -0,13 5,07 1,44 1,26 AK045247 Snx10

A_52_P647291 0,11 -0,69 -0,17 0,76 0,00 -0,21 -0,02 0,81 1,16 0,86 0,46 1,77 -1,27 -1,26 -3,56 XM_204234 Cecr2

A_52_P306236 0,15 0,00 1,18 -1,10 -0,84 -0,91 -1,23 0,12 0,24 -0,57 -1,40 -2,79 3,35 1,32 1,49 AK033903 Epha7

A_51_P347789 -0,34 0,00 -1,13 0,32 0,08 0,29 0,02 0,52 1,53 -0,66 -0,86 2,26 -3,80 -3,95 -1,39 AK006226 1700021O21Rik

A_52_P601996 -1,35 -0,37 -1,62 2,38 1,33 1,24 0,00 0,64 -0,31 -0,72 0,99 1,26 -1,19 0,27 -1,58 AK018254 Fbxl17

A_52_P199928 0,38 0,72 0,50 0,00 -0,13 0,33 -0,41 0,33 0,28 -0,19 -0,57 0,06 -1,43 -0,69 -0,80 TC1703837 TC1703837

A_52_P440964 -1,88 -0,61 0,00 1,07 -0,03 0,82 -0,14 0,36 1,04 0,30 0,06 0,85 -2,29 -1,75 -1,86 NM_029425 4833424O15Rik

A_52_P520375 -0,37 4,36 -1,13 -0,44 -0,73 -0,50 6,16 6,36 0,00 9,06 6,96 8,46 -0,56 7,55 -0,03 NM_175256 Heg1

A_52_P117576 4,05 2,59 2,17 -0,19 -0,06 -0,61 0,00 -0,32 0,28 -0,24 -0,04 -0,03 3,44 1,13 1,75 NM_009810 Casp3

A_51_P421780 -0,18 -0,62 -0,30 0,00 1,16 -0,10 0,39 -0,24 -0,13 0,88 2,32 1,46 0,98 1,04 -0,14 XM_990203 Myo18b

A_52_P987882 0,16 1,01 -0,50 -0,04 -0,16 -0,39 3,18 -0,03 0,26 -0,17 -0,38 0,00 4,79 2,01 4,05 AK037506 AK037506

A_52_P481087 -2,58 0,15 -1,94 -0,72 -0,34 0,31 -1,34 0,67 1,41 0,88 1,36 3,73 -0,85 0,00 -2,16 AK085511 Gm166

A_51_P332717 3,07 1,32 2,03 -7,35 -1,42 0,00 -0,14 -0,56 0,11 -2,90 -0,87 -3,31 2,82 1,28 2,13 NM_011673 Ugcg

A_52_P517717 0,47 0,00 0,82 0,71 -0,60 -0,25 1,26 0,30 0,78 -0,19 -0,88 0,87 -1,23 -1,29 -1,26 NM_009458 Ube2b

A_51_P387348 1,54 3,33 3,43 -0,26 -2,13 1,14 -1,21 -0,99 -1,70 -1,33 0,00 -1,30 4,87 1,17 3,27 NM_009630 Adora2a

A_51_P262515 -2,28 -1,37 1,22 -0,97 -0,82 -1,70 1,26 3,24 0,00 -0,51 1,17 -0,53 3,18 4,21 4,48 NM_172603 Phf11

A_51_P348280 -1,08 1,89 0,10 -1,34 1,19 -1,29 -0,04 0,21 0,00 -1,21 -2,34 -2,01 2,03 2,33 3,43 NM_008359 Il17ra

A_51_P421395 0,23 0,89 1,88 -2,96 -2,73 0,00 0,17 -1,35 0,79 1,09 -3,22 1,43 -5,47 -2,83 -5,28 AK085833 AK085833

A_52_P240499 -1,22 -1,54 2,67 4,51 2,41 3,93 -1,22 0,94 -0,61 0,61 0,69 -0,65 -1,16 0,00 -2,15 TC1693899 TC1693899

A_52_P325706 2,88 4,44 4,32 -5,76 0,00 -5,27 -7,42 1,12 2,96 -5,64 -1,87 -7,55 -2,97 2,16 3,47 NM_008354 Il12rb2

A_52_P168505 -0,07 5,46 -0,82 7,24 6,14 7,79 -0,17 -0,28 -0,02 0,00 -0,43 -0,26 1,98 0,98 0,22 NM_026647 Zdhhc21

A_51_P208591 -0,08 0,08 0,39 0,51 1,08 0,09 0,51 0,10 -0,14 -0,46 -0,46 -0,64 0,00 -0,26 -1,10 NM_146803 Olfr906

A_52_P803933 0,94 -2,55 0,32 2,05 -2,55 0,24 1,58 -1,80 1,68 0,00 -0,08 2,92 -5,34 -2,43 -5,69 AK078314 AK078314

A_51_P151484 4,73 3,35 3,72 -0,18 0,02 -0,85 -3,22 -2,39 -5,62 -3,77 0,00 -3,25 5,30 3,74 4,14 NM_009721 Atp1b1

A_51_P325501 -2,12 0,48 -0,20 0,30 2,07 0,00 0,22 -0,24 -0,43 0,52 0,63 0,49 -2,23 -0,01 -2,52 NM_053250 Crip3

A_51_P480169 -0,30 0,15 -0,86 2,60 1,88 -0,93 0,00 -0,36 -0,24 -0,11 0,32 -0,54 8,70 8,46 9,23 NM_053190 Edg8

A_51_P464478 1,96 1,05 1,55 -0,38 -0,03 -0,43 0,16 0,51 1,33 0,00 -1,47 0,77 -2,07 -4,68 -5,23 NM_001008700 Il4ra

A_51_P404953 1,49 1,42 2,43 -0,48 -1,04 0,10 0,74 0,00 1,09 0,76 -1,64 -1,29 -4,53 -2,34 -0,34 NM_001003953 Fbxl10

A_52_P589112 6,00 1,56 0,00 2,61 4,97 4,75 0,07 -0,52 -0,18 -0,38 -1,21 -2,98 -0,29 -0,97 1,63 NM_027494 Zcchc8

A_52_P339806 0,00 -3,74 -4,08 3,78 -3,38 1,59 -3,60 -2,63 -3,48 4,35 1,24 -3,84 7,03 1,45 3,84 AK083309 Arsb

A_52_P580634 0,31 0,27 0,79 0,42 0,00 -0,52 0,01 -1,69 -0,52 0,01 -0,21 0,16 -0,30 -1,26 -1,46 XM_993319 EG633285

A_51_P493886 -1,38 -1,41 -0,78 0,66 0,43 -0,56 1,62 0,00 -0,61 -0,32 1,20 -0,13 1,07 1,18 1,51 NM_173866 Gpt2

A_52_P151084 2,86 2,15 1,31 -5,40 0,00 -5,67 -4,88 -0,11 -5,00 2,91 -0,08 2,42 3,88 -1,26 2,61 AK045234 Akap10

A_52_P549427 0,87 0,58 0,17 0,50 0,00 -0,32 0,72 -0,02 1,45 -0,11 -1,06 0,28 -1,03 -1,63 -2,32 NM_183151 Mid1

A_52_P91527 1,76 0,98 0,85 -0,88 -0,62 0,00 1,84 -1,49 -0,16 -1,49 -1,77 -0,33 2,67 0,14 2,36 NM_017461 sept-01

A_52_P503078 -0,20 3,61 1,57 -3,13 -1,34 -0,26 1,25 -0,86 3,04 2,19 1,28 3,65 0,00 -0,94 -0,41 NM_134012 Mbtd1

A_52_P37104 -0,54 1,54 -0,69 -0,85 -1,53 0,06 -0,53 1,20 1,01 1,35 2,77 1,57 -0,75 0,00 -0,89 ENSMUST000000977ENSMUST00000097787

A_51_P378576 1,28 -0,09 -0,56 1,03 0,00 1,12 0,78 -0,05 -1,60 -1,54 -0,50 0,00 3,12 1,24 2,37 NM_145222 B3gnt7

A_52_P545914 1,13 -0,31 0,00 0,22 -0,16 0,06 0,06 0,27 1,08 -0,41 -0,57 0,25 -1,21 -1,26 -1,57 AK039302 D230040A04Rik

A_52_P333222 1,02 0,35 0,00 -1,88 -0,44 0,14 -1,47 0,18 1,70 0,45 -1,06 0,34 -8,57 -5,17 -1,36 AK037089 AK037089

A_52_P455275 2,58 0,46 1,02 0,10 1,96 -3,77 -6,21 -0,87 -5,69 0,00 0,45 -0,99 -6,02 0,26 -7,28 NM_025280 Kin

A_52_P592909 3,15 0,00 -0,30 0,30 -0,14 -0,21 -2,03 -0,73 0,69 3,53 2,26 6,43 -0,49 0,07 -0,84 NM_026384 Dgat2

A_52_P305279 1,52 1,09 0,88 -2,27 -1,77 -0,43 -1,51 0,00 0,00 -0,98 0,74 -2,80 5,79 2,71 3,23 AK151394 Spata13

A_52_P481320 2,06 1,08 0,72 0,00 0,29 0,35 1,15 0,59 -0,27 -0,62 -0,16 -1,28 -0,09 -0,72 -0,44 NAP027922-1 NAP027922-1

A_52_P244048 -0,87 -1,38 0,00 0,12 1,38 -0,48 -0,29 5,86 -1,11 -1,39 0,24 -1,48 4,35 5,17 4,92 NM_029162 Zfp509

A_51_P258281 -0,90 -0,80 0,00 -0,09 0,53 -0,01 0,10 -0,64 0,86 -0,13 -0,62 0,33 0,34 0,67 1,16 NM_010253 Gal

A_52_P325776 -0,57 -0,32 -0,96 -0,03 0,00 -0,35 -0,18 -0,23 0,30 0,50 0,28 0,59 1,70 0,19 1,53 NAP030082-1 NAP030082-1

A_51_P300655 -1,39 -1,18 0,00 -0,93 -1,94 -1,32 0,20 1,78 -0,66 5,54 2,48 1,11 0,71 1,13 -1,30 NM_001081368 Tbccd1

A_51_P207813 -1,81 0,55 -1,11 0,00 -0,48 0,98 0,50 0,57 1,56 0,19 -0,07 0,39 -1,96 -3,14 -0,71 BY707471 BY707471

A_52_P1180220 -0,89 -1,02 -1,93 0,00 1,38 0,70 -0,45 -0,68 1,10 1,20 3,79 1,31 -0,53 0,18 -0,98 AK053286 AK053286

A_52_P222496 4,06 0,19 3,41 -1,02 0,00 -5,55 -5,07 -5,19 -4,89 1,81 -5,51 -5,17 5,83 3,92 2,33 NAP122972-1 NAP122972-1

A_52_P244743 -0,02 0,54 0,08 -1,05 0,01 -1,06 0,75 0,32 -1,98 -2,16 -3,66 -2,39 1,92 0,00 0,94 NM_028195 Pscd4

A_51_P437666 0,19 -0,09 -0,52 -0,15 -0,13 -0,39 0,08 0,00 0,27 -0,14 -0,36 0,01 3,95 4,39 4,03 M28515 Zfp60

A_52_P37702 0,00 0,48 1,31 2,10 1,58 2,27 -0,06 0,94 2,16 -2,27 -1,27 -8,69 -8,89 -3,27 -8,77 ENSMUST000000453ENSMUST00000045307

A_52_P343617 -1,58 -1,00 0,00 0,99 0,83 1,59 -1,36 -1,37 0,18 -0,02 0,67 -0,18 -1,73 0,68 0,20 NM_008953 Psp

A_52_P680637 -2,42 -1,09 -3,19 0,19 0,80 -1,09 0,00 1,47 1,47 -0,18 0,10 0,43 -0,10 1,82 -1,92 NM_146406 Olfr1076

A_52_P989397 -0,58 2,84 2,69 -0,29 0,30 -1,26 -0,46 0,00 -1,04 -0,72 0,27 -0,38 4,19 4,19 5,83 TC1685454 TC1685454

A_51_P155556 -1,71 -1,57 -1,45 3,08 1,57 -0,13 -1,69 -0,35 0,00 1,05 1,62 -0,64 0,07 0,41 0,04 BC002276 Fbxw9

A_52_P243992 0,00 1,38 0,81 0,32 -0,19 1,38 -0,22 0,48 0,21 0,48 -1,23 -1,58 -6,19 -3,24 -4,57 AK011565 2610027F03Rik

A_52_P258796 -4,08 -0,18 -2,45 -0,01 -0,56 -1,53 0,08 0,00 -2,90 0,57 0,67 1,69 1,90 0,99 1,27 XM_891750 EG627094

A_51_P250058 1,97 1,13 1,82 0,00 0,29 0,52 1,15 0,71 -0,74 -0,21 -0,41 -6,04 -10,56 -6,63 -10,06 TC1605426 TC1605426

A_52_P81918 -2,39 -2,16 0,80 -2,08 -1,57 1,14 3,06 0,46 2,20 4,98 0,00 5,73 -1,25 -1,65 -1,76 AK141844 AK141844

A_52_P403003 0,13 -0,15 -0,58 0,00 -0,18 -0,44 0,03 0,63 0,21 -0,12 -0,42 -0,05 0,52 5,52 8,17 AK133778 D16H22S680E

A_52_P173833 -0,42 -0,50 1,59 1,19 0,00 -0,27 -1,95 -1,45 -0,39 0,00 0,31 -0,19 1,53 2,02 1,60 ENSMUST000000980ENSMUST00000098078

A_52_P597461 1,64 1,56 -0,06 0,46 0,39 0,33 1,52 0,00 -1,07 -0,61 -0,20 0,30 -5,81 -2,06 -8,32 NM_011386 Skil

A_52_P211172 -0,53 -0,45 -0,50 2,86 1,89 0,67 0,49 -0,25 0,37 -0,03 0,90 -0,08 0,00 0,99 -0,85 NM_177361 Ifna12

A_52_P17112 0,00 -0,48 -1,46 -0,03 2,67 4,39 3,10 2,32 -0,20 1,64 2,68 3,46 -0,87 -0,65 -3,99 NM_133206 Znrf1

A_51_P236469 2,39 1,71 1,12 1,28 0,00 -2,40 2,06 -0,87 0,46 0,25 -1,70 -2,05 -3,36 -2,29 -3,58 NM_025633 Metapl1

A_52_P686218 -0,59 -0,34 -0,86 -0,17 0,48 -0,22 0,00 -0,23 0,49 0,74 1,69 1,23 0,87 0,47 -0,42 NM_001081407 Plb1

A_52_P584109 0,90 -2,30 -0,58 0,00 -1,74 -0,62 2,96 1,01 3,37 -2,12 -1,48 -5,34 2,03 1,54 0,48 NM_178637 Htatip

A_51_P207380 -0,20 -0,13 -1,01 -0,53 -0,73 -0,53 0,00 0,30 0,16 -0,05 1,15 0,18 0,31 0,59 0,00 NM_199023 4930526D03Rik

A_51_P313320 -1,15 -0,93 0,43 0,23 0,00 -0,20 0,65 0,29 0,55 -0,13 0,56 0,77 -0,65 -0,70 -0,29 NM_009852 Cd6

A_51_P232617 -1,44 -1,61 -1,28 -0,88 0,54 -0,76 0,32 0,00 0,48 -0,13 0,90 -0,46 2,33 0,60 0,05 AK029691 Spag17

A_51_P135423 1,76 0,66 1,04 -3,27 -1,71 0,00 0,55 -0,52 1,27 -1,68 -2,34 0,79 -1,32 -0,41 0,12 NM_009798 Capzb

A_52_P152822 3,88 1,10 -0,49 -5,26 -5,88 -6,97 0,00 0,30 0,81 0,87 1,25 -0,43 -5,08 -3,08 1,17 NM_026181 Gpatch1



A_51_P239955 -1,79 -2,07 5,82 0,00 4,27 8,84 -1,70 4,88 -1,59 7,76 7,30 7,93 -1,81 -0,07 -1,50 AK015069 4930403O15Rik

A_52_P346069 -0,32 -0,17 -1,07 1,34 3,39 0,03 -0,43 0,54 0,00 1,12 4,48 2,01 -0,46 -0,29 -0,05 AK137467 Zpbp2

A_51_P180463 -1,40 -0,30 -0,19 0,38 3,29 3,73 -0,66 2,26 -0,16 2,72 1,92 0,31 -2,24 0,00 -1,81 NM_007804 Cutl2

A_52_P1391 0,25 0,00 -2,68 -0,15 -0,36 -1,26 -1,03 -1,09 -0,68 0,10 0,43 0,13 2,07 1,19 0,52 NM_010388 H2-DMb2

A_52_P325598 2,61 6,57 4,74 0,91 2,21 3,53 0,00 -1,76 -1,14 0,05 -1,03 -1,18 -1,63 -0,41 -1,14 AK076557 AK076557

A_51_P250993 0,62 0,00 -2,25 -0,21 -1,25 -1,07 -0,67 -1,31 -0,29 0,79 0,82 0,98 0,98 1,53 0,98 ENSMUST000000699ENSMUST00000069967

A_52_P690871 0,03 -0,25 -0,53 -0,28 -0,33 -0,54 -0,05 0,02 0,12 0,00 -0,49 0,45 0,88 2,06 0,43 AK047616 AK047616

A_52_P7041 0,45 -0,28 0,09 0,00 -0,37 0,28 0,26 0,12 0,19 -0,29 -0,09 0,79 -4,49 -2,68 -4,89 XR_002901 LOC670279

A_51_P413147 -1,09 -0,61 -0,80 2,06 0,29 2,18 0,00 0,52 1,75 -0,48 1,07 0,09 -0,37 -0,25 -0,31 NM_008693 Klk1b3

A_52_P628117 1,79 -0,41 -0,72 -0,45 -0,45 -0,65 -0,22 3,63 0,00 -0,46 6,39 3,69 6,70 6,04 3,81 NM_176839 Abcc5

A_51_P508402 -0,07 -0,36 -0,70 6,10 6,31 1,32 -0,23 -0,45 0,15 4,89 0,00 -0,45 0,25 -0,19 0,40 NM_177282 Mical2

A_52_P97309 -0,44 0,34 -0,57 1,18 1,33 2,39 -0,19 0,00 0,22 -0,92 0,45 0,00 -0,16 0,20 -0,70 NM_019757 Fzr1

A_52_P1044262 1,48 -1,10 -1,85 0,66 0,79 0,00 1,85 0,37 -8,68 1,68 -0,25 3,60 -8,82 -9,44 -8,37 AK051949 AK051949

A_52_P684647 3,07 1,49 1,33 0,76 -1,70 -0,51 0,00 0,46 0,99 -1,09 -0,85 -1,62 1,35 -0,35 -2,73 NM_172498 Ptk2b

A_52_P121015 0,39 0,58 -0,91 -0,88 0,00 -0,81 -0,67 -1,16 -0,41 1,61 5,00 1,92 -1,11 1,25 1,19 BY715650 4930546O09Rik

A_51_P213544 -1,48 -0,02 0,18 0,40 0,59 0,00 0,49 0,97 -0,85 -1,47 0,39 0,71 -2,02 -6,15 -5,21 NM_010637 Klf4

A_51_P238354 2,40 1,86 0,88 -5,70 -1,57 0,50 -4,81 -0,50 0,02 -6,27 -7,06 -6,31 2,75 0,00 0,90 NM_019549 Plek

A_52_P632359 -2,47 -1,62 -2,22 0,53 -2,22 -2,19 1,24 -0,10 0,25 0,89 0,51 -1,72 1,57 0,83 0,00 NM_146742 Olfr1316

A_52_P127465 -1,20 -1,19 -0,63 0,00 2,15 -0,32 -0,84 0,61 0,02 -0,28 0,88 -0,01 6,33 3,60 1,15 NM_023249 Ypel1

A_51_P211436 0,41 -1,72 0,00 0,57 -0,33 0,57 0,66 -0,56 -2,01 0,66 0,25 1,56 -4,05 -1,13 -5,28 NM_010287 Gpr83

A_52_P175821 2,60 1,10 1,07 -0,53 -1,61 -1,37 -1,47 0,01 -1,43 -1,85 -1,48 0,00 2,97 1,64 0,71 NM_001081417 Chd7

A_52_P612803 0,29 0,01 -0,33 -0,06 -0,17 -0,38 0,15 -0,08 0,29 0,00 -0,47 -0,08 8,68 5,87 0,64 NM_009831 Ccng1

A_52_P656565 -0,65 -0,60 -0,60 0,12 0,04 0,25 -0,24 -0,24 0,35 0,00 -0,06 -0,12 0,30 1,29 2,05 NM_145488 Pex6

A_52_P408540 4,61 0,00 4,69 -2,96 -1,27 -3,89 1,52 2,08 -4,92 -0,16 -1,76 -2,10 5,92 2,03 2,45 AK015002 Ppp3cc

A_51_P425284 -0,72 0,08 0,37 6,03 4,45 0,41 0,00 -1,82 0,09 -1,80 -0,74 0,56 -1,20 -0,83 -1,61 AK039267 Aldoc

A_51_P471058 -1,13 0,08 -1,35 -0,33 -1,13 -1,05 -0,09 -0,26 0,59 0,83 3,58 0,53 0,05 0,45 0,00 NM_008626 Mrc2

A_52_P316474 3,40 1,51 1,37 -5,38 2,21 -5,47 -5,20 -0,98 -5,06 0,00 -5,61 -4,93 5,07 3,65 2,80 NM_009178 St3gal4

A_51_P283590 -1,62 4,63 -0,67 -0,63 1,95 -0,55 -0,89 3,92 0,32 -0,05 -0,67 0,00 8,67 6,30 4,55 NM_010730 Anxa1

A_52_P963729 0,10 1,40 -0,61 -0,23 -0,21 -0,47 0,00 -0,09 0,19 -0,23 3,65 -0,08 4,35 4,68 5,47 AK053988 AK053988

A_51_P262228 1,70 0,00 0,58 1,04 1,90 -0,30 -0,13 -0,51 -0,08 -0,16 -0,10 -0,58 5,17 1,45 3,23 NM_145466 BC006662

A_52_P6390 -0,36 -1,06 -2,70 -0,19 0,00 -0,57 -2,16 0,12 0,85 -0,56 2,63 0,15 2,45 5,49 5,86 AK089750 AK089750

A_51_P372912 2,59 -0,06 2,11 -0,72 -0,06 -0,66 0,26 -0,74 0,32 -1,20 -1,26 0,05 0,09 0,21 0,00 NM_011319 Sars

A_51_P140141 4,59 1,87 1,10 0,14 -0,28 -0,92 0,89 -0,55 -0,55 -0,33 0,72 -0,24 -1,19 0,00 0,48 NM_024172 1500019G21Rik

A_52_P299771 1,65 1,75 0,77 0,00 0,83 -0,08 1,14 1,18 -0,13 -2,77 -1,82 -10,27 0,25 -2,55 -3,47 NM_007535 Bcl2a1c

A_51_P379478 -0,70 -1,02 -0,44 0,33 0,31 0,56 -0,12 -0,51 0,13 -0,37 0,00 0,43 1,14 0,84 -0,11 NM_172484 E030049G20Rik

A_51_P489108 0,92 -1,05 0,08 0,12 -0,73 -0,14 -1,47 -1,57 -1,94 0,00 0,16 -1,14 1,87 0,60 0,79 NM_153391 Wdr19

A_52_P30341 -6,50 -0,79 -1,93 -2,89 0,34 2,63 2,23 1,26 2,17 2,74 0,00 1,98 -6,64 -7,19 -2,23 AK052514 Itgav

A_52_P413480 -0,08 -0,35 -0,62 6,83 3,49 -0,67 -0,15 2,22 0,00 -0,42 2,17 -0,30 8,09 5,47 5,72 AK079496 A130064L14Rik

A_52_P680616 4,66 2,58 3,67 -1,56 -1,21 -0,14 -0,63 -1,00 0,00 -1,39 -0,29 0,46 7,43 5,35 5,23 NM_053151 Klra21

A_51_P242930 2,79 0,00 1,39 1,35 -4,46 -5,50 0,60 -4,27 -3,36 -4,80 -3,01 -3,65 3,83 3,40 3,68 NM_022964 Lat2

A_51_P379230 0,37 0,74 -0,80 0,53 -1,32 1,20 0,00 0,51 1,38 0,13 -1,03 -0,39 -3,86 -3,31 -1,38 NM_001025577 Maf

A_52_P248483 5,17 4,44 5,64 -1,82 -2,67 -2,68 -2,63 -2,73 -3,34 4,91 4,40 0,00 -3,08 1,72 3,57 NM_011768 Zfx

A_52_P669155 -0,09 -0,37 7,00 1,13 -0,33 -0,67 0,26 5,36 0,00 -0,34 -0,62 -0,29 11,53 9,56 9,95 NM_001082960 Itgam

A_51_P343913 -0,67 -0,90 0,54 -1,95 -0,54 -3,75 1,08 1,25 0,00 0,16 -0,69 -2,95 2,14 0,94 0,26 XM_994286 Parp4

A_52_P201033 0,90 0,77 0,75 0,45 0,00 0,36 -0,92 0,32 0,21 -0,87 -0,28 -0,10 -0,03 -0,87 -0,57 NAP113430-1 NAP113430-1

A_51_P243246 1,73 1,09 0,75 0,04 0,03 1,87 0,17 -2,07 -1,10 -5,31 -0,83 0,00 -6,74 -4,18 -4,61 NM_007513 Slc7a1

A_52_P526021 2,04 1,51 1,21 -8,07 -3,18 -8,42 1,64 -0,30 -7,81 2,03 -3,65 -7,94 2,93 0,00 0,66 NM_153820 Arhgap15

A_51_P142091 -1,16 2,32 0,66 -1,80 -1,90 0,00 -1,16 -2,09 1,00 -0,76 -1,60 1,19 4,20 1,79 2,48 NM_030121 Asb8

A_52_P209101 -0,45 0,04 0,21 0,20 -0,17 0,00 -0,96 -0,39 0,30 0,46 0,29 0,22 -1,13 -1,14 -0,71 NM_009594 Abl1

A_52_P1058730 -0,09 -0,37 -0,64 4,14 5,91 3,23 -0,16 3,01 0,00 -0,43 -0,62 -0,29 0,89 0,79 0,31 XM_911199 1810008N23Rik

A_52_P578732 5,69 4,39 4,90 1,91 -2,79 0,00 -4,14 -3,85 -4,24 -3,85 -4,13 -4,84 4,13 0,87 5,09 NM_009917 Ccr5

A_52_P95910 3,39 2,35 1,36 -1,07 0,00 0,17 -2,26 -1,12 -6,43 -6,40 -2,28 -8,11 4,05 1,97 1,53 NM_011673 Ugcg

A_52_P412543 -0,20 0,28 1,90 -1,37 0,41 0,51 -1,31 -1,64 -2,35 -0,11 0,85 1,66 0,00 -0,69 0,25 NM_172502 BC057552

A_51_P163456 2,33 1,70 0,00 0,83 -0,92 0,57 -0,29 1,12 -0,53 -1,48 0,29 0,55 -7,55 -0,67 -7,11 AK079698 AK079698

A_51_P275740 1,79 0,85 -0,52 -1,44 -1,75 -1,01 0,69 0,00 0,46 -2,21 -0,55 -0,45 1,04 1,35 2,44 AF177345 Ubqln1

A_51_P347785 -0,12 0,01 -1,25 0,39 0,00 0,29 0,11 0,62 1,59 -0,31 -0,89 2,33 -3,25 -5,12 -1,52 AK006226 1700021O21Rik

A_52_P916422 -1,23 -0,82 -0,60 1,00 0,00 0,58 0,65 0,07 1,12 0,94 1,15 -0,35 -1,38 -0,66 -2,60 AK141418 AK141418

A_51_P128686 -3,24 0,95 0,57 2,37 0,36 1,76 -1,42 0,00 0,20 -4,94 -3,78 -6,52 -6,49 0,29 -0,55 AK037326 AK037326

A_52_P288892 6,98 5,68 5,63 3,17 -1,42 -6,30 -3,04 -0,03 -5,52 -4,63 0,00 -4,64 8,51 7,23 7,38 NM_010646 Klra12

A_52_P731138 -2,25 -0,73 -1,21 -1,60 0,21 -1,02 0,00 -0,79 0,66 -1,43 0,22 0,29 5,04 2,12 2,34 AK052096 AK052096

A_51_P326140 0,17 -0,22 -0,59 -0,11 0,00 -0,46 -0,03 0,32 0,14 -0,11 -0,36 0,02 0,95 3,13 1,95 NM_012013 Figla

A_51_P421876 0,85 -1,19 1,48 0,00 -0,46 2,04 1,79 0,01 2,21 -5,11 -3,40 -4,16 0,36 -0,80 -5,01 NM_016850 Irf7

A_52_P258291 1,44 1,19 0,83 -0,54 0,38 0,00 0,11 0,11 -1,04 -0,54 -0,24 0,32 -0,25 -0,25 -0,47 NM_011808 Ets1

A_51_P144957 0,20 -0,10 -0,56 0,71 -0,13 -0,42 0,09 -0,02 0,24 -0,14 -0,36 0,00 1,72 2,75 0,45 NM_146140 Tram1l1

A_51_P382253 8,00 5,09 6,34 0,00 1,98 -1,65 0,28 5,91 -0,98 -0,98 -0,41 -0,20 -1,17 1,11 -0,75 NM_011277 Rnf2

A_52_P680667 4,56 2,06 -0,87 1,86 2,30 -3,76 -5,09 -1,09 -5,39 0,00 -5,17 -5,15 3,48 1,06 1,96 NM_153094 Klrb1f

A_51_P270436 0,31 -0,58 0,23 -0,58 -0,86 0,50 4,98 2,02 0,89 0,00 -1,04 1,04 -1,13 -0,89 -0,38 NM_001010825 D5Ertd40e

A_51_P195573 -1,84 -1,56 -2,00 -1,35 -0,95 -0,82 1,38 0,82 1,99 -1,26 0,22 1,85 2,71 0,00 1,89 NM_010066 Dnmt1

A_52_P175748 1,43 -0,07 1,42 0,56 -0,39 1,27 -2,27 -2,08 -6,22 -5,81 0,00 -6,50 3,11 0,10 1,75 TC1663452 TC1663452

A_51_P277416 1,20 0,52 0,30 -6,08 -5,87 -6,70 3,66 0,04 -5,69 -6,22 0,00 -6,43 3,53 -1,30 1,66 NM_138587 D6Wsu176e

A_52_P684050 0,84 0,75 0,82 0,45 -1,08 0,00 0,91 0,47 -0,05 -0,19 -0,39 1,90 -1,41 -1,03 -2,14 NM_028666 5430432M24Rik

A_52_P67570 1,25 0,75 0,71 0,00 0,37 0,90 -1,54 0,52 0,06 -0,17 -1,30 -0,90 -3,02 -1,63 -1,53 AK036108 Lass4

A_51_P247637 -1,33 -2,37 -0,60 0,15 0,68 -1,00 2,84 0,68 0,31 4,98 2,41 -0,46 0,00 -0,11 -1,27 NM_080563 Rnf144

A_51_P229675 -0,33 0,48 -0,16 0,62 0,19 0,54 0,54 1,06 0,19 -0,07 0,00 -0,04 -0,88 -0,43 -0,44 NM_011636 Plscr1

A_52_P207449 1,39 1,15 0,97 0,00 1,52 -0,78 0,69 0,85 -0,22 -2,04 -0,30 -0,44 -1,07 0,61 -0,43 NM_153489 Ubap2l

A_52_P88529 -0,36 -0,74 0,34 -1,10 1,21 0,17 -0,05 -0,88 -0,18 -0,12 0,07 0,00 2,60 2,52 0,96 NM_153420 Acpl2

A_52_P124812 5,75 -0,10 -0,57 -0,12 -0,14 -0,43 0,09 2,91 0,23 -0,13 -0,35 0,00 7,93 3,23 5,37 AK122301 Usp15

A_52_P327942 4,58 -0,19 -0,64 -0,16 -0,24 -0,51 0,00 0,72 0,14 4,10 -0,40 -0,05 4,12 4,20 5,55 AK043143 A730059M13Rik

A_51_P173224 -0,54 -1,18 -2,23 0,39 -0,32 -0,06 1,34 -0,33 1,54 0,75 0,35 -0,84 1,11 0,53 0,00 NM_001031811 Kcnh8

A_52_P677718 2,50 0,79 0,55 -0,24 -1,50 0,42 1,54 0,34 1,50 0,00 -3,40 -0,89 -1,69 -1,23 -0,83 NM_001033463 Tatdn2

A_52_P74290 2,10 0,78 1,61 0,00 -0,64 0,81 -0,96 -1,66 -1,26 -1,43 -0,84 -1,64 1,54 0,57 1,03 NM_021378 Klrc3

A_52_P96847 -0,46 -0,32 0,87 1,12 0,00 1,74 0,36 1,77 2,05 0,86 -1,01 -0,04 -2,88 -0,59 -2,69 XM_900828 2010003K15Rik

A_51_P372456 3,30 0,09 0,00 -0,26 0,21 -0,09 -0,03 -0,16 0,46 1,63 1,71 4,99 -0,65 -1,38 -1,56 NM_001081441 2810046M22Rik

A_52_P180565 0,60 -0,97 -0,41 -1,39 0,00 0,41 -0,76 -0,18 0,82 -0,79 0,00 -0,13 0,98 4,42 2,72 BC100355 2310061I04Rik

A_51_P256246 -0,39 0,43 -0,62 -0,46 -0,18 -1,11 1,38 3,28 1,11 0,08 -0,11 0,00 -0,02 0,57 1,23 NM_025359 Tspan13

A_52_P354823 1,40 3,17 -3,21 -0,40 -1,50 -0,81 1,27 0,45 -1,78 0,00 -0,47 -1,14 4,61 3,55 2,71 NM_008320 Irf8

A_51_P271857 -0,48 -0,28 0,35 0,39 0,51 1,16 0,00 -0,42 1,99 -0,27 0,04 1,41 -2,59 -0,79 -1,93 AK035482 AK035482

A_51_P152234 -0,04 0,00 0,91 0,59 0,84 2,01 1,68 -4,39 -3,37 -1,59 -3,49 -4,96 2,62 -0,60 2,29 NM_019797 Trip4

A_52_P298017 -2,65 -0,32 0,01 0,55 0,44 -2,81 -7,95 -1,89 -7,73 0,23 0,00 0,00 3,75 0,53 1,37 NM_001081045 1700081L11Rik

A_51_P366986 -0,84 -0,88 -0,53 0,27 0,41 0,45 0,00 -0,27 0,25 -0,47 0,39 -0,47 -0,07 0,11 0,73 NM_031184 Glis2

A_52_P112707 1,05 0,80 -0,04 -0,99 -0,42 1,25 2,33 0,48 2,93 0,00 -1,23 0,99 -1,25 -1,42 -0,22 NM_133717 Rab43

A_52_P662406 2,68 0,77 0,73 -0,12 -0,38 -0,07 0,38 -0,78 0,00 0,30 -0,70 0,20 -0,46 -0,02 0,25 NM_001045523 Bahd1

A_52_P376841 2,95 1,28 1,46 0,19 -0,60 -4,49 1,08 0,00 -3,81 2,43 -1,22 1,41 -3,97 -1,66 -3,49 NM_145436 Cdc27

A_52_P957500 1,21 0,34 0,72 1,03 0,03 0,44 0,00 0,24 -0,53 -0,27 -0,58 -0,90 -1,95 -0,84 -0,08 BF719154 BF719154

A_52_P597323 7,00 5,41 -0,72 -0,46 -0,46 -0,64 -0,23 3,41 0,00 6,20 -0,66 -0,28 9,90 7,94 7,80 AK173144 Ssh1

A_52_P180887 0,09 -0,21 -0,49 7,39 0,49 -0,41 0,00 -0,08 0,23 -0,25 -0,43 -0,05 6,93 3,16 6,01 BC006835 Tnrc15

A_52_P582679 -0,46 -0,63 -0,63 0,13 0,49 -0,44 -0,28 0,51 0,32 0,20 0,06 0,02 -0,66 0,00 -0,93 AK131152 5730472N09Rik



A_52_P280044 4,22 4,87 -0,12 -0,39 0,26 -0,05 -0,69 -0,58 0,68 2,22 2,58 2,27 -0,35 0,00 -1,83 NM_009616 Adam19

A_51_P246527 3,25 2,58 1,40 -0,71 -0,04 -0,14 1,41 0,00 -0,31 0,29 0,97 -1,40 -1,03 1,75 -1,86 NM_009418 Tpp2

A_51_P190499 1,11 0,28 0,60 -0,19 -0,21 0,64 0,44 -0,16 0,52 -1,40 -1,28 0,35 0,00 -1,93 -1,67 M69070 H2-K1

A_51_P172917 -0,45 -0,97 -0,27 -0,34 0,55 -0,48 0,00 1,09 0,45 -0,09 0,20 -0,08 6,92 1,29 5,22 NM_007717 Cmah

A_52_P545066 -0,09 0,36 2,68 1,40 1,58 -0,65 -0,19 -0,27 0,00 -0,43 -0,32 -0,26 7,37 7,04 6,76 NM_013886 Hdgfrp3

A_52_P361219 -1,10 -0,41 0,16 0,27 0,79 0,00 0,27 0,08 0,31 -0,24 -0,29 0,42 -1,69 -0,21 -1,25 NM_146156 Pdik1l

A_51_P253752 0,19 0,33 -2,12 -0,32 0,00 -0,58 -2,05 -2,12 -2,17 1,65 0,54 -2,51 1,77 0,71 1,66 AK045240 B130050I23Rik

A_52_P552160 -0,69 0,01 -2,04 -1,18 0,64 -0,77 3,12 0,00 1,78 0,47 3,96 1,03 -3,38 -0,65 -2,88 AK085093 Xrcc2

A_52_P430427 -0,93 -0,81 -0,77 -0,22 0,36 -0,50 0,30 0,57 0,57 -0,84 0,05 0,00 0,30 0,15 -0,46 NAP030221-1 NAP030221-1

A_52_P630016 -0,87 0,02 0,18 -1,34 -0,92 -0,99 0,28 -0,90 0,65 0,12 0,99 1,64 0,00 -1,05 -0,88 NM_018742 Bet1l

A_52_P18746 -0,95 0,47 0,00 -1,96 -1,35 1,34 1,44 -0,02 2,57 -0,75 -2,56 -2,07 2,70 0,36 1,50 AK004152 Ikzf3

A_51_P512172 0,05 -0,44 0,62 0,31 -0,29 0,00 0,03 -0,40 1,03 0,07 -0,51 0,20 -0,65 -0,93 -1,18 AK010953 Cxxc6

A_51_P448203 0,75 0,25 0,12 -0,91 -1,07 0,64 0,26 0,00 0,85 -0,51 -1,27 0,48 -0,60 -2,16 -1,61 NM_013493 Cnbp

A_52_P56751 1,98 0,83 0,19 0,72 -0,09 0,78 0,15 0,00 -0,58 0,28 -1,56 -0,35 -0,07 -0,40 -2,00 NM_008879 Lcp1

A_52_P803094 4,59 2,59 2,15 -0,96 1,96 -0,05 -0,95 2,08 0,00 0,89 1,47 -0,55 -0,73 -1,33 -0,58 AK041010 LOC620306

A_52_P125636 -0,26 -1,90 -1,99 -0,18 -0,10 -0,44 0,88 0,31 0,89 0,11 0,31 0,00 0,18 0,55 -1,34 NM_020597 Msmb

A_52_P644613 -0,27 -0,33 -2,17 0,08 2,47 0,82 2,70 -0,02 -2,42 1,95 3,46 3,81 -0,56 0,00 -2,11 NM_019878 Sult1b1

A_52_P175845 0,34 0,00 0,12 1,08 0,48 0,68 -0,46 -1,83 -1,68 -0,04 -0,54 -2,07 1,13 -0,51 0,88 TC1626265 TC1626265

A_52_P98698 4,05 2,16 2,53 -0,34 -0,14 -0,38 0,00 -0,43 -0,02 -0,81 0,63 -0,09 4,78 4,07 4,32 NM_010650 Klra8

A_52_P93969 2,09 -0,50 2,96 0,26 2,11 0,52 2,48 1,30 -1,64 -4,14 -4,16 -3,39 -3,53 0,00 -2,58 NM_007481 Arf6

A_52_P447064 2,21 -0,30 -0,58 2,13 1,40 -0,23 -0,17 -0,39 0,00 -0,28 -0,81 0,44 9,45 6,06 4,58 AK076401 Il20rb

A_51_P414837 0,00 -0,27 -0,58 -0,32 3,38 -0,68 -0,09 6,41 6,32 6,23 5,33 3,19 -0,15 -0,71 0,70 NM_007983 Faf1

A_52_P182866 1,22 0,18 2,81 -2,49 -1,43 -3,24 -0,18 -0,62 0,60 0,68 0,98 1,99 -2,73 -0,11 0,00 NM_172924 C230081A13Rik

A_52_P556591 -0,32 1,14 -5,73 3,68 2,49 0,00 2,54 1,50 4,96 -3,74 1,08 -3,12 -2,89 -4,18 -6,07 TC1663015 TC1663015

A_52_P431116 0,16 3,26 0,07 5,06 3,12 3,01 -0,55 -0,14 0,00 -0,29 -0,07 -0,30 -0,31 0,25 -0,54 NM_153393 Col23a1

A_52_P87513 -0,76 -1,05 -0,54 -0,22 -0,72 -0,11 0,42 0,00 0,40 -0,50 1,15 1,09 0,21 0,14 1,00 NAP101973-1 NAP101973-1

A_52_P124665 -0,08 3,75 -0,81 3,49 5,51 6,99 -0,42 -0,16 -0,21 0,13 -0,15 -0,93 0,00 3,33 2,24 AK161134 AK161134

A_52_P576720 -0,73 -0,42 -1,17 0,18 0,49 0,43 0,15 0,00 -0,24 0,34 0,94 0,48 -0,25 -1,40 -1,17 NM_020036 Calm4

A_51_P146741 -1,91 -0,73 -2,84 -0,14 1,57 -0,61 1,19 1,37 -0,58 0,23 2,67 -0,73 0,81 0,00 1,31 NM_026109 1810008K16Rik

A_51_P146168 0,00 0,63 0,87 0,92 2,83 1,27 -1,12 -0,52 0,14 -1,08 -0,66 0,80 -2,20 -3,59 -1,83 NM_007730 Col12a1

A_52_P108952 0,00 0,13 0,03 1,29 -0,96 0,14 0,41 -0,95 -0,84 -1,33 -1,99 -1,28 0,13 0,29 -0,15 NM_144880 Ppp2r5a

A_52_P52156 -1,24 -1,51 0,00 2,27 -0,91 0,08 -1,07 -1,37 -0,76 1,65 2,02 -1,00 4,76 1,21 3,14 XM_973921 Isoc2a

A_52_P140875 0,20 -0,14 -0,58 -0,11 -0,19 -0,46 5,51 3,96 0,19 -0,13 -0,36 0,00 0,00 1,80 0,47 NM_030132 D530033C11Rik

A_52_P57594 3,14 2,87 3,02 -1,43 2,18 -5,10 -4,13 -1,63 -3,76 0,00 -3,85 -5,15 3,73 1,68 2,69 NAP028427-1 NAP028427-1

A_51_P356973 -0,13 -0,68 0,07 0,95 0,70 2,12 0,54 -0,38 1,13 0,66 -0,49 -0,22 -1,03 0,00 -0,75 NAP017949-001 NAP017949-001

A_52_P43111 0,00 0,76 -0,05 -1,11 1,48 1,25 1,52 1,26 2,35 0,14 -0,80 -1,01 -1,73 -2,39 -2,96 NM_011279 Rnf7

A_51_P187625 -0,31 -0,76 -0,25 -0,08 0,43 0,14 -0,08 1,54 0,00 0,07 1,61 0,69 -1,34 0,00 -1,74 NM_013878 Cabp2

A_52_P638459 3,63 2,76 1,64 -1,13 -0,02 -0,80 0,82 -1,46 0,00 -0,96 -1,30 -0,95 4,46 3,14 3,19 BC033508 Ccl5

A_51_P162671 -0,11 0,00 0,00 0,19 0,19 -0,11 0,29 -0,28 1,03 0,01 0,29 1,20 -2,52 -1,11 -2,94 NM_008035 Folr2

A_51_P232628 0,81 -2,22 -1,58 -1,28 0,56 0,00 0,29 1,30 -0,02 0,59 1,51 1,38 -9,29 -8,18 -0,75 NM_016971 Il22

A_52_P63106 2,60 3,11 3,32 4,83 0,49 1,47 -3,42 2,68 -2,54 -3,00 -1,60 -3,20 -3,61 0,00 -2,76 NM_008173 Nr3c1

A_52_P381846 1,23 1,54 0,36 -4,18 -1,03 -3,23 1,49 -3,26 -4,53 -1,64 -2,87 0,00 3,55 1,60 2,14 NM_009025 Rasa3

A_51_P399477 0,16 -0,14 -0,47 1,79 2,11 -0,09 0,00 -0,22 0,15 -0,14 -0,63 -0,22 1,22 1,22 0,49 NM_177192 D030011O10Rik

A_52_P1036162 -1,52 -0,73 0,00 0,65 -0,36 -0,05 0,24 -0,56 1,84 1,56 1,83 2,81 -1,72 0,09 -1,20 AK054250 AK054250

A_52_P432289 -2,51 -1,76 -1,10 -1,13 -0,12 0,41 0,00 1,29 1,22 -0,10 0,37 -1,00 0,58 0,61 0,59 NM_023066 Asph

A_51_P468658 -1,10 -1,24 -1,14 -0,17 -0,68 0,32 0,00 -0,85 -0,04 4,72 2,15 1,74 0,45 1,74 0,80 NM_153543 Aldh1l2

A_52_P212686 2,03 2,42 -1,29 -1,34 -0,64 -0,32 0,00 -0,35 0,89 -0,98 -0,69 1,10 6,21 3,70 5,96 NM_146191 Lrrk1

A_52_P43943 4,76 3,64 3,90 0,00 -1,44 -1,05 2,01 4,79 -1,48 2,01 2,43 -0,02 -0,07 -0,16 -1,46 AK173229 Cpeb4

A_52_P686095 -0,79 -0,45 -0,78 0,85 0,39 0,25 0,00 0,10 0,60 -0,35 0,24 0,34 -0,59 -0,44 -1,07 AK046888 Asah3l

A_52_P146062 -1,91 -1,58 -1,84 1,17 0,24 0,73 -1,12 0,29 -0,64 -1,29 0,37 -0,68 0,74 0,60 0,00 NM_177213 Abca15

A_51_P127607 -1,81 -1,92 0,14 0,69 -0,47 0,51 1,91 0,00 1,74 -1,98 -3,37 -5,57 0,53 0,61 -1,00 NM_012024 Ppp2r5e

A_52_P263095 -1,51 0,00 0,50 -0,92 -0,85 -3,79 3,57 0,56 2,45 -0,39 -3,73 -6,34 3,36 2,06 0,01 NM_009643 Ahnak

A_52_P321150 -1,16 0,54 0,40 -0,86 0,23 0,00 0,13 1,03 1,41 -1,64 -0,41 1,89 -6,55 -7,03 -7,58 NM_023516 2310016C08Rik

A_51_P371190 -3,89 -4,17 -4,42 1,59 2,90 -4,44 3,31 -4,09 -3,79 4,99 3,00 3,87 5,61 0,00 -3,49 NM_013917 Pttg1

A_52_P787919 0,00 1,08 -2,90 -0,38 -0,19 0,13 0,50 1,17 2,07 1,48 -1,32 2,13 -7,21 -8,00 -9,02 AK085642 St6galnac3

A_52_P668812 -0,03 -0,45 -0,65 0,31 1,09 0,00 4,18 3,23 0,62 -0,94 -0,36 -0,25 0,15 0,09 -0,85 NM_199007 Sgol2

A_51_P468313 4,86 2,58 1,79 -2,70 -1,43 -1,80 -2,36 0,38 0,00 -3,03 -1,12 -0,96 5,35 4,55 4,73 NM_010648 Klra3

A_51_P170603 0,89 0,40 -0,57 0,00 -0,92 -1,06 0,31 0,03 0,09 0,88 -1,30 1,15 -1,51 -1,80 -1,51 XM_976471 Dock10

A_51_P133105 -0,60 -1,36 -0,20 -2,05 -0,65 0,14 -1,40 1,10 1,64 0,17 -0,74 0,68 0,00 3,01 7,70 AK018420 8430416G17Rik

A_52_P499902 0,11 -0,20 -0,48 0,23 -0,31 0,47 0,00 -0,19 0,20 -0,27 -0,51 -0,21 1,89 1,83 0,44 AK077817 Sgk3

A_52_P623457 0,37 -1,04 0,12 0,63 1,65 -0,14 1,73 0,12 0,00 0,75 -0,44 -1,01 -2,41 -1,05 -3,57 NM_178922 Hic2

A_52_P626007 0,31 0,00 -0,42 -0,03 -0,01 -0,27 5,06 4,82 0,38 -0,04 -0,26 0,12 0,16 -0,43 0,56 AK087398 Pftk1

A_51_P367374 0,00 0,29 -0,34 0,38 0,87 0,48 0,82 0,06 -0,04 -0,15 1,10 -0,19 -0,38 -0,50 -1,29 AK016649 4933404G15Rik

A_52_P21066 -0,13 -0,43 0,00 -0,46 -0,02 -0,29 -0,22 0,24 0,02 0,97 1,54 -0,26 2,55 2,05 0,23 BE309991 BE309991

A_51_P441199 1,00 -0,18 -1,75 -0,93 -0,26 0,21 -0,71 -1,02 0,00 3,71 7,02 1,48 0,55 0,64 -0,79 NM_146335 Olfr19

A_51_P119726 1,42 -0,17 -1,76 0,45 0,00 -1,64 1,23 0,36 -1,18 3,26 2,19 4,04 -0,72 -0,17 -0,49 NAP097934-001 NAP097934-001

A_51_P168738 0,00 1,25 -2,33 1,47 -0,83 0,02 0,67 0,00 2,62 -1,47 -0,03 0,53 -5,63 -2,89 -2,90 NM_011289 Rpl27

A_51_P366672 -2,76 -1,57 0,26 1,33 -1,16 1,32 -2,52 -1,03 -1,55 0,00 -1,33 1,44 1,06 1,10 1,71 NM_153170 Slc36a2

A_52_P124472 -1,31 0,61 -0,71 -0,54 0,67 0,60 0,00 0,54 1,24 -0,01 0,82 0,83 -1,11 -1,66 -0,66 NM_019697 Kcnd2

A_52_P569314 0,14 -0,16 -0,41 -0,18 -0,18 -0,35 0,06 -0,03 0,28 -0,20 4,21 0,00 7,19 3,34 6,76 AK040633 A430110M15Rik

A_51_P222657 -0,63 -1,31 -0,55 -1,08 0,72 0,86 4,56 3,31 2,12 -0,94 1,41 1,85 -0,95 -0,13 0,00 NM_009775 Tspo

A_52_P492081 -1,41 -0,36 -1,65 -0,79 3,34 1,46 4,06 1,50 0,00 3,20 2,67 0,17 -0,87 -0,74 -2,59 NM_130447 Dusp16

A_52_P334808 -0,30 -0,61 -0,96 0,33 -0,54 -0,82 2,48 1,22 1,57 4,22 4,85 5,94 -0,42 -1,04 0,00 NM_178417 BC050078

A_52_P198473 0,13 1,92 -0,66 -0,19 -0,26 -0,53 -0,02 4,35 0,12 0,00 -0,44 -0,08 5,87 4,64 5,29 AK004240 Pcgf5

A_51_P134253 7,20 -0,91 5,58 -0,72 0,00 -2,03 -0,41 4,47 0,45 -0,54 -0,91 -0,67 7,97 4,67 7,66 NM_172611 BC021523

A_52_P374754 -0,65 -0,92 -1,08 0,04 0,60 -0,20 0,18 -0,28 -0,54 0,09 -0,52 0,00 0,33 0,24 0,50 NM_146401 Olfr1305

A_52_P217069 1,06 0,12 0,07 -0,99 -1,12 0,05 0,22 -0,23 0,17 -1,14 -1,17 -1,82 0,14 -1,52 0,00 NM_009082 Rpl29

A_51_P480119 -1,27 0,25 -4,16 1,19 -0,82 1,07 0,00 0,15 0,07 0,70 -0,07 1,07 -5,27 -4,49 -3,86 NM_029942 Prelid2

A_51_P280117 4,11 1,24 1,76 -2,13 0,68 -3,63 -1,94 -0,18 -2,95 -5,54 0,00 -3,47 4,17 1,73 2,13 NM_008812 Padi2

A_51_P235801 1,36 -0,16 -0,51 0,59 0,00 0,67 0,87 0,66 1,48 -0,20 -0,60 -0,01 0,08 -3,89 -2,36 NM_007564 Zfp36l1

A_51_P136680 -0,60 -0,63 -0,63 0,09 0,00 0,30 -0,65 0,33 0,54 0,07 0,63 0,88 -1,36 -0,58 -1,82 NM_027568 4733401H21Rik

A_52_P324336 -3,69 -4,39 -3,84 -3,60 0,20 -2,28 0,72 0,00 0,82 -0,52 0,00 1,27 1,76 -1,69 0,61 BC064790 Hmgb1

A_52_P537663 4,23 1,79 3,49 -1,60 0,03 0,77 1,60 -1,00 0,81 -1,14 -1,85 0,00 -1,18 -1,35 -1,07 NM_173378 Trp53bp2

A_51_P421664 0,00 0,44 0,72 -0,10 0,19 -1,28 0,34 1,04 -0,11 0,43 -0,18 0,42 -4,18 -0,65 -4,02 NM_133739 Tmem123

A_51_P318544 -0,07 -1,54 -1,27 -1,14 0,87 -0,36 2,65 3,08 0,68 1,89 0,30 0,00 0,15 -0,67 -1,07 NM_001039824 B230118G17Rik

A_51_P402583 -0,25 2,77 -3,11 0,72 -0,84 -2,42 -0,96 2,38 -1,10 -1,10 2,41 0,00 6,75 3,39 3,53 NM_008156 Gpld1

A_51_P207439 -0,69 2,38 -2,62 -0,45 0,00 -2,11 0,65 2,17 3,22 3,61 1,57 3,45 -1,74 -1,07 -3,63 ENSMUST000001036ENSMUST00000103633

A_52_P860519 0,24 -0,19 -1,12 0,00 2,00 -0,89 0,81 0,09 1,00 1,43 2,80 -0,32 -1,17 -0,67 -2,83 AK162134 3110001K24Rik

A_52_P261949 -1,05 0,24 1,35 0,00 -0,49 -0,80 -0,07 0,10 1,31 2,93 2,08 1,42 -0,37 -0,49 -0,36 XM_975192 Camsap1

A_52_P223521 6,77 5,60 3,40 -4,04 -3,35 -2,72 0,27 2,71 -4,24 -3,43 0,26 -3,32 4,91 -0,44 0,00 AK083649 Brwd1

A_52_P609387 2,12 0,86 0,08 1,11 -2,57 -0,95 1,41 0,00 1,27 0,75 -0,65 -0,16 -6,23 -1,96 -5,75 AK044402 AI848100

A_52_P27482 -0,11 0,01 -0,93 -0,63 -0,37 -0,72 0,01 0,00 0,27 -0,10 1,67 -0,13 1,15 1,74 2,35 NM_001081346 Plekhk1

A_51_P188749 -0,34 0,28 -0,12 0,00 -0,62 -0,08 0,32 0,76 0,82 -0,15 -0,05 -0,05 0,84 1,06 2,75 AK088914 Zfp191

A_52_P584629 -1,09 -0,75 -1,17 0,18 0,71 -0,82 0,12 0,62 0,44 0,75 0,34 0,00 -0,18 -0,45 -0,84 NAP112875-1 NAP112875-1

A_52_P283232 0,01 0,07 -0,24 -0,38 0,33 0,00 0,85 1,29 1,23 -0,28 -0,53 0,03 -0,54 -0,18 -0,85 TC1661973 TC1661973

A_52_P678545 -2,15 -2,74 -2,48 3,22 1,67 0,88 4,02 -0,76 -1,08 2,97 2,29 3,57 -1,92 0,00 -1,34 NM_177815 Rft1

A_51_P417025 -0,67 -1,65 -1,45 0,27 0,62 1,78 1,44 -1,60 2,42 0,00 0,31 2,76 -1,47 -2,06 -0,99 NM_013837 Tpst1



A_52_P771912 0,00 -0,71 -1,85 -1,25 0,37 6,36 -1,94 -0,14 0,00 3,35 -0,61 -1,99 6,65 7,09 6,29 A_52_P771912 A_52_P771912

A_51_P139780 3,68 5,17 -1,01 -1,07 0,12 -1,96 -0,39 1,37 0,00 -0,21 -0,32 -0,87 1,19 4,93 3,03 NM_009402 Pglyrp1

A_51_P255312 -1,34 -0,95 -1,47 3,27 0,64 0,00 -1,44 -0,79 -1,13 1,44 2,05 2,69 0,81 1,59 -0,48 AK019899 5330420P17Rik

A_51_P476357 -0,56 -0,90 1,31 5,46 -1,74 7,61 0,36 -0,37 -1,40 -0,54 0,00 -0,71 7,48 4,94 8,52 AK013434 2810482I07Rik

A_51_P466773 -1,24 -0,41 0,00 0,18 -0,20 0,70 -0,61 -0,06 0,13 -0,60 1,09 -0,18 1,33 1,61 4,60 NM_172749 Zfp646

A_52_P851101 0,19 -0,11 -0,34 -0,12 -0,14 -0,34 0,11 0,00 0,30 -0,16 -0,33 0,01 7,43 5,87 0,59 AK031941 AK031941

A_51_P412027 1,00 0,68 0,13 1,27 -1,14 -0,69 1,78 0,69 0,00 -0,62 -1,47 0,11 -9,82 -8,53 -5,36 NM_030712 Cxcr6

A_52_P192084 1,62 1,51 0,96 -0,72 0,47 -1,56 -1,01 0,00 -0,43 -1,05 -0,85 -0,72 2,48 1,95 2,14 NM_030231 4931433A01Rik

A_52_P6328 2,70 0,00 3,68 -2,56 -2,49 -0,75 4,48 -1,02 -1,37 0,31 -2,48 -1,99 5,83 2,53 0,77 NM_021524 Pbef1

A_52_P641100 1,32 2,99 3,38 -1,55 -1,08 0,83 -2,01 -1,62 0,64 2,46 0,00 0,02 -0,96 -0,95 -2,46 NAP028105-1 NAP028105-1

A_51_P126067 5,14 3,01 1,36 -0,54 -0,40 -0,25 -0,07 -1,56 0,00 1,85 -1,89 -2,41 2,60 3,90 2,00 NM_013486 Cd2

A_51_P327491 -0,18 -0,33 -0,72 0,52 1,16 1,74 -0,08 -0,53 -0,34 0,93 1,25 -0,36 0,00 0,37 0,05 NM_007468 Apoa4

A_51_P479330 1,21 -0,49 -6,30 3,31 -0,54 0,51 0,90 0,00 1,78 1,12 0,64 -3,34 -6,32 -4,27 -6,55 AK085528 AK085528

A_52_P526740 -0,36 -0,73 -0,91 0,08 0,15 -0,67 0,55 -0,02 0,32 -0,16 -0,79 0,00 0,52 1,03 1,76 AK079853 A430093F15Rik

A_52_P460037 0,00 2,70 0,93 -0,17 1,23 -1,01 -0,07 0,00 1,69 -6,56 -1,39 -5,43 2,84 0,76 1,27 NM_020575 March7

A_52_P344036 0,13 -0,18 -0,48 -0,20 0,46 -0,35 0,04 -0,03 0,28 -0,21 -0,40 0,00 6,66 5,06 0,47 NM_001003911 Adamts7

A_52_P106773 1,59 0,35 0,00 -0,19 1,45 -0,93 0,10 -0,35 -0,33 0,70 0,20 1,02 -0,73 -1,83 -3,87 ENSMUST0000004974930474M22Rik

A_51_P460748 0,00 0,21 0,56 0,77 2,32 0,27 -0,68 -0,61 -0,53 -0,86 -0,17 0,33 -0,15 0,19 -0,27 NM_172295 BC037703

A_51_P237097 0,59 -0,19 -0,25 0,84 0,15 -0,01 0,91 0,00 1,37 0,27 -1,12 1,00 -5,50 -2,86 -2,18 NM_027514 Pvr

A_52_P560146 0,61 0,43 -0,09 -1,11 -0,48 -0,86 -0,95 -0,53 0,81 0,00 0,53 -1,15 1,21 2,59 4,73 XM_111398 Gm22

A_52_P494992 -1,00 0,69 0,40 0,82 0,34 0,76 0,00 -0,30 1,23 -1,01 -0,51 0,66 -1,39 -1,52 -1,92 NM_175225 Tasp1

A_51_P217463 3,12 0,00 1,43 3,05 -0,92 1,22 4,14 1,37 -5,48 1,89 -1,67 -5,40 -4,84 -5,15 -5,61 NM_009140 Cxcl2

A_51_P512340 1,11 1,89 0,58 -1,08 -0,25 1,47 0,00 0,78 0,29 1,28 -0,61 -3,97 -3,65 -1,63 -4,85 NM_019840 Pde4b

A_51_P406328 2,32 1,46 1,67 0,68 -0,18 0,00 1,21 0,96 -1,65 -3,20 -2,08 -2,67 1,36 -1,33 -3,05 AF425084 Serpinb6c

A_51_P208240 2,89 0,92 3,01 0,95 0,57 1,39 -1,33 1,35 -2,67 -1,36 -4,70 -2,67 -4,42 -1,87 0,00 NM_019418 Tnfsf14

A_51_P159792 -2,69 0,17 -1,71 1,33 0,99 1,27 -0,55 0,15 1,78 -1,01 0,00 -1,13 -0,20 0,96 -0,33 NM_009928 Col15a1

A_52_P30077 -0,39 -0,69 -0,94 1,69 4,46 0,38 -0,47 -0,56 -0,25 0,01 1,36 -0,53 0,58 2,75 0,00 AK043478 LOC634322

A_52_P634829 4,15 2,82 0,62 -1,62 -2,63 -0,05 -0,04 -0,37 -4,21 0,25 -0,58 0,00 3,25 0,77 3,14 NM_023835 Trim12

A_52_P651316 -0,83 -1,24 1,19 -0,42 0,00 -0,15 -0,48 -0,12 0,21 -0,38 2,45 8,71 2,15 3,65 7,40 NM_007655 Cd79a

A_52_P667157 4,75 0,46 0,96 1,83 0,00 -0,87 2,00 1,18 -0,09 0,48 -0,51 -6,59 -8,29 -2,29 -8,24 NAP123939-1 NAP123939-1

A_52_P489428 2,42 0,63 0,55 -1,09 0,33 -0,35 1,09 -0,24 0,73 -0,10 0,00 1,18 -1,38 -3,79 -7,40 NM_001045525 Cyb5d1

A_51_P251833 0,10 -0,47 0,00 -0,47 0,02 0,13 0,01 -0,41 -0,33 -0,70 -0,29 -0,30 0,54 0,40 0,79 NM_130453 Gpha2

A_51_P319888 -0,56 -1,63 -0,18 0,15 0,42 0,03 -0,83 -1,12 -0,60 0,90 0,22 0,69 -0,85 0,00 0,49 NM_053256 Tifp39

A_51_P506714 -0,81 -1,05 -1,36 7,06 3,24 3,21 -0,89 -0,71 0,00 6,56 2,00 -1,00 0,55 2,06 -0,45 AK012596 Tdrkh

A_51_P435023 2,25 1,38 3,32 -6,23 -2,87 -0,31 0,00 -0,32 1,18 -5,25 -5,29 -6,05 0,73 1,15 1,44 NM_019713 Rassf1

A_52_P445608 1,87 0,08 0,00 0,50 -0,37 0,10 -0,62 -0,50 0,54 -1,33 -1,35 -3,14 0,03 -0,12 0,19 ENSMUST000000230Brd1

A_52_P460957 0,28 0,94 0,27 -0,38 0,00 0,53 -0,10 0,98 1,17 -1,43 -0,12 0,69 -10,03 -4,06 -4,37 NM_013498 Crem

A_52_P220896 -2,77 0,04 -2,62 -1,30 0,52 -0,52 0,18 0,56 0,68 -0,55 -0,06 -0,33 0,00 0,39 1,63 AK089119 Epha3

A_51_P221801 1,46 0,00 0,58 -1,57 -1,21 -1,00 -0,92 1,50 0,68 0,15 0,00 0,50 -1,60 -0,38 -1,37 NM_010163 Ext2

A_51_P507242 -0,23 0,28 0,16 0,00 0,02 0,16 -0,19 0,45 0,99 -0,81 -0,45 0,71 -1,54 -2,33 -1,33 NM_008037 Fosl2

A_52_P1004433 0,07 -0,22 -0,45 -0,23 1,13 -0,46 0,00 -0,12 0,18 -0,27 2,52 -0,11 7,37 4,43 6,22 AK086615 AK086615

A_51_P393934 1,01 0,40 0,43 -0,04 -0,28 0,50 0,83 0,69 -0,27 -0,07 0,00 0,99 -0,55 -1,57 -1,31 NM_007656 Cd82

A_51_P299934 -0,58 -0,17 -0,79 -0,40 0,00 -0,01 0,34 -0,50 0,88 1,58 1,39 0,69 -0,16 0,01 0,79 NM_173022 BC048403

A_52_P452689 0,66 -0,48 -3,08 -1,44 0,23 0,39 0,23 0,40 0,00 -0,92 0,39 0,37 -7,07 -4,50 -5,73 NM_007498 Atf3

A_52_P550620 -0,65 -1,12 -1,62 -0,18 0,32 -0,65 0,00 1,52 0,50 5,12 3,37 5,69 0,70 -0,31 -0,33 AK051277 Nsmce2

A_52_P262801 2,20 0,11 0,77 -0,53 -0,10 0,02 -0,49 -0,48 -0,64 1,05 0,65 1,79 0,00 -0,87 -1,34 NM_172779 Ddx26b

A_52_P644210 -1,90 -1,90 -1,88 -1,35 0,00 -0,94 -1,65 0,85 -0,95 2,21 0,85 4,52 1,75 1,03 1,71 AK039107 Parc

A_51_P498242 2,09 1,02 1,04 -1,32 0,12 0,42 0,94 -0,39 0,00 -1,88 -2,18 -1,71 -1,37 -2,17 0,00 NM_024242 Riok1

A_51_P451957 -0,33 -0,81 -1,00 0,57 4,50 2,88 0,00 1,38 0,10 -0,39 0,79 -0,45 -0,28 1,07 -1,69 NM_009947 Cpne6

A_52_P811124 -4,06 0,00 -2,28 1,98 2,19 4,34 3,09 3,44 5,35 -4,86 -0,30 1,89 -4,63 -4,32 -4,18 AK047019 AK047019

A_51_P367060 1,30 -0,13 0,00 0,02 -0,47 0,72 0,37 0,12 0,57 -0,82 -0,79 0,80 -0,84 -8,46 -4,96 NM_013562 Ifrd1

A_52_P546540 -0,11 -0,31 -0,18 -0,87 0,00 0,10 -0,48 0,09 -0,28 -0,55 0,44 1,87 4,91 2,36 2,80 NM_015740 Bloc1s1

A_51_P310886 -0,24 0,00 0,80 -0,03 -0,73 1,94 1,07 0,92 2,05 1,71 -0,06 1,22 -5,21 -2,19 -0,80 AK047015 AK047015

A_52_P612440 -1,46 -0,30 -2,10 -0,08 4,82 0,18 -1,62 4,26 -1,48 6,31 4,25 7,50 0,00 0,23 -1,15 AK033032 AK033032

A_52_P406864 1,76 2,14 2,42 -1,87 -1,44 0,00 -3,18 -1,92 -4,57 1,20 1,67 2,35 -2,61 -1,25 0,92 BC062107 A430041B07Rik

A_52_P223083 2,73 -0,49 -1,62 1,19 0,00 0,28 2,49 1,39 2,24 -3,06 -0,66 -3,70 2,16 -0,31 -1,22 BC050264 Pfkp

A_52_P676877 -1,07 -0,36 -1,11 0,00 0,35 -1,96 6,88 1,41 0,47 4,57 2,57 5,15 -0,36 -0,03 -1,48 XM_001001143 Sbf2

A_51_P440004 0,94 1,78 0,00 0,63 0,49 1,91 -0,10 0,27 0,34 -0,78 -0,67 -1,47 -6,89 -1,83 -7,30 NM_146066 Gspt1

A_51_P190697 -7,76 -0,92 -1,92 0,00 -0,31 1,02 1,54 0,45 3,87 1,22 0,89 2,28 -4,54 -1,84 -4,80 NM_025369 Mrps36

A_52_P599711 1,48 3,21 3,22 -3,10 -2,57 -0,96 -4,18 0,00 -3,89 0,19 -2,32 -3,46 4,32 2,01 1,34 TC1645355 TC1645355

A_52_P15536 0,01 -0,27 -0,55 0,00 -0,38 -0,19 0,39 -0,26 0,03 1,69 -0,23 -0,29 2,00 2,58 1,17 NM_133349 Zfand2a

A_52_P406482 2,44 1,86 1,36 0,50 -2,15 0,68 1,91 -0,55 -4,53 0,00 0,16 -2,76 -3,94 -2,82 -5,41 NM_019709 Mbtps1

A_52_P488947 -0,09 0,16 -0,10 0,23 0,20 -0,02 -1,49 2,14 0,00 0,09 1,22 1,73 -10,61 -11,02 -10,23 NM_011613 Tnfsf11

A_51_P148512 0,63 0,39 2,94 2,15 0,28 0,30 -0,24 1,37 -0,48 -0,87 -0,67 0,00 -7,63 -1,02 -7,15 AK079640 Erbb2ip

A_51_P174961 -0,69 0,24 -0,04 -0,50 -0,29 0,07 -1,00 -0,52 -0,17 0,80 2,38 0,28 0,00 0,75 0,36 NM_007972 F10

A_52_P237948 0,00 -0,29 -0,53 -0,31 -0,34 -0,57 0,17 0,53 0,74 -0,35 0,91 -0,21 9,36 7,44 7,53 NM_145375 Tm6sf1

A_51_P438681 -2,25 -0,79 -2,31 -1,93 0,77 -1,94 4,35 1,45 2,78 -0,61 1,36 -0,61 0,00 3,49 0,09 NM_144806 Prpsap2

A_51_P358256 -1,62 -1,08 -2,15 -0,38 0,25 0,40 -0,01 -0,72 0,58 0,39 0,42 -0,29 0,59 0,00 1,18 NM_009803 Nr1i3

A_52_P269294 -0,19 -0,21 0,00 0,20 0,29 0,40 0,03 -0,50 1,19 0,20 -0,88 1,06 -3,50 -1,06 -4,00 AK085451 D630014O11Rik

A_52_P124145 1,28 1,25 1,55 0,22 0,00 -0,51 0,62 0,70 -0,07 -1,19 -0,08 0,77 -0,91 -2,19 -2,48 ENSMUST0000002063010026O09Rik

A_52_P552971 1,79 1,62 2,72 0,54 0,93 -0,50 -1,94 0,00 -0,85 -0,67 0,27 -1,74 -1,41 0,29 -0,40 NM_001007577 A630018P17Rik

A_51_P446645 -1,48 0,38 -1,27 1,64 3,15 1,99 -1,08 -1,83 -1,91 -1,64 0,54 0,12 -2,02 0,00 1,14 XM_919321 Wac

A_52_P522023 7,99 -0,92 -0,91 -0,94 -1,32 -1,23 6,18 3,71 -0,55 -0,89 0,00 1,12 8,98 6,48 5,89 AK146582 Alkbh1

A_52_P499240 0,33 -0,18 -2,97 0,00 1,32 0,23 2,15 -0,05 -3,96 0,92 1,80 0,44 -3,40 -3,20 -3,63 AK054421 5730591J02Rik

A_51_P189343 -1,80 1,56 -1,90 -1,17 0,49 -2,09 -0,16 2,20 -1,72 3,23 0,00 -2,26 4,95 4,50 4,31 NM_144941 Mtap7d1

A_52_P637988 -0,66 -0,16 -0,24 0,42 0,08 0,03 0,00 0,99 0,92 -0,29 0,25 0,34 -0,54 -1,00 -1,80 NM_009199 Slc1a1

A_51_P476646 0,00 0,03 -0,04 -0,42 -0,27 -0,66 -0,09 1,59 -0,15 0,68 -0,39 0,06 9,16 2,59 5,18 NM_153592 Erlin2

A_51_P428715 -0,35 -1,30 0,00 -0,58 -1,82 0,39 -0,48 -0,21 1,69 0,00 3,92 1,33 5,55 5,27 3,64 NM_026759 Mrpl13

A_52_P202384 -1,36 5,83 -0,64 2,46 6,63 -1,96 -1,43 -1,59 -1,30 0,00 2,31 -1,61 7,30 4,94 4,97 AK220398 4930528G09Rik

A_51_P285206 -0,83 3,32 1,26 -1,48 0,00 -1,30 -1,05 1,23 -0,66 -0,89 4,55 -0,58 6,69 3,72 3,72 NM_013487 Cd3d

A_51_P223686 -0,81 0,27 0,65 -0,29 0,68 1,18 -0,27 0,00 -0,08 0,84 0,42 2,00 -1,23 -0,13 -1,67 NM_008505 Lmo2

A_51_P268069 0,56 0,48 -0,34 0,24 0,17 -0,29 0,00 -0,21 0,10 0,72 -0,79 0,21 -1,03 -1,00 -1,51 NM_009189 Six1

A_52_P553408 0,45 0,47 -1,15 -0,40 0,55 0,00 -0,16 0,34 0,65 0,61 -0,09 0,32 -2,40 -1,11 -1,62 AK051620 D130060J10Rik

A_51_P418081 0,00 0,99 4,04 -0,26 0,80 -3,40 -2,65 -0,89 -1,93 -0,20 1,26 -0,08 6,39 4,23 1,21 AK035477 9530053J19Rik

A_52_P948927 -2,17 -0,72 -0,42 1,61 0,47 -1,01 0,00 -1,36 -2,93 0,98 0,03 -2,32 3,47 2,05 3,26 A_52_P948927 A_52_P948927

A_51_P439426 -1,58 -1,40 -1,52 2,73 3,15 2,78 -0,35 0,45 0,00 3,49 1,41 -1,61 -0,34 0,54 -1,93 NM_133360 Acaca

A_52_P652885 3,49 1,62 0,68 1,08 -3,49 0,00 0,20 -2,88 -5,39 1,14 -0,17 0,63 -5,31 -4,93 -5,81 AK085310 Btbd4

A_52_P932392 0,00 -0,04 -0,52 3,41 1,78 2,56 -0,07 0,83 0,09 2,69 -0,42 -0,20 -0,09 -0,70 0,40 A_52_P932392 A_52_P932392

A_51_P195958 1,78 0,11 -0,08 0,73 -1,17 -0,40 2,18 0,11 0,00 0,08 -1,18 0,64 -10,25 -9,03 -8,52 NM_009344 Phlda1

A_52_P431843 -1,86 0,09 -0,98 0,65 0,36 0,11 0,00 -0,36 -1,14 0,15 1,36 0,00 -0,79 -1,46 -1,75 NM_153677 Ush1c

A_51_P248387 1,58 0,06 -0,83 0,41 -1,18 -0,95 -0,91 -0,57 -0,28 0,00 1,65 -0,19 1,31 2,48 2,28 NM_172832 Pcyox1l

A_51_P286946 -0,49 -0,18 -0,70 0,71 -0,30 -1,72 -1,03 0,11 -0,21 0,00 1,37 1,24 3,54 2,62 1,07 NM_029609 2310007H09Rik

A_52_P229744 -1,97 -0,76 -0,50 0,41 3,13 0,00 7,22 4,94 2,80 -0,54 1,74 1,51 -1,95 -1,07 -1,27 K02060 K02060

A_51_P449194 0,14 -0,20 -0,64 -0,18 -0,24 -0,51 0,00 -0,12 0,14 1,45 4,00 0,88 -0,05 2,56 0,36 AK084851 D430001L07Rik

A_52_P405525 0,12 -0,19 -0,45 -0,20 -0,18 -0,34 3,88 4,45 0,28 -0,22 -0,40 0,00 0,02 2,38 0,49 AK031312 Zc3h10

A_51_P193173 -2,58 -2,57 -2,22 -2,47 -0,98 -1,76 2,10 0,98 2,06 0,60 0,00 1,88 -1,41 0,40 0,21 NM_146118 Slc25a25

A_51_P229477 -0,62 -0,61 -0,92 1,74 1,02 1,13 -0,35 -0,71 0,41 -0,31 0,40 0,00 0,44 0,62 -0,28 AK013604 2900027M19Rik



A_51_P327121 -0,59 -0,45 0,17 0,56 0,93 0,38 0,00 -0,06 0,37 -0,50 -0,52 0,30 -0,28 -0,32 0,13 NM_009515 Was

A_51_P298052 0,84 0,87 0,99 -0,03 0,00 -0,20 -0,63 -0,93 0,27 -1,13 -1,03 -0,28 1,50 0,69 1,35 NM_153571 Hscb

A_51_P164420 -0,77 -1,08 -0,92 1,26 0,00 0,51 -0,86 -1,01 -0,07 0,02 0,09 0,11 -0,59 0,34 0,71 NM_025380 Eef1e1

A_51_P178575 -0,42 -0,32 0,00 -0,63 0,84 -0,22 -0,82 -0,14 0,69 -0,83 0,12 1,13 4,56 4,42 3,22 AF269193 Brd3

A_51_P116039 0,55 2,30 -1,29 2,32 2,05 2,25 0,74 1,02 -2,10 -1,16 0,00 -1,41 -2,29 -1,62 -1,80 NM_008256 Hmgcs2

A_52_P112591 2,56 1,26 0,55 0,53 0,14 1,01 0,00 0,25 -7,07 -1,96 -1,74 -7,35 -7,32 -3,00 -6,84 U07662 Tcra

A_51_P107378 -0,82 0,00 -0,74 2,95 0,39 3,13 0,76 1,58 0,43 -0,07 0,74 -0,19 -1,05 -0,22 -1,44 NM_026067 Thex1

A_51_P176365 0,43 0,13 -0,36 0,24 0,00 -0,70 -0,40 -2,42 0,82 -4,05 -2,84 -2,47 2,74 0,11 2,21 NM_175035 Gimap5

A_52_P506130 3,23 2,30 1,25 1,24 -1,18 -0,70 -0,48 -0,92 0,05 0,00 -0,34 0,13 -0,26 0,26 -0,17 NAP121072-001 NAP121072-001

A_52_P243438 1,30 1,57 1,36 -0,22 -0,81 1,75 -3,52 0,00 2,88 0,41 -1,71 1,74 -6,16 -4,98 -5,72 NM_008367 Il2ra

A_52_P168097 0,33 1,24 -3,33 -2,17 -6,21 -5,00 3,09 -0,90 -5,46 -0,09 1,07 0,00 4,72 0,10 1,26 NM_009722 Atp2a2

A_52_P652442 0,50 -0,35 0,15 0,00 -0,52 0,26 0,19 0,06 0,58 -0,48 -0,71 0,04 -13,63 -7,88 -12,75 NM_013646 Rora

A_51_P304510 -0,12 -1,07 -0,65 2,90 0,16 -0,65 5,49 5,58 0,54 0,00 2,80 0,04 -0,08 -0,17 -0,96 NM_145590 BC017158

A_52_P1003458 -0,15 0,00 0,15 0,28 0,10 1,29 0,65 0,52 1,49 -0,88 -1,03 -1,05 -8,78 -7,31 -9,48 AK030525 AK030525

A_51_P267754 -1,31 1,01 -2,11 -0,43 -0,79 0,00 2,39 1,58 2,56 2,22 0,66 2,53 -1,91 -1,08 -2,33 NM_010494 Icam2

A_51_P451822 0,27 -0,08 -0,52 -0,05 -0,11 -0,39 0,13 0,00 0,27 -0,09 -0,32 0,06 3,28 3,98 0,48 AK015134 Lrrc52

A_52_P269016 -0,57 -0,88 -1,19 -0,64 0,08 -1,25 2,45 4,36 0,00 4,74 4,73 5,49 -0,76 1,05 -0,25 NM_145138 Nek9

A_51_P300130 -4,08 -0,41 -4,67 3,52 1,32 -2,56 0,64 0,14 -4,08 3,87 2,81 5,39 -4,23 0,00 -3,74 AK006651 1700040D17Rik

A_52_P505977 1,22 0,12 0,09 -1,34 -0,98 0,16 0,29 -0,36 0,00 -1,23 -1,11 -1,99 0,14 -1,18 0,13 NM_009082 Rpl29

A_51_P105380 -0,32 -1,68 -0,66 -0,93 0,00 -0,83 -0,26 1,25 0,80 0,13 -0,53 0,53 1,52 2,34 0,40 NM_029733 2010005H15Rik

A_51_P124606 2,20 1,36 0,00 -0,07 -0,21 -0,38 -0,59 1,55 1,00 -0,09 -0,04 -0,83 2,30 2,86 1,46 NM_010874 Nat2

A_52_P364871 -1,23 -0,41 -1,00 -0,26 0,03 0,10 -0,30 2,27 0,97 -0,05 0,13 0,16 -0,82 0,00 0,32 XM_900750 2210015D19Rik

A_51_P446036 0,72 0,40 0,58 -2,40 -1,67 -2,09 -0,37 0,00 -0,85 -0,60 -1,23 0,44 0,90 0,20 1,19 NM_001081203 Sbno1

A_51_P404875 0,00 -0,03 -0,44 0,50 2,40 3,72 -1,00 0,17 -0,32 0,47 0,23 -1,67 -0,78 0,30 -1,17 NM_201639 Dmn

A_52_P622298 1,19 0,05 0,31 -1,24 -1,12 0,60 0,49 -0,50 0,18 -1,49 -1,40 -1,93 0,05 -1,77 0,00 NAP112946-1 NAP112946-1

A_51_P143031 -3,17 -4,52 -2,59 4,19 2,13 -0,27 5,77 4,92 -2,98 2,24 3,21 2,62 -2,05 0,00 -3,86 NM_133867 Eps8l3

A_52_P431139 7,86 4,85 8,10 0,52 -1,18 -1,42 -0,78 3,58 0,64 0,00 -1,38 -0,03 -0,62 2,73 -0,44 NM_180974 Foxn2

A_52_P304513 0,45 0,40 0,00 -0,08 -1,60 0,47 -0,51 0,17 1,59 0,19 -1,09 0,40 -0,96 -2,48 -3,33 TC1625801 TC1625801

A_52_P212479 -0,78 -0,98 -2,25 2,90 4,13 -0,12 -0,31 0,21 0,88 0,00 0,14 -1,27 0,12 2,25 -0,54 NM_182929 Rims3

A_52_P650553 2,21 1,76 0,25 -0,61 0,62 1,40 1,58 0,58 -2,63 -0,90 0,00 -0,12 -2,80 -2,09 -2,97 NM_001039710 Coq10b

A_52_P197095 0,03 0,42 0,32 1,15 0,27 0,37 0,00 -0,06 -0,23 -2,59 -3,24 0,04 -0,92 -2,21 -2,62 BC064815 Pctk2

A_52_P415267 0,54 0,34 -0,14 -0,61 0,00 0,01 0,45 -0,04 1,13 0,13 -0,42 0,99 -4,87 -5,58 -5,57 NM_198628 Gm711

A_52_P979844 0,40 0,59 1,80 -2,02 -0,36 0,46 -3,20 -2,98 -1,02 -1,70 -3,35 0,00 3,10 1,10 1,75 AK034548 AK034548

A_52_P237357 0,03 0,80 -0,47 -0,05 1,00 0,00 0,28 -0,16 0,80 0,32 0,16 -0,89 -0,43 -2,04 -2,56 BC010335 Fn1

A_51_P383448 9,15 7,77 8,00 -0,59 5,74 -0,23 0,26 -0,79 -0,85 -2,15 5,01 0,00 -0,71 -0,27 4,49 NM_021396 Pdcd1lg2

A_52_P190745 -0,35 -1,06 -1,35 -0,25 0,35 -1,13 0,04 1,40 0,28 0,00 -0,19 -0,25 0,31 1,60 0,21 NM_026053 Gemin6

A_52_P494514 -3,78 -4,10 -4,52 5,04 0,73 0,00 -3,89 -2,30 -3,73 5,52 4,11 5,65 5,90 -4,53 5,54 AK085344 D630014A15Rik

A_51_P181297 0,44 0,12 -0,94 0,67 0,00 0,25 0,35 0,72 0,05 -0,40 -3,00 -0,03 -6,34 -5,02 -6,65 NM_025429 Serpinb1a

A_51_P305140 -1,00 -1,34 -0,78 -0,25 1,47 2,23 -0,16 0,17 1,09 0,51 -0,36 -0,76 0,00 0,80 1,07 NM_008181 Gsta1

A_52_P252007 0,00 0,51 0,17 -0,04 -0,10 0,58 0,08 0,20 0,48 -1,39 -0,70 -0,77 0,33 -1,06 -0,65 ENSMUST000000899ENSMUST00000089904

A_51_P517720 -1,13 0,48 0,70 0,99 0,42 -0,89 -0,13 -0,32 -1,58 5,10 3,48 1,57 0,00 -0,30 -0,56 A_51_P517720 A_51_P517720

A_51_P273157 0,39 0,13 0,76 -0,02 -0,36 0,09 0,00 0,73 1,27 -0,13 -0,23 1,01 -2,71 -3,21 -3,75 NM_023898 Pde6h

A_51_P121206 -0,70 -0,18 -1,06 -0,11 2,26 -0,65 0,06 -0,09 -0,16 0,00 0,02 0,32 6,01 1,34 6,21 NM_015753 Zeb2

A_52_P347691 -0,30 -0,09 0,00 -0,26 -0,04 0,49 -0,49 -0,25 0,07 0,18 0,16 -0,37 0,45 0,73 0,76 XM_144013 LOC230639

A_51_P454234 -1,14 -0,58 1,63 0,00 -1,49 0,98 -1,22 -1,01 -1,19 0,01 -1,06 0,03 2,50 2,62 2,96 BC057621 1300018I17Rik

A_52_P29024 1,63 1,28 0,00 0,66 -0,04 -2,91 0,38 -0,10 -2,47 1,02 0,47 0,91 -2,50 -1,25 -1,85 NM_001081216 Phip

A_51_P244558 -0,46 1,59 -0,61 -1,25 0,00 0,26 1,62 1,38 2,10 -1,38 1,73 0,80 -1,27 -1,53 -0,90 AK122385 Rab3gap2

A_52_P173555 6,51 0,36 4,04 -1,70 -1,42 -2,28 -1,95 0,00 -1,49 -1,06 0,47 -1,04 3,52 3,71 4,32 NM_031162 Cd247

A_51_P190541 2,60 2,82 1,87 -1,23 -1,04 -1,05 -0,91 -0,93 -0,40 0,00 0,81 1,36 0,21 -0,44 1,64 NM_016961 Mapk9

A_52_P614582 1,71 1,05 3,44 2,00 0,45 -1,08 0,94 -1,45 1,18 -5,39 0,00 -0,50 -8,13 -3,60 -7,64 NM_022022 Ube4b

A_52_P264924 1,27 0,00 0,96 0,99 -1,02 -0,93 0,59 -0,68 -3,45 -7,53 -4,11 -6,38 1,78 0,12 0,20 NM_009985 Ctsw

A_52_P494354 0,49 0,92 1,12 0,70 0,52 -0,03 0,79 0,00 0,03 -1,16 -5,44 -0,19 -2,27 -3,52 -1,69 NM_015806 Mapk6

A_52_P552870 -0,72 0,46 -0,02 -0,20 0,36 0,64 0,30 0,00 1,18 -0,36 0,45 0,79 -0,66 -1,26 -0,57 AK019754 1700001O22Rik

A_52_P281679 0,21 -2,06 -0,57 -0,04 -0,36 1,25 -0,68 -1,14 0,00 0,78 0,33 -0,07 0,62 2,19 2,52 AK049572 Gmeb1

A_52_P27225 -1,38 -1,07 -1,01 2,20 -0,39 3,24 -1,82 0,25 -0,60 0,00 0,26 -0,51 2,09 2,37 3,99 NM_201389 Plec1

A_51_P470079 -1,69 3,58 -2,57 3,64 3,66 6,04 4,05 4,59 0,00 -0,03 1,03 -2,19 -2,56 -2,14 -3,50 NM_010555 Il1r2

A_51_P291347 0,83 0,00 -0,52 0,15 -0,61 0,42 0,04 0,26 0,66 -0,58 -0,30 0,55 -7,15 -5,31 -4,68 NM_013614 Odc1

A_51_P430450 -5,70 0,47 -6,27 0,55 0,00 3,46 -0,32 1,13 -0,29 2,54 0,69 1,02 -4,03 -2,20 -7,31 NM_026454 Ube2f

A_52_P558357 -0,77 5,18 -0,76 -0,02 4,68 -1,21 0,00 -1,34 -1,07 5,94 5,02 -1,33 5,93 6,45 4,99 NM_001033379 Dcp1b

A_52_P216488 8,98 6,47 5,06 -2,18 -1,02 -2,51 -1,26 0,00 -1,86 -2,17 0,53 -2,22 9,52 8,49 8,50 NM_053154 Klra19

A_52_P307267 2,97 1,71 2,53 -0,43 -1,20 -1,13 0,64 -0,98 0,99 0,10 0,00 1,14 -0,24 -2,25 -2,82 NM_008477 Ktn1

A_51_P233304 -1,21 -2,05 -1,24 0,37 1,85 -1,16 0,90 2,35 -0,71 0,42 1,16 0,99 -0,59 0,00 -1,40 NM_027519 6330406I15Rik

A_51_P188114 -1,80 0,13 -2,28 -0,19 0,00 1,36 -0,87 1,05 0,10 1,44 1,61 2,03 -1,00 -0,42 -1,47 NM_007945 Eps8

A_51_P326994 -1,12 -1,30 -4,15 0,08 -1,59 2,75 0,00 -2,67 -3,42 0,49 -4,11 1,52 3,93 4,74 5,17 NM_133746 2810048G17Rik

A_51_P412024 -0,03 0,25 0,15 0,00 0,14 1,53 0,53 0,25 0,73 -9,03 -10,63 -10,71 -9,96 -4,45 -10,28 NM_139142 Xtrp3s1

A_51_P423976 -0,95 1,92 1,20 1,34 0,28 0,39 0,00 1,18 1,11 -1,48 -0,19 -0,14 -1,03 -2,94 -5,45 NM_013498 Crem

A_52_P429723 0,06 -0,35 -0,73 1,22 1,20 0,86 -0,17 -0,32 0,00 0,27 -0,55 -0,13 -0,22 1,62 1,43 NM_008604 Mme

A_52_P9600 6,23 5,36 6,85 -0,78 2,96 1,61 0,00 5,06 -1,15 -1,50 -1,80 -1,47 -1,29 0,21 -0,80 NAP056782-1 NAP056782-1

A_51_P347103 -1,23 -1,25 -0,85 -0,52 0,02 -1,13 -0,70 0,00 0,02 1,41 1,10 -0,04 0,75 0,71 1,93 X15052 Ncam1

A_51_P227929 -4,00 -4,31 0,00 3,82 1,06 2,11 2,49 2,26 -3,85 -4,34 -4,52 -4,12 2,54 -0,86 0,18 NM_199032 Cep135

A_51_P320137 -0,85 1,07 1,31 -0,56 0,57 0,40 1,14 0,00 0,84 -0,24 -0,43 1,62 -5,90 -3,20 -0,64 NM_030260 Zxdc

A_52_P346326 1,49 0,65 0,40 -0,93 -0,86 -1,76 0,14 0,18 0,13 -0,61 -0,14 0,00 0,22 -0,98 -0,46 NM_011291 Rpl7

A_52_P72354 -1,62 0,70 0,93 -1,75 0,27 0,84 1,08 -1,48 -3,07 -5,00 -3,73 -3,99 1,39 0,00 0,74 NAP108473-1 NAP108473-1

A_52_P177054 3,45 -0,50 -1,00 -1,19 1,49 0,00 2,61 3,02 -0,83 2,87 2,67 1,25 -6,37 -3,68 -5,20 NM_016971 Il22

A_52_P542172 -0,03 -0,46 -0,75 1,01 -0,44 -0,61 -0,24 0,58 0,00 2,95 -0,20 0,25 9,28 3,54 2,79 NM_009826 Rb1cc1

A_52_P277016 0,75 0,00 0,46 -0,43 -0,80 0,00 0,77 -0,03 0,46 0,60 -2,66 0,39 -10,23 -9,67 -10,14 NM_008367 Il2ra

A_51_P106263 -3,43 -1,93 -4,91 0,60 -2,15 -3,54 0,96 -0,14 0,00 1,06 0,42 -2,90 1,65 0,95 4,59 NM_133926 Camk1

A_51_P258381 0,81 1,19 1,54 0,74 -0,41 0,43 -0,20 -1,30 0,89 1,46 0,00 -0,05 -1,82 -1,23 -2,24 BC010717 Jarid1a

A_51_P347547 4,86 3,11 2,67 3,41 -0,75 -0,78 1,20 -0,23 0,45 -0,44 -0,57 -0,16 0,00 1,89 -0,88 NM_013692 Klf10

A_51_P259975 0,02 -0,57 -0,17 0,83 0,52 -0,02 0,74 0,00 0,06 1,11 -0,21 1,09 -1,41 -1,05 -2,63 NM_023113 Aspa

A_52_P597603 -1,58 0,00 -1,80 -0,27 0,50 -0,78 -0,66 0,63 -0,45 1,03 1,13 -0,09 1,60 0,38 1,90 AK082535 Zfp369

A_52_P456134 0,27 0,26 0,04 -0,81 -0,14 0,43 0,00 0,16 1,03 -0,36 -0,66 0,73 -7,45 -6,52 -11,82 NM_010046 Dgat1

A_51_P222453 4,40 3,03 -0,84 -3,08 -0,76 -2,01 -3,59 0,66 -2,33 0,00 1,43 -3,82 4,40 1,44 4,05 NM_025311 D14Ertd449e

A_52_P456007 -1,59 -1,66 -1,26 0,87 0,62 -0,67 0,82 -0,22 1,34 0,76 -0,09 0,00 -0,49 1,03 0,69 NM_001025607 EG382275

A_51_P164296 0,86 -1,22 -1,40 1,55 0,00 0,70 0,26 -0,54 -0,59 1,18 0,21 1,14 -2,56 -1,58 -2,01 NM_021475 Adamdec1

A_52_P582705 -2,07 1,29 0,00 -6,47 -6,58 -6,31 -5,00 0,82 2,22 0,50 0,32 1,69 -6,41 0,31 -6,01 AK045190 Serbp1

A_51_P279357 -2,29 -1,95 -1,55 0,75 0,55 0,00 -0,59 1,50 1,19 -0,66 0,54 1,16 -0,45 -0,23 0,45 AK016695 4933406J08Rik

A_51_P348154 -0,36 -0,51 -0,51 0,00 0,25 0,49 0,07 -0,38 1,10 0,17 1,24 0,61 -0,74 -0,72 -2,01 NM_146448 Olfr1317

A_52_P425662 2,20 -1,13 2,13 -6,39 -1,56 0,87 1,82 0,82 1,51 -0,89 0,00 1,50 -7,26 -4,08 -7,25 TC1707241 TC1707241

A_52_P1100307 -1,32 5,49 6,82 -0,70 -0,14 0,17 -1,40 0,00 -1,17 1,10 -1,86 -0,02 7,69 5,03 5,41 AK037636 AK037636

A_52_P499577 0,81 1,36 -0,61 0,45 0,90 -0,64 -0,16 -0,28 0,00 -0,43 -0,62 -0,29 0,78 4,70 5,81 AK083507 D030036P13Rik

A_51_P285770 -3,73 -1,09 -2,24 -1,86 0,13 -0,13 0,27 0,71 0,51 -0,12 0,07 -0,91 0,59 0,00 0,53 NM_010192 Fem1a

A_52_P1164045 -3,29 0,21 -3,12 0,36 -1,62 0,98 0,78 -0,59 1,91 0,73 0,00 1,55 -7,79 -4,21 -7,40 AK080688 AK080688

A_52_P408647 0,09 -0,79 -1,61 0,72 3,92 6,45 0,00 -0,04 -1,02 2,33 3,79 0,41 -1,18 -0,20 -0,69 AK083851 2610020C11Rik

A_52_P87843 -0,35 -1,38 -2,01 2,53 1,36 -2,38 0,00 1,63 -0,99 -1,09 0,07 -1,88 2,63 2,97 4,57 NM_053080 Aldh1a3

A_51_P407704 -1,14 -1,30 -0,82 0,00 0,58 0,00 0,25 -0,06 1,08 -0,73 0,18 0,62 -0,75 0,09 -0,22 NM_011709 Wap

A_51_P493627 -1,79 -2,31 -2,00 0,00 1,02 -2,68 2,82 -0,53 -0,53 0,69 5,45 -0,33 5,03 7,97 5,78 NM_194334 Tbc1d2b



A_51_P471779 3,75 2,84 -2,08 0,00 -0,72 -1,19 3,22 3,95 -0,86 -1,30 -1,38 -0,66 6,53 2,01 3,80 NM_026737 Phf5a

A_51_P194249 0,01 -0,07 -0,04 0,56 0,57 0,63 -0,23 0,00 0,95 -0,01 0,00 0,65 -0,25 -0,61 -0,81 NM_019675 Stmn4

A_51_P496598 -1,22 -1,64 -0,53 0,65 -1,02 0,13 -0,50 -0,01 0,82 2,13 0,00 1,88 2,45 -0,38 0,33 NM_146099 D19Wsu162e

A_52_P244711 2,13 0,55 0,00 -0,68 0,00 -1,16 1,66 0,37 -1,87 1,14 -0,44 1,23 -5,12 -2,24 -6,22 NM_009331 Tcf7

A_52_P413034 1,07 -0,53 0,15 0,51 -0,68 0,00 -0,67 0,20 -2,17 0,41 0,72 1,61 -1,52 -1,90 -3,68 NM_008398 Itga7

A_52_P606287 0,08 -0,57 -1,63 -0,30 0,08 0,00 1,31 2,42 -0,06 6,40 4,88 6,77 -0,06 -0,81 -1,56 NM_001081071 Lycat

A_51_P434036 -0,85 6,28 -0,59 -0,19 -0,65 -0,66 -0,92 0,00 -0,58 5,47 4,02 0,28 9,64 7,18 9,03 AK137494 A530088I07Rik

A_52_P577533 -0,98 -1,36 -1,77 0,37 0,53 0,49 0,57 -1,31 -0,39 -0,31 -1,06 0,27 0,00 1,30 1,12 NM_173016 AI427515

A_51_P281057 -0,64 -0,28 -0,25 0,41 0,00 0,49 0,22 0,13 1,85 0,77 -0,10 0,66 -0,30 -0,78 -0,97 A_51_P281057 A_51_P281057

A_52_P30152 2,43 2,01 1,83 -0,91 -0,29 0,00 -0,29 -0,80 -0,52 1,09 1,64 -0,81 2,63 0,75 -0,20 AK040651 Robo1

A_51_P115471 6,17 1,82 2,75 -2,53 1,25 -2,68 0,76 0,57 -2,07 0,00 2,44 -2,05 -2,31 -0,44 -1,81 AK046043 Apol2

A_52_P87395 -0,14 0,00 0,18 -3,31 -0,30 -4,25 2,52 -0,08 1,31 2,54 1,15 1,67 -4,26 0,18 -5,00 TC1687384 TC1687384

A_51_P177071 -0,07 0,18 -0,17 -0,06 0,33 0,30 -0,33 0,00 0,76 0,12 0,30 0,34 -1,48 -0,89 -0,68 NM_008734 Nrg3

A_51_P184184 -1,03 -0,46 -0,57 0,65 0,91 -0,44 0,60 1,94 1,16 -0,46 -0,32 -1,09 0,04 0,00 1,08 NM_016673 Cntfr

A_51_P193189 0,85 0,42 -0,31 -0,20 0,22 -0,03 0,53 -0,06 1,46 0,45 0,00 1,33 -1,91 -0,73 -2,80 NM_146076 Slc26a8

A_52_P136303 0,35 -0,80 -0,25 -0,19 0,25 -1,11 0,00 1,51 -0,46 -0,21 0,49 -0,66 2,02 1,85 0,56 AF143541 Cd55

A_52_P364727 -1,65 -0,99 -1,69 0,77 1,88 -0,05 0,84 -0,05 1,03 0,28 0,00 -0,89 1,73 0,92 -0,75 NM_010130 Emr1

A_51_P473259 -1,83 -0,09 -2,20 0,72 0,76 0,78 0,13 0,04 0,90 -0,70 0,27 -1,78 -0,89 0,00 -0,80 NM_170778 Dpyd

A_52_P739093 -0,40 5,18 0,15 0,52 -0,69 -0,91 6,96 8,68 3,14 4,65 0,00 -0,54 -0,52 -0,71 -0,11 AK047113 AK047113

A_51_P407227 1,42 0,22 0,96 0,44 -0,23 0,17 -0,87 -0,28 -0,93 -1,32 -1,62 -0,15 0,70 0,00 0,10 NM_153175 Gimap6

A_52_P360308 8,41 5,81 4,24 -0,67 -2,20 -2,44 6,18 2,15 -1,80 -1,33 -2,46 -0,47 0,00 5,01 7,99 AK040984 Osbpl3

A_52_P510382 -0,27 -1,95 -1,95 0,00 2,74 -2,02 -1,07 0,02 0,83 -0,53 0,88 -0,11 5,95 3,61 2,48 NM_172422 Fastkd2

A_52_P715852 0,19 -0,12 -0,53 -0,13 -0,13 -0,38 0,09 0,00 0,26 -0,16 -0,38 0,02 0,05 1,99 2,13 BB636721 BB636721

A_51_P465640 0,69 0,01 -0,03 0,00 0,34 -0,44 -1,29 1,93 1,57 -0,16 0,97 1,56 -10,08 -9,33 -9,52 NM_011613 Tnfsf11

A_52_P92514 1,97 1,61 -0,22 -1,83 -0,93 -2,40 -2,45 0,09 -1,98 2,93 0,92 0,00 -0,12 0,42 0,49 BC052702 D3Ertd300e

A_52_P632691 -0,90 -0,71 -2,21 0,05 0,78 3,48 -1,01 -0,20 -0,54 1,64 4,25 3,50 0,18 0,00 -2,89 AK134496 BC027382

A_51_P440852 -0,25 -0,92 -0,52 1,36 0,00 0,55 0,03 -0,20 1,20 1,86 0,32 1,33 -0,19 -0,16 -0,60 NM_145960 Mtrf1

A_52_P148922 0,09 -0,34 -0,73 -0,24 0,21 -0,62 1,35 -0,31 0,00 -0,28 -0,55 0,44 0,82 1,84 3,03 TC1667542 TC1667542

A_51_P503368 -1,39 -0,62 -0,53 -0,40 -0,35 -0,44 4,78 2,58 0,47 3,28 1,80 -0,95 6,36 3,22 0,00 NM_022997 Vps35

A_51_P387591 1,40 0,42 0,16 0,00 -0,07 0,26 1,15 0,21 -1,05 -0,26 -1,15 0,35 -1,04 -3,14 -2,93 NM_030612 Nfkbiz

A_51_P297165 0,26 0,00 -0,50 0,12 -0,65 -0,28 2,94 -0,23 -2,45 2,90 2,75 5,42 1,00 -0,05 -0,49 NM_029157 Sf3a3

A_52_P17115 -2,60 -1,92 -3,08 0,00 0,59 2,58 2,54 0,27 -2,18 2,07 0,37 1,77 -3,39 -1,35 -4,85 NM_133206 Znrf1

A_51_P141535 2,59 -1,14 2,23 1,71 0,73 1,52 -0,99 0,53 -5,79 0,00 0,14 -0,58 -4,23 -5,37 -5,62 NM_016978 Oat

A_52_P432495 0,30 0,81 -1,33 0,39 -0,09 -1,71 -0,76 -0,64 -2,22 0,00 3,12 -0,49 0,76 3,47 4,25 NM_198300 Cpeb3

A_52_P544103 -0,18 -0,30 -0,51 0,36 1,64 -0,10 0,03 0,00 0,31 0,41 0,11 1,11 -0,92 -0,62 -1,43 NP384006 NP384006

A_51_P455597 0,00 -2,41 -2,04 4,22 2,45 2,56 -0,07 -2,29 -2,00 3,58 1,71 4,13 -0,16 4,08 -1,69 NM_133767 Mtif2

A_52_P241335 -2,86 -3,79 -0,31 0,21 0,00 0,11 -1,47 -1,53 0,87 -1,54 -0,36 0,70 0,41 0,45 0,42 XM_884181 LOC619808

A_52_P325477 -0,26 -0,84 0,00 -0,05 1,02 0,58 -0,23 -0,74 0,99 4,96 2,51 3,71 -0,06 0,04 -1,02 NM_053169 Trim16

A_52_P612019 2,31 -0,48 3,42 2,27 -0,26 0,74 -0,26 -0,23 -3,48 0,00 -2,40 -3,41 4,18 4,46 4,73 NM_008396 Itga2

A_52_P558013 -3,81 -0,40 -0,95 1,32 1,89 1,60 -0,70 0,00 -0,93 -1,47 0,28 -1,18 0,22 0,50 1,15 AK017536 5730409L17Rik

A_52_P218623 -0,14 -0,94 -0,46 0,11 0,00 -0,92 0,17 -1,14 -1,90 0,36 -0,38 0,52 5,48 1,93 3,25 TC1716172 TC1716172

A_51_P362209 0,00 0,21 -0,53 -0,31 1,54 -0,57 4,48 5,79 0,07 -0,35 -0,20 -0,21 -0,10 2,00 0,40 NM_178377 Commd10

A_51_P149946 -0,25 0,00 -0,39 0,96 -0,58 -0,28 0,35 2,31 0,07 -0,21 0,00 -0,31 0,87 3,90 4,78 NM_175094 Pdhx

A_51_P509452 0,18 -0,46 -0,75 -0,47 1,09 -0,61 0,74 -0,29 0,00 -0,48 0,35 -0,26 2,74 2,72 0,20 NM_138758 Tmlhe

A_52_P473542 -2,32 -0,55 -1,05 0,42 0,73 0,47 -0,09 0,03 0,66 -1,30 0,41 -1,21 0,62 0,00 -0,11 AK029938 4933430H15Rik

A_51_P482670 -0,26 6,39 -0,96 8,15 5,66 4,55 2,78 5,75 -0,17 -0,61 -0,82 -0,41 -0,39 0,14 0,00 AK079839 4631427C17Rik

A_51_P119255 -0,27 0,67 -0,37 1,37 -0,40 -1,79 0,00 -0,58 0,83 -0,84 0,05 -1,22 5,00 2,91 2,85 NM_146693 Olfr1462

A_52_P540855 -0,13 1,54 0,00 1,99 0,40 1,79 2,79 0,10 2,61 -0,06 -0,16 -0,45 -7,95 -1,92 -2,69 NM_007453 Prdx6

A_51_P343497 -1,10 1,15 -0,06 -0,10 -0,34 1,87 0,21 1,69 0,55 0,49 0,00 0,65 -3,27 -2,94 -3,60 NM_029735 Eprs

A_51_P451847 5,08 3,23 2,43 0,00 -1,78 2,06 -4,33 -4,40 -3,66 -4,59 1,31 -4,37 2,88 0,97 -3,84 NM_025814 Serbp1

A_52_P411076 -1,27 -0,15 -2,04 0,21 2,91 3,77 0,44 0,43 0,00 -1,35 0,63 -1,47 -1,45 0,97 -1,06 BC106106 1700028K03Rik

A_52_P516021 3,08 2,95 2,67 -0,74 2,39 -0,60 -0,25 -1,49 0,00 -0,80 -1,17 -0,17 3,41 4,38 2,42 NM_011201 Ptpn1

A_52_P199169 0,03 -0,29 -0,60 -0,31 -0,42 -0,65 -0,12 4,38 0,00 3,30 6,46 8,05 -0,17 4,78 5,08 AK052125 Rap1gds1

A_52_P29291 0,27 0,79 0,48 1,03 -0,73 0,84 -0,93 -0,07 0,71 0,03 -0,30 0,00 -3,13 -3,57 -2,30 NAP070455-1 NAP070455-1

A_51_P103069 8,32 7,26 -0,64 -0,22 1,88 -0,49 0,00 -0,10 0,16 -0,25 -0,48 -0,08 8,81 4,06 5,29 XM_983304 Ankrd13c

A_52_P1197913 1,19 0,87 0,79 -0,28 0,24 0,00 0,63 0,48 -0,13 -1,16 -0,94 0,56 -3,87 -6,08 -3,22 NM_008655 Gadd45b

A_52_P214479 0,04 2,57 -1,93 -1,04 -0,13 -1,17 0,00 -0,85 -1,31 0,04 4,90 0,00 10,39 7,59 8,98 NM_020577 As3mt

A_51_P365482 -1,35 -2,01 0,19 2,34 0,75 0,00 -1,94 -1,93 0,43 1,95 0,27 0,82 -0,93 -1,79 -0,28 NM_146152 Ipo13

A_51_P473170 -0,05 -0,37 -0,79 0,23 -0,38 -0,65 -0,15 2,67 0,00 5,20 4,45 9,06 -0,20 2,31 7,17 NM_009452 Tnfsf4

A_51_P208580 1,62 -1,20 0,00 -0,11 0,10 0,63 0,86 0,12 1,28 -0,86 -0,77 0,43 -3,73 -1,24 -2,30 NM_133831 Gltscr2

A_52_P94963 0,48 -0,52 0,21 1,04 -0,19 1,95 0,69 0,00 -0,59 2,52 0,58 -2,24 -5,56 -2,04 -8,55 AK078444 Large

A_52_P416309 0,00 3,32 3,85 -5,77 -5,08 -6,20 5,00 1,07 -4,28 2,24 -0,51 -4,86 5,02 -0,20 2,30 NM_173734 Tmem87a

A_52_P3530 -1,00 -1,46 -1,85 0,00 -1,45 0,59 -0,50 -1,07 -1,06 3,35 5,46 0,47 8,65 5,05 0,74 NM_028667 D3Ertd751e

A_52_P821110 3,06 2,52 2,11 -2,87 -1,03 -1,47 2,90 3,23 -1,97 2,46 0,96 0,00 -2,60 -3,02 -3,70 AK154917 Opa3

A_52_P346062 -6,04 -5,59 -4,30 -1,23 0,58 3,07 2,08 2,11 1,76 -3,92 -0,05 2,69 2,95 0,00 -0,01 NM_025542 2410001C21Rik

A_52_P278566 -0,69 -1,70 -0,48 0,64 1,22 -0,91 -0,25 1,02 0,00 -0,31 0,27 -0,75 2,05 2,25 2,42 NM_172671 Lgr4

A_51_P264053 7,28 8,22 3,05 -1,08 1,41 -1,47 -1,09 3,03 -0,86 -1,34 -1,54 -1,12 0,00 5,53 6,60 NM_008838 Pigf

A_52_P178260 -3,79 -4,27 -3,00 1,25 3,38 2,15 0,00 3,51 4,26 -2,37 2,73 -2,03 -2,95 4,17 -3,55 NAP028040-1 NAP028040-1

A_52_P411833 1,90 1,53 0,00 2,21 0,20 1,43 -0,74 1,34 -3,02 1,35 -0,61 -0,81 -5,76 -5,43 -6,48 TC1643908 TC1643908

A_52_P170538 1,33 1,46 0,64 -1,40 -1,17 -0,28 -0,44 -0,92 0,76 -1,35 -1,36 0,00 3,64 1,76 2,82 NM_001081127 Adamts14

A_51_P305956 -0,36 -0,54 -0,73 0,38 1,36 -0,40 2,07 2,57 -0,19 3,67 1,03 0,82 0,00 -0,36 -1,13 NM_013501 Cryaa

A_51_P414115 2,36 -0,56 -0,74 1,77 2,14 0,36 -0,34 1,14 0,05 0,68 0,00 -1,92 -0,84 -1,24 -2,16 NM_172607 Naprt1

A_51_P286301 -0,95 -0,50 -0,34 0,13 0,26 -0,27 0,39 0,51 0,68 -0,16 0,13 0,00 -0,41 0,13 -0,34 NM_007539 Bdkrb1

A_51_P188141 -1,70 -1,77 -1,65 -1,90 0,00 -1,29 -1,24 1,28 -0,66 0,53 2,67 0,15 0,72 0,96 1,87 NM_008522 Ltf

A_52_P567905 1,34 2,04 0,79 -0,11 -0,63 -0,60 -0,60 0,03 -1,50 -0,04 0,00 -0,66 1,50 1,40 2,03 NM_010957 Ogg1

A_52_P868705 0,52 -0,47 -1,10 0,22 -0,73 -0,99 0,88 1,78 1,26 0,00 0,09 -0,51 -0,55 0,56 -0,07 A_52_P868705 A_52_P868705

A_52_P101218 1,82 1,19 1,06 0,10 0,00 -0,07 0,85 -0,71 0,25 0,01 -1,12 -0,22 -1,05 -0,87 -2,50 NM_153178 Eif2c2

A_52_P624415 0,00 -0,33 -0,64 -0,34 -0,46 0,26 1,43 0,46 -0,03 -0,35 0,37 -0,18 2,60 1,37 0,33 NM_153520 Tmem10

A_52_P493477 1,90 0,42 -2,88 -1,54 -0,40 1,26 2,28 1,78 0,92 0,00 -1,47 0,81 -7,39 -7,44 -7,81 NM_173051 Serpinb1c

A_51_P383140 1,84 0,40 0,62 0,77 -1,73 1,06 0,00 -1,38 0,32 -1,09 -0,28 2,24 -3,37 -1,79 -2,85 NM_009289 Slk

A_51_P107591 1,37 0,26 0,67 0,10 -0,79 0,47 0,42 0,00 0,10 -1,79 -1,06 -1,27 -2,24 -4,88 -5,48 NM_008526 Klrb1b

A_52_P260339 0,25 -0,18 -0,54 2,96 0,81 5,07 0,00 -0,15 0,17 -0,09 -0,38 0,06 -0,06 -0,57 0,54 NM_010492 Ica1

A_51_P349772 -0,51 -1,54 -0,15 1,93 0,00 -0,05 -0,87 -1,21 0,73 2,21 0,93 2,61 1,92 -0,26 0,12 NM_025355 Tceal6

A_51_P224843 1,03 0,25 -0,05 0,03 -0,41 -0,35 0,59 0,16 0,09 -0,79 -1,33 -0,20 0,58 -0,12 0,00 NM_021278 Tmsb4x

A_51_P105292 -0,54 1,15 -0,24 -0,82 -0,23 0,20 0,29 0,00 -0,04 0,20 -0,95 -0,82 4,35 3,29 4,57 NM_173765 A230062G08Rik

A_51_P268186 7,07 5,11 8,38 -2,70 -2,86 4,79 1,59 0,23 -1,69 -1,00 -3,08 2,35 0,00 -1,14 -2,13 NM_028982 8430419L09Rik

A_52_P151853 -1,82 -2,15 -0,39 1,10 0,81 0,39 2,82 0,68 3,70 0,00 1,57 -1,10 -1,53 -2,47 -2,60 NM_009412 Tpd52

A_52_P148389 2,12 2,19 -0,20 2,19 2,10 0,63 1,40 -0,16 -0,10 2,03 -0,29 0,00 -6,05 -5,23 -5,62 AK040902 AK040902

A_52_P231453 0,24 -0,03 -0,41 0,30 0,82 0,96 1,31 0,00 0,60 -0,25 -0,03 0,78 -1,48 -0,41 -1,57 NM_139140 Spats2

A_52_P349070 3,74 2,98 1,27 3,19 1,79 3,33 -1,01 -0,28 -4,63 2,59 0,00 -0,18 -4,76 -0,78 -0,99 AK031380 Pecam1

A_51_P298564 -0,39 -0,24 -0,31 0,03 1,40 0,01 1,51 1,79 0,31 -0,03 -0,37 -0,36 0,00 0,24 -0,56 AK030081 4932436B18

A_51_P441837 -0,92 -1,04 -0,67 -0,17 0,00 0,23 -0,28 0,69 1,49 0,53 0,51 0,17 0,00 -0,29 -0,62 NM_026837 Tmem53

A_51_P310030 1,35 0,21 0,63 0,56 -1,54 -1,55 0,67 0,00 -0,90 -6,71 -1,35 -7,14 0,23 -2,44 0,30 NM_013608 Naca

A_51_P259603 -0,15 -1,63 -1,76 -0,60 0,10 -1,26 0,08 -0,95 -0,99 0,91 1,87 0,19 0,17 0,00 0,74 NM_007407 Adcyap1r1

A_52_P395575 1,18 0,44 0,36 -0,15 0,00 1,12 0,41 0,45 -0,62 -0,38 -0,47 0,50 -0,63 -1,87 -3,47 NM_010028 Ddx3x

A_51_P280947 5,19 3,28 0,00 4,19 -2,95 -0,44 3,79 -0,42 -2,50 -3,49 -0,78 -3,13 6,34 5,08 3,80 NM_010654 Klrd1

A_52_P518808 2,30 0,37 -0,57 1,54 0,00 1,02 2,70 -1,66 1,31 0,78 -1,95 -1,17 -3,09 -2,04 -2,42 XM_990990 LOC676546



A_52_P135392 1,81 0,66 1,03 -1,30 0,12 -0,75 -0,69 0,17 -0,26 0,00 0,78 0,43 -3,88 -0,76 -2,93 BC004016 Uck2

A_51_P159042 2,15 1,07 1,64 0,06 -0,93 -1,69 0,10 -1,63 -0,93 -2,57 -1,48 -2,96 0,10 0,00 0,87 NM_010372 Gzmd

A_52_P246089 -1,02 0,17 -1,55 5,16 3,92 -1,51 -0,33 -1,18 -0,90 0,00 2,26 -0,32 4,56 3,27 6,31 NM_021461 Mknk1

A_52_P198698 0,00 4,64 6,01 -0,32 0,76 -0,45 -0,08 -0,14 0,50 -0,33 -0,52 0,84 -0,10 4,23 3,68 AK016078 Cd247

A_52_P587054 -0,18 1,20 0,24 3,60 0,25 2,68 -2,41 0,09 0,00 2,10 -0,33 -1,19 -4,73 -3,72 -3,22 NM_144920 Plekha5

A_51_P320539 4,23 1,24 3,07 -2,31 -0,95 2,43 -1,53 0,00 -2,00 -1,66 -1,55 -0,70 1,77 0,27 1,29 NM_001013792 BC087945

A_51_P236053 -0,03 0,00 -0,25 0,32 0,09 0,36 0,51 -0,26 0,81 0,08 -0,52 0,30 -2,38 -1,83 -1,34 NM_008423 Kcnd1

A_51_P243495 0,40 0,02 0,04 0,51 0,00 -0,24 0,14 -0,35 0,92 -0,05 -0,73 1,45 -4,16 -2,48 -4,88 AK016926 4933426D04Rik

A_51_P168245 -0,25 -0,13 1,43 0,89 0,02 1,28 1,51 0,00 0,20 0,45 -0,83 -0,04 -2,86 -1,51 -4,90 AK081431 4930594C11Rik

A_52_P158772 -0,32 -0,61 -0,88 -0,59 -0,68 -0,95 -0,40 0,00 1,10 0,48 0,56 2,14 0,09 0,12 0,06 AK031289 Nrg1

A_51_P188033 -2,46 -1,42 -0,17 3,28 3,23 0,88 -0,06 -0,57 2,07 -0,93 0,47 1,09 0,00 -0,56 0,17 NM_026300 4930549C01Rik

A_52_P22611 0,38 0,43 -0,57 -0,30 -1,81 -1,99 -1,50 -0,13 -1,39 0,00 2,82 1,08 1,17 0,30 0,29 NM_001033288 Gm106

A_52_P699664 -0,30 0,24 -0,09 0,20 0,45 0,00 0,18 0,26 0,38 -0,50 -1,00 0,50 -3,70 -2,69 -1,81 AK079569 AK079569

A_52_P432937 0,30 0,22 0,07 -0,23 -0,05 -0,12 -0,13 0,44 0,50 -0,18 0,27 0,00 -0,88 0,01 -0,91 NAP000003-006 NAP000003-006

A_51_P298741 6,95 6,17 5,18 -0,40 -0,39 -0,64 -0,17 0,37 0,00 -0,43 -0,65 -0,24 10,18 8,45 8,25 NM_053150 Klra20

A_51_P191990 0,00 1,24 -1,12 2,11 2,03 4,39 0,15 -0,17 -0,16 -0,37 -0,86 -1,01 0,67 0,58 -0,14 AK087549 AK087549

A_51_P409327 -0,24 -0,22 -0,43 0,21 0,86 0,07 0,06 -0,64 -0,57 0,00 -0,71 -0,09 0,35 1,01 0,56 A_51_P409327 A_51_P409327

A_52_P398989 2,25 1,04 0,00 1,31 0,33 -0,08 0,29 0,16 -2,09 -0,99 -3,17 -0,40 0,19 -2,89 -3,00 NM_139200 Pscdbp

A_51_P470672 0,03 3,69 -0,59 2,50 -0,40 -0,65 -0,10 3,11 0,00 -0,33 -0,67 -0,32 5,69 4,74 4,65 NM_025930 Rbm25

A_51_P388048 -0,20 0,76 0,00 -0,11 0,62 -0,33 -0,22 0,29 0,48 0,00 0,10 0,58 -0,70 -0,98 -1,00 NM_007766 Pcdha4

A_51_P287698 -1,03 -0,76 0,04 1,21 -1,32 3,50 6,21 -1,18 -0,90 5,04 4,77 6,33 0,00 -1,07 -0,61 AK035950 AK035950

A_52_P35826 -1,23 -0,68 0,26 0,01 0,00 0,47 1,49 -0,59 1,17 -0,46 1,15 1,63 -1,70 -0,85 -1,75 AK080704 A930005K07Rik

A_51_P212057 2,62 0,86 0,00 -1,63 -0,42 1,76 2,92 2,06 1,16 -0,86 -0,01 0,47 -4,90 -2,98 -6,29 NM_173051 Serpinb1c

A_52_P240342 -1,90 -1,50 -1,55 1,76 1,50 -0,75 -0,40 0,13 -0,22 1,30 1,90 0,00 2,21 1,43 -1,23 NAP100137-001 NAP100137-001

A_51_P230269 2,29 0,01 1,65 1,10 -0,10 -0,05 0,40 -0,54 0,00 -1,29 -1,58 0,49 0,01 -1,47 -1,42 NM_010391 H2-Q10

A_51_P286431 0,31 1,12 0,58 -1,63 0,37 0,43 0,00 0,66 -0,42 0,09 -0,65 -0,72 -2,42 -1,87 -2,96 AK019053 AK019053

A_52_P112017 -0,99 -1,43 -1,35 -1,10 0,47 0,82 4,10 2,86 2,04 -1,37 1,26 1,77 -1,04 -0,46 0,00 NM_009775 Tspo

A_52_P363624 3,03 2,60 2,86 0,71 1,13 1,53 -0,16 -0,96 -0,51 -2,07 -6,22 0,00 -0,87 -1,15 1,38 TC1636749 TC1636749

A_51_P398435 2,14 -1,57 6,16 -1,57 1,43 -1,87 -1,00 -1,47 0,00 -1,53 -1,84 0,28 9,14 4,06 6,21 NM_146191 Lrrk1

A_51_P109171 0,61 0,17 0,60 0,10 0,00 0,76 0,54 -0,43 0,54 -0,49 -1,87 -0,05 -1,53 -0,64 -1,07 NM_177614 Os9

A_52_P589148 1,14 0,66 0,13 0,00 -0,56 0,36 1,14 0,11 -0,84 -1,52 -0,52 -2,11 0,47 -0,43 -0,06 ENSMUST000000994ENSMUST00000099448

A_52_P46688 -0,77 -1,02 -0,94 1,60 1,57 2,31 -0,15 1,15 1,47 -0,13 0,18 0,00 -0,13 1,26 -0,79 AK089297 AK089297

A_52_P117892 3,03 2,69 2,75 0,00 -2,09 -1,51 3,34 3,07 0,76 -1,93 -1,86 1,09 -4,24 -1,77 -1,57 NM_008802 Pde7a

A_52_P971826 -2,73 -0,67 -1,25 0,07 0,06 0,34 1,83 -0,09 0,32 0,26 0,00 0,93 -1,44 -2,54 -2,41 AK042905 AK042905

A_52_P475805 0,14 -0,20 0,07 -0,17 2,19 -0,53 0,00 -0,13 0,62 -0,22 -0,47 -0,06 0,84 4,36 6,05 NM_007730 Col12a1

A_51_P414927 -0,03 -0,38 1,24 -0,33 1,48 -0,27 0,91 -0,20 -0,05 -0,39 3,95 0,00 7,63 3,15 7,55 NM_027388 Pigw

A_51_P320852 1,29 0,04 0,28 -6,80 -3,40 -0,58 0,41 -0,65 1,19 -6,38 -3,75 -1,14 2,36 0,00 0,38 NM_007657 Cd9

A_52_P370473 -1,37 -0,64 -1,58 -0,66 3,19 -0,73 -1,27 4,65 -0,70 4,95 4,57 0,00 6,02 5,54 7,23 BC043039 4121402D02Rik

A_52_P492882 -0,86 -1,16 -1,43 0,49 0,37 0,00 0,62 0,92 -0,86 1,40 0,15 -0,02 -0,15 1,08 -0,48 AK035172 Zdhhc6

A_51_P341746 -1,39 -0,50 -2,31 0,00 -0,29 -1,42 0,22 -0,14 -0,89 0,19 0,16 1,53 1,15 0,35 0,77 NM_010823 Mpl

A_51_P128876 0,96 -0,68 -1,73 0,27 0,00 0,77 1,26 0,74 0,30 0,16 -0,70 -0,51 -0,80 -0,96 -1,46 NM_025378 Ifitm3

A_52_P659417 0,12 -1,31 -2,20 -2,57 -1,03 -2,41 0,00 1,53 0,67 1,93 0,17 1,13 1,71 -0,69 -1,14 NM_175300 Anapc2

A_51_P434101 1,31 1,42 -1,04 2,16 1,95 -0,55 -2,56 0,28 0,74 0,16 -2,30 0,00 -7,81 -2,45 -7,32 NM_022331 Herpud1

A_52_P618342 1,50 0,87 -0,08 0,28 -0,05 0,00 1,23 0,40 0,78 -0,95 -0,56 -0,69 1,37 -0,61 -0,40 TC1709414 TC1709414

A_52_P435561 -0,71 -0,25 0,00 0,06 2,45 1,53 -0,53 -0,55 0,29 0,10 -0,12 0,13 -0,23 0,45 -0,48 NM_146026 Atad4

A_51_P141315 3,32 -0,18 -1,33 -0,71 1,32 3,07 0,18 -2,12 -0,93 0,00 -1,42 -1,74 6,04 3,29 4,59 NM_177658 B230339M05Rik

A_52_P319872 0,11 -0,19 -0,43 -0,21 -0,17 -0,35 0,56 1,18 0,25 -0,22 -0,41 0,00 2,92 0,90 0,76 AK165601 9330182L06Rik

A_51_P178612 -1,67 -0,65 -1,25 -0,84 1,19 2,43 1,40 0,00 -0,28 3,43 3,26 2,60 -0,51 1,03 -2,41 NM_146996 Olfr177

A_51_P396034 -0,59 -0,28 -2,21 0,04 1,11 -0,55 -0,49 -0,52 0,00 -0,73 1,14 1,12 2,38 1,48 4,49 NM_010154 Erbb4

A_51_P510059 0,01 0,24 0,33 -0,62 -0,23 0,51 0,02 0,00 1,15 -0,20 -0,44 0,94 -4,03 -7,74 -4,36 NM_010046 Dgat1

A_51_P187750 0,51 0,91 0,67 -0,37 -0,01 0,00 0,08 0,27 0,75 -0,63 -0,69 0,66 -2,05 -3,32 -2,73 NM_153408 Lincr

A_51_P234544 1,69 0,90 0,65 -0,23 -1,68 -0,88 1,33 1,13 -2,30 1,06 0,00 1,81 -8,63 -2,47 -4,27 NM_018745 Azin1

A_51_P428360 0,47 -0,76 -1,50 -0,65 -1,68 -1,24 0,00 0,49 0,00 -1,40 0,38 -1,52 1,81 1,96 6,67 NM_023881 Retnlb

A_52_P657759 -2,86 -2,17 -2,96 1,47 1,45 1,19 -0,20 -0,33 0,00 -0,45 0,91 0,93 -0,26 0,01 0,90 NM_178909 AI553587

A_51_P314652 0,14 0,69 0,43 0,36 -0,50 -0,75 -1,27 0,13 0,00 -0,13 0,49 1,05 -2,33 -1,87 -3,82 NM_177130 Glt28d2

A_52_P214042 -0,25 -0,55 5,57 1,50 -0,55 -0,77 -0,32 6,07 -0,16 8,49 5,66 8,38 -0,34 0,00 0,18 NM_028125 Btbd4

A_51_P301804 -5,13 -1,90 -2,40 -1,73 -2,10 -1,85 2,47 1,82 -1,55 0,95 0,36 0,48 2,51 0,00 1,46 NM_009177 St3gal1

A_51_P504337 5,62 3,31 3,24 -1,05 -1,08 0,10 -0,91 0,34 -0,58 -1,04 -1,70 0,08 -0,51 1,28 0,00 NM_009848 Entpd1

A_52_P1093529 3,90 1,35 2,81 -1,13 -4,48 -2,95 3,93 0,95 -4,65 -3,99 -3,96 -4,55 0,00 2,29 1,75 NM_177320 Pik3r5

A_52_P230650 -0,30 -0,82 -0,50 -0,21 1,84 -0,26 0,00 1,77 0,19 0,29 -0,26 -0,06 4,92 3,26 3,22 BC025016 Mxd4

A_52_P88007 -1,28 0,08 0,22 0,75 0,00 2,00 -0,08 -0,30 -0,13 4,31 3,06 5,16 -1,61 0,00 -1,27 NM_201353 Slc6a7

A_51_P359891 0,18 -0,71 -0,42 0,17 0,00 0,26 0,69 -0,70 -0,42 0,67 0,47 0,94 -1,58 -0,36 -2,46 NM_011426 Siglec1

A_51_P310164 -1,50 -0,47 0,84 0,04 0,72 1,72 -0,09 1,92 2,65 0,00 -0,67 1,17 -1,43 -0,22 -1,88 AK013367 2810459M11Rik

A_51_P200895 2,33 1,33 1,36 0,29 -1,00 0,41 -4,05 -0,25 -3,95 -4,41 -1,11 -4,79 3,76 0,00 1,45 NM_025624 Pomp

A_51_P440469 -0,01 0,20 2,16 -4,29 -4,34 -4,93 0,00 0,49 -4,20 0,32 -0,65 -3,96 1,02 0,16 0,51 BC079623 4932438A13Rik

A_51_P276305 -0,23 -0,54 0,00 -0,54 0,19 -0,18 3,25 2,06 4,26 -0,58 1,74 -0,41 -0,39 2,05 0,00 NM_009292 Stra8

A_52_P288419 -1,39 -1,69 -1,75 -0,82 1,26 -1,82 0,77 0,00 -1,64 1,06 0,73 -0,50 3,46 2,51 3,73 NM_009442 Ttf1

A_52_P680856 -1,94 -3,12 -2,63 0,88 0,09 -2,15 0,61 3,09 -2,45 0,00 -0,67 -2,73 4,58 1,82 2,48 NM_009274 Srpk2

A_52_P634822 1,04 1,25 0,85 -0,21 0,81 0,36 -3,96 0,00 -6,17 0,87 -1,53 0,49 -3,92 -5,16 -7,78 NM_008672 Nap1l4

A_52_P399934 2,25 2,89 0,00 -2,33 -3,87 -0,03 0,01 1,23 -0,33 -4,13 -3,77 -4,32 3,38 0,63 1,47 NM_010090 Dusp2

A_52_P101728 4,19 1,70 0,26 0,00 0,02 0,91 0,68 1,39 -1,05 -1,88 -0,40 -1,91 -1,35 -0,24 -1,22 XR_004911 LOC676330

A_52_P418884 3,19 2,49 0,00 2,07 0,72 1,45 3,01 0,67 -2,08 -2,47 -1,19 -2,52 -1,84 -0,93 -1,22 NM_017464 Nedd9

A_51_P248714 -0,71 -0,44 -0,13 1,41 0,00 0,06 1,02 0,82 1,64 0,78 -0,29 3,01 -2,80 -3,00 -0,04 AK020714 A230105L22Rik

A_52_P553386 -0,33 -0,90 -1,43 -0,70 -0,01 -0,39 0,00 -0,29 3,21 2,04 2,23 2,65 5,94 3,02 1,38 AK041018 AK041018

A_52_P193060 2,19 1,62 1,40 -0,38 0,83 -0,39 -0,59 -0,05 0,14 -0,14 0,52 0,00 -0,69 0,00 0,27 NM_013711 Txnrd2

A_52_P294948 -1,22 -0,78 -1,58 0,00 1,75 -0,28 0,06 1,90 -0,30 0,39 -0,17 -2,64 0,82 2,21 2,05 TC1644007 TC1644007

A_51_P357207 0,35 -1,97 -0,92 -0,24 0,00 -0,21 -0,32 1,36 1,10 2,71 3,77 6,35 -0,31 0,95 -1,14 NM_001081144 6820424L24Rik

A_51_P443569 3,30 1,03 2,14 2,36 -1,50 0,00 3,83 -0,13 0,57 -1,33 -1,14 0,43 -1,20 -1,36 -0,63 NM_023431 Mum1

A_52_P1116491 -0,22 -0,54 -0,99 0,33 -0,57 -0,86 6,19 3,51 5,74 5,36 -0,82 4,98 0,59 -0,95 0,00 AK086916 AK086916

A_52_P91265 -4,12 0,00 -4,91 1,63 1,26 2,98 -4,28 0,91 -3,20 1,76 1,10 1,16 -4,35 -0,34 -3,88 NM_013855 Abca3

A_52_P642197 -0,03 -0,26 0,00 0,75 -0,43 -0,06 -1,23 2,07 -1,26 3,17 2,52 2,73 1,04 0,23 -1,45 AK076990 Mapk10

A_52_P456695 -6,70 -5,75 -7,37 3,65 -1,67 1,61 -6,68 -0,59 0,57 1,52 1,63 0,59 -6,41 0,00 0,51 AK037553 C130051F05Rik

A_51_P290207 2,63 1,65 0,33 -1,69 -0,67 -3,41 -1,66 0,89 -2,28 -0,09 1,11 -3,38 3,59 0,00 1,21 NM_153526 Insig1

A_51_P385993 1,48 0,87 1,10 -2,03 -0,15 0,34 -2,37 -0,47 1,12 0,58 0,00 0,60 -3,57 -0,93 -1,66 NM_009045 Rela

A_52_P435426 4,32 1,77 -0,29 -2,93 -3,07 0,24 4,46 1,39 4,10 -3,20 -3,21 -4,03 -2,97 0,00 1,55 NM_028099 Dusp11

A_51_P120024 6,07 6,11 -3,70 -2,42 0,04 0,00 -1,30 2,84 -1,59 -1,49 -0,87 -2,04 6,91 5,16 6,78 NM_001008548 Pde2a

A_52_P49797 0,97 0,77 0,99 0,49 0,00 0,60 -0,74 0,25 1,50 -0,25 -0,06 -0,38 -1,55 -0,60 -1,95 TC1677196 TC1677196

A_52_P311392 -1,16 -0,42 -0,03 0,05 0,00 -0,18 -0,74 2,52 1,54 -0,85 -0,31 0,39 5,51 3,90 1,90 AK009443 AK009443

A_52_P465886 4,61 3,68 3,72 1,73 -1,55 -0,84 3,04 -1,90 0,00 -2,68 -1,80 -1,06 4,32 2,26 -0,67 NM_026240 Gramd3

A_51_P295701 -1,84 -1,46 -3,16 -1,14 0,48 -1,50 0,00 0,69 -0,13 0,51 -0,18 0,11 6,44 2,02 5,50 NM_026721 Slc39a13

A_51_P318192 1,71 -0,06 -0,24 0,68 0,00 -0,12 1,20 1,28 -0,68 1,15 0,20 0,04 -9,69 -5,77 -9,14 NM_010276 Gem

A_51_P516941 -0,79 -0,67 -0,55 0,17 1,32 0,36 0,82 0,41 1,20 -0,02 0,00 1,09 -0,83 -0,40 -0,20 AK029494 EG408191

A_51_P190639 6,06 3,82 -0,78 -0,41 -0,38 -0,63 0,05 -0,25 0,00 -0,44 5,90 -0,23 8,28 7,16 8,70 AK169967 Atp8b4

A_52_P660242 -0,39 0,32 0,03 -0,67 -0,97 0,27 0,50 0,20 0,53 0,00 -0,76 1,00 -0,79 -3,77 -6,38 NM_133934 Isy1

A_51_P396309 -0,40 -0,14 0,47 -0,49 0,71 0,65 0,27 0,00 1,35 -0,19 0,06 0,56 -0,61 -1,17 -0,89 NM_146783 Olfr26

A_52_P10622 0,27 0,52 0,31 -0,22 0,00 0,85 0,50 0,54 1,02 -1,33 -1,00 -0,10 -0,69 -5,16 -3,83 NM_010330 Emb

A_51_P225845 -1,53 -2,16 -0,74 0,02 0,37 0,00 0,09 0,02 0,34 0,36 0,26 -0,01 -1,47 -0,02 -1,29 NAP057198-1 NAP057198-1



A_51_P156108 0,23 0,00 0,35 -0,39 0,45 -1,27 -1,24 -0,58 0,24 -1,36 -0,60 -1,92 2,35 0,57 1,94 NM_018827 Crlf1

A_51_P271091 0,00 2,73 0,47 3,70 4,03 3,50 1,69 -0,04 -3,13 3,64 -1,41 -1,63 -3,91 -0,38 -3,43 AK038031 A130072N09Rik

A_52_P24076 -0,29 -2,07 -3,15 4,87 4,83 3,22 -0,20 0,00 0,05 1,79 -1,45 3,23 -0,01 0,12 -2,75 NM_001040699 Mtmr7

A_51_P290788 -0,63 -0,53 -0,38 -0,19 1,01 -0,41 1,12 1,18 1,35 -0,33 0,00 0,66 0,79 0,89 -0,21 NM_025730 Lrrk2

A_51_P161842 0,00 -0,44 -0,28 2,54 3,16 1,19 -0,03 -1,06 0,04 0,02 -0,18 -0,25 0,79 2,28 -1,41 NM_146424 Olfr888

A_52_P517773 2,22 1,20 0,37 -0,84 -1,74 -1,82 -2,78 -0,46 -3,28 -0,13 0,00 0,15 1,77 1,43 2,79 NM_011203 Ptpn12

A_52_P663828 0,00 -0,28 -0,31 1,03 0,14 0,55 -0,54 -0,52 -0,01 0,66 -0,29 1,23 0,77 -0,06 0,31 NM_028021 Myh14

A_51_P508683 -1,99 -0,34 -0,95 -1,57 0,74 0,00 0,84 -0,18 -0,66 -1,02 1,12 0,53 1,89 1,26 2,32 NM_173387 9630041N07Rik

A_51_P490795 3,92 1,43 2,92 -0,83 1,03 2,51 1,98 0,00 -2,01 -1,04 -3,97 -1,52 1,74 -0,97 -0,70 AK137548 Mxd1

A_51_P279955 -0,72 -0,24 -0,08 0,14 0,51 0,66 -0,39 -0,38 0,42 0,36 1,95 0,51 -0,07 0,00 -0,09 NM_175011 E330017A01Rik

A_51_P386999 -0,71 -0,30 -1,54 0,00 1,42 -0,31 -0,60 1,38 -1,34 -0,57 2,33 0,23 0,88 2,97 4,69 AK013704 2900056L01Rik

A_51_P182796 0,00 -1,74 -1,34 1,43 -1,09 -0,74 3,14 2,40 0,44 5,15 0,92 5,65 -1,36 -0,98 -1,42 NM_009373 Tgm2

A_52_P142191 -1,19 -1,80 -0,01 1,26 -0,72 -0,15 -1,39 -0,33 0,23 2,43 0,24 0,00 3,77 1,26 1,28 NM_177583 Aph1b

A_51_P174133 -3,05 -1,95 -2,51 0,00 0,38 0,88 0,81 -0,10 1,47 2,54 -0,68 -0,70 -0,88 0,34 0,00 AK016633 4933403G17Rik

A_52_P306065 -1,63 -0,83 -0,87 0,77 1,58 0,48 0,34 0,00 1,19 -0,24 0,22 -0,62 -1,51 0,28 -1,82 AK020957 Nuak1

A_51_P499020 -0,86 -1,19 -1,04 0,00 0,44 -0,11 0,35 0,10 0,98 0,23 0,02 0,00 -0,65 -0,43 -1,32 NM_007994 Fbp2

A_52_P387717 -1,66 -0,97 -1,64 3,36 1,31 4,94 -1,10 -1,53 -0,38 0,93 0,32 0,75 0,00 0,05 -2,02 NM_001081073 Cep76

A_51_P450812 0,00 -0,47 -0,79 -1,43 -1,57 -1,24 0,53 -1,43 0,08 1,74 0,27 -0,90 4,88 1,67 0,98 NM_133973 Cog4

A_52_P155708 -6,78 0,05 -7,44 -7,09 -4,79 -7,29 1,99 1,90 0,24 0,74 -0,13 2,30 3,09 0,00 -6,46 NM_011804 Creg1

A_51_P409583 -1,77 1,90 -1,32 0,05 0,00 -0,93 -0,37 1,48 -0,07 -0,47 0,30 -0,87 6,26 2,96 6,48 AK042308 3110045G13Rik

A_51_P127320 0,10 -0,88 0,00 0,17 1,08 0,44 0,25 -0,14 -0,31 1,02 -0,82 0,72 -1,52 -1,10 -2,48 NM_027631 4931407G18Rik

A_51_P249118 1,99 0,76 0,66 0,00 0,78 0,54 0,50 -0,12 2,20 -0,29 -1,01 -0,41 -1,31 -1,50 -0,25 NM_008830 Abcb4

A_51_P211832 -0,75 0,00 2,04 -1,56 -0,88 -1,58 -1,30 -1,44 2,15 1,79 2,32 2,63 0,12 -1,61 0,90 AK051360 D230012E17Rik

A_51_P240476 -2,11 -0,66 -0,62 -0,16 2,10 -1,16 -0,25 3,48 0,00 4,04 4,23 -0,53 6,54 3,37 2,58 NM_010060 Dnahc11

A_52_P683957 0,00 0,47 0,50 0,08 -1,54 0,34 0,45 -0,58 1,14 -1,69 -1,96 0,21 -1,29 -2,94 -3,91 NM_145985 Arcn1

A_51_P188135 -0,99 -1,05 -0,98 -0,97 0,00 -0,35 -0,05 -0,68 0,34 1,65 1,39 0,00 0,34 0,70 2,88 NM_153195 Fbxo7

A_51_P447668 2,64 1,35 0,64 -1,90 -2,36 0,05 -1,03 -1,38 -2,81 -1,25 0,00 -1,48 1,64 1,59 3,03 NM_011203 Ptpn12

A_51_P285027 -0,70 -1,07 0,46 0,00 -0,10 0,53 -0,53 -0,27 1,73 3,58 1,43 1,40 -0,38 -0,06 0,03 NM_017392 Celsr2

A_52_P496956 0,59 3,21 -0,86 0,33 -0,36 0,00 3,80 2,08 0,82 -0,77 0,42 -0,49 -0,17 -0,83 -1,98 NM_053178 Acsbg1

A_51_P108659 0,61 -0,06 -1,65 -0,85 -0,25 0,00 1,73 1,58 1,46 0,89 -0,17 -0,63 0,53 0,73 -0,86 NM_011134 Pon1

A_51_P400909 0,34 -0,52 0,03 0,33 -0,86 0,00 0,38 -0,46 -1,97 1,01 0,41 1,12 -4,26 -0,56 -4,14 NM_011665 Ube2i

A_52_P662216 -3,70 -0,09 -2,33 3,60 4,56 5,75 0,00 -0,36 0,04 1,07 -1,38 -1,03 -1,79 3,53 1,51 NM_146157 C230096C10Rik

A_51_P419768 1,31 0,69 0,65 0,31 -0,42 -0,07 0,67 0,00 0,45 -0,47 -1,01 -0,78 0,32 -2,73 -3,05 NM_009061 Rgs2

A_52_P195772 -0,26 0,00 -0,94 0,38 -1,25 -0,82 -0,28 -1,99 -0,22 3,93 0,16 7,50 7,45 4,29 6,05 AJ237846 Rbmx

A_51_P337883 -3,25 0,00 -0,77 1,45 0,29 -2,73 -2,56 -0,20 -3,25 -0,59 2,65 0,51 4,48 3,90 1,64 AK048558 AK048558

A_51_P469285 -0,59 -0,68 -3,45 0,52 0,96 -0,90 -0,27 4,56 -1,86 4,32 3,39 3,67 0,00 0,52 -1,34 NM_008737 Nrp1

A_52_P225856 -0,86 0,07 -0,13 -0,41 0,00 0,28 1,55 0,13 0,12 1,27 -0,11 1,56 -9,68 -6,52 -9,56 AK038150 A130038J17Rik

A_51_P416846 -1,52 -0,69 -0,83 1,60 1,03 0,09 -0,62 0,94 0,00 1,43 1,16 0,06 -0,58 -0,24 -1,38 NM_028129 2610020H08Rik

A_52_P547000 1,01 0,38 0,95 -0,33 -1,45 -0,58 1,29 0,15 0,10 -0,40 0,33 0,00 -0,11 -0,11 -0,61 XM_892996 LOC382494

A_51_P187302 -2,85 -2,12 -2,18 0,16 0,00 1,37 -1,44 1,20 1,23 2,67 0,32 2,45 -2,09 -2,17 -2,32 NM_001083587 Tns3

A_51_P224376 0,63 -4,82 0,90 2,44 -0,99 0,58 -4,65 -3,00 -4,50 0,00 -1,44 -1,33 5,06 3,39 5,15 AK018030 5830462O15Rik

A_52_P450918 1,63 0,83 0,56 -2,38 -0,18 -3,23 -2,97 0,15 -1,87 0,00 -0,07 -2,22 2,30 1,77 1,37 NM_144538 Rab3il1

A_52_P671784 -0,85 -0,75 -0,94 -0,34 0,02 0,34 1,11 -0,74 1,05 -2,11 -1,95 0,00 2,88 1,22 1,14 NM_172619 Adamts10

A_52_P229044 -0,73 -0,21 -1,27 7,05 3,24 7,34 -0,22 -0,05 1,42 0,00 0,49 -0,12 0,74 3,58 -0,28 NM_011394 Slc20a2

A_51_P451335 -0,20 0,84 0,45 0,00 -1,23 0,99 0,11 0,30 1,93 -0,39 -0,58 2,07 -1,72 -3,85 -5,05 NM_008867 Pla2r1

A_52_P561671 -0,84 -0,46 -0,20 -0,14 -0,18 0,25 0,42 0,10 0,71 0,16 0,13 0,47 -0,85 0,00 -1,09 NM_010835 Msx1

A_51_P484718 -0,76 -0,84 -1,07 -0,14 0,00 -1,74 1,38 4,36 2,49 -0,08 2,60 -2,47 3,98 5,23 5,31 AK035336 Dock8

A_51_P187461 0,18 1,34 1,10 0,00 -0,30 0,97 -3,59 -0,41 2,09 0,16 -1,76 0,15 -7,09 -5,61 -2,73 NM_009044 Rel

A_52_P14355 -0,16 -0,11 0,02 -0,46 0,00 -0,44 1,68 3,75 0,63 -0,51 -0,81 -0,35 0,05 0,85 0,12 AK089149 AK089149

A_51_P380215 0,55 -0,07 0,65 -2,09 0,53 -3,20 1,20 0,00 -2,53 -2,03 -1,28 -3,37 1,30 1,60 3,67 NM_011100 Prkacb

A_51_P132013 1,58 0,19 1,16 0,44 0,46 0,64 -0,45 -0,68 1,59 -0,84 -3,60 0,00 -5,44 -3,84 -2,97 NM_133720 Cysltr2

A_52_P356313 0,09 -0,20 -0,49 -0,23 -0,18 -0,37 0,72 -0,04 0,22 -0,23 2,95 0,00 4,11 4,61 0,51 ENSMUST000000946ENSMUST00000094652

A_52_P193322 0,49 7,41 -1,59 0,00 0,92 -0,05 -0,36 -1,28 -0,65 -0,07 4,25 -1,21 8,00 7,18 7,53 NM_023348 Snap29

A_51_P188381 -1,12 0,00 -1,78 -1,39 -1,39 -1,63 5,11 -1,26 -1,01 6,05 4,69 2,10 7,16 1,36 1,25 NM_177093 Lrrc58

A_51_P136620 -1,27 0,46 -0,52 -0,79 0,65 -0,18 0,79 1,13 0,72 0,05 0,44 0,00 -0,25 -1,33 -1,64 NM_146782 Olfr921

A_52_P151528 -0,46 -2,34 -2,29 0,00 1,41 0,05 -0,28 1,29 -1,53 0,73 4,51 0,27 -0,91 0,09 -1,36 NM_029714 1700067C01Rik

A_51_P481342 3,26 2,68 2,59 -0,94 0,00 0,05 -0,94 -1,41 -4,67 -2,54 -3,09 -5,25 3,66 1,77 2,33 BC050828 Ugcg

A_51_P398683 -0,42 -0,17 -0,92 0,08 0,58 -0,52 0,00 1,61 1,30 -0,11 0,47 -0,22 0,08 0,24 -0,20 NM_026555 Rcn3

A_52_P542502 -1,28 0,00 -3,13 2,78 0,14 -2,19 4,55 6,01 2,61 -0,63 -0,55 -0,23 -1,28 1,30 0,17 NM_172417 2310042D19Rik

A_52_P135736 0,00 0,46 -0,24 1,85 4,16 0,57 -0,03 -0,20 0,02 0,05 1,06 -1,13 -0,98 -0,99 -1,87 NM_021360 Neurl

A_51_P362104 0,00 -1,76 -0,79 2,46 1,59 0,33 0,00 2,15 1,21 -0,33 -0,88 -1,15 -0,83 0,75 -1,26 NM_032003 Enpp5

A_51_P214796 2,83 2,69 0,80 -4,13 -1,65 1,22 1,86 0,00 4,01 0,82 -4,34 -3,86 -3,89 -4,42 -1,66 NM_199196 Suz12

A_51_P356045 4,38 3,44 1,96 3,44 -0,90 0,00 -1,76 -1,18 -2,29 -0,99 -1,19 -0,84 6,24 4,94 4,62 AK122358 Baiap3

A_52_P322364 -0,32 0,10 -0,28 -0,24 0,23 0,21 0,24 0,99 0,61 0,20 -0,16 0,00 -1,25 -0,69 -2,23 NM_133906 Zkscan1

A_51_P451527 -0,16 0,00 -0,80 -0,54 -0,23 0,43 0,55 -0,46 -0,22 1,39 3,19 1,46 -0,34 2,37 0,20 BC025027 Plce1

A_51_P139320 -0,83 -1,37 0,27 -0,75 -0,67 -0,70 0,07 -0,49 0,53 0,30 -0,25 0,00 1,96 0,92 1,61 NM_025273 Pcbd1

A_52_P321244 0,22 1,64 1,58 -1,47 0,00 -1,89 0,02 -1,53 -1,26 -1,52 -0,77 -1,37 1,43 0,68 0,79 ENSMUST0000006324930544M13Rik

A_52_P524227 -1,12 -0,72 -0,73 0,79 0,60 0,20 -0,48 0,00 0,26 -0,71 0,23 -0,43 -0,92 0,52 0,18 NM_207138 Olfr149

A_52_P1020129 0,14 -0,15 -0,41 -0,18 -0,13 -0,35 0,08 0,00 0,24 -0,18 -0,38 0,02 4,07 2,73 0,60 AK054114 AK054114

A_52_P606924 5,18 4,99 4,72 -0,50 -1,28 0,00 2,62 2,79 6,75 4,95 -2,54 -1,67 -1,29 -1,56 -3,25 NM_172714 Lin54

A_51_P205129 -3,16 -3,63 0,00 2,51 -0,40 3,43 -0,83 4,07 5,03 4,64 3,13 5,17 -3,25 -1,54 -1,89 AB030188 Cx3cl1

A_51_P175681 1,12 0,08 0,74 0,00 -1,59 0,24 -1,18 -0,37 -1,88 -1,64 -1,57 -4,52 1,78 0,70 1,45 XR_001627 EG668139

A_52_P296632 0,45 -0,27 0,29 0,00 -0,13 0,57 0,38 0,07 0,44 -0,18 -0,08 1,17 -5,45 -2,90 -3,25 XR_003643 LOC671973

A_52_P980224 -4,93 -3,80 -4,97 1,08 -0,85 -5,52 0,71 -0,41 0,17 0,65 0,00 -5,08 1,56 0,55 0,83 AK084027 AK084027

A_51_P373082 -1,68 -2,66 -1,87 -1,28 1,04 -1,10 -0,80 -1,09 0,05 4,32 2,42 0,89 0,32 0,00 0,66 AF027707 Bok

A_52_P104769 1,31 1,07 1,52 -0,64 -0,77 2,16 -1,84 -0,28 -2,27 0,92 0,00 1,89 -4,29 -3,45 0,33 NM_011711 Fmnl3

A_51_P117385 -0,04 -0,64 -1,20 -0,67 0,00 -1,12 1,69 -0,02 -0,40 0,07 0,26 0,56 1,92 1,03 0,22 AK054327 Slc26a7

A_51_P204080 -5,12 0,74 -0,46 -0,55 0,31 0,88 0,16 0,42 1,31 -1,24 0,00 1,29 -8,72 -9,86 -8,81 NM_013820 Hk2

A_51_P327127 -0,79 -0,07 -0,50 0,23 0,59 0,65 -0,04 0,31 1,43 0,06 0,14 0,00 -1,58 -0,50 -0,93 NM_009515 Was

A_52_P483799 5,69 5,39 3,11 2,80 1,23 -0,65 -0,10 -0,23 0,00 -0,32 -0,54 -0,16 -0,17 2,60 3,35 AK143015 E030037K03Rik

A_51_P213761 3,92 3,25 -2,77 -3,13 0,00 -2,17 2,59 -2,73 -0,95 3,47 -3,10 -3,02 6,47 4,53 5,48 NM_028712 Rap2b

A_51_P307680 -0,12 1,46 0,66 0,00 1,23 0,98 -3,22 -0,23 -3,13 -0,43 3,24 1,62 0,70 -1,34 -2,72 AK082012 C130094E24

A_51_P414677 -3,12 -3,77 -0,10 0,22 0,06 0,23 -1,72 0,00 -2,06 4,29 1,55 1,17 -0,40 -0,65 0,39 AK043743 AK043743

A_52_P250278 -1,92 1,46 -3,02 -4,37 -1,35 -4,85 0,93 0,39 -4,25 -0,95 0,00 0,25 0,29 2,42 2,69 NM_172594 Dhx29

A_51_P284526 -0,67 0,00 -0,10 0,64 0,38 0,46 0,50 0,02 1,03 -0,18 -0,24 0,92 -0,35 -0,60 -0,34 NM_030726 Mrgprh

A_51_P189418 2,45 2,39 1,07 -0,43 0,75 1,08 -0,83 0,11 0,05 0,00 -1,10 -0,16 -1,84 -0,82 -0,21 BC030004 Nudt4

A_52_P604629 2,21 0,68 -0,67 0,79 0,35 1,73 0,08 0,71 -4,35 0,00 -0,12 -2,67 -1,02 -6,45 -6,05 NM_153287 Axud1

A_52_P615630 -0,26 0,41 -0,05 -0,18 -0,81 0,48 -0,66 0,83 0,49 0,00 -0,20 -0,55 0,78 2,00 4,85 NM_001033493 Gpr111

A_52_P328867 1,78 1,20 -0,13 -3,32 -3,03 -3,13 0,28 0,30 -1,80 -1,88 -2,91 1,37 3,18 0,00 2,38 NM_008855 Prkcb1

A_52_P309044 2,81 1,20 1,70 1,91 -0,54 1,07 1,34 0,00 1,61 -0,66 -0,19 -1,49 -0,13 -1,01 -0,19 NM_001012309 Ccdc55

A_51_P105810 -1,41 0,05 -0,34 0,00 -0,20 -0,07 0,09 0,22 1,01 -0,06 -0,36 -0,24 0,99 0,99 0,62 NM_148928 Gtf3c5

A_51_P360165 2,78 -0,11 0,79 0,16 -4,46 0,00 2,05 1,28 0,68 -0,65 1,51 -1,65 -5,55 -1,44 -7,49 NM_007635 Ccng2

A_52_P670812 -2,08 -0,43 -0,27 0,48 0,65 0,44 -0,04 0,20 0,00 0,71 0,08 1,40 -1,76 -0,38 -2,17 AK002304 0610007N19Rik

A_52_P140287 -4,63 -4,97 -5,30 -0,93 -0,19 2,71 -0,14 0,14 -1,89 0,00 0,56 3,12 2,17 1,76 1,41 AK041480 Spn

A_52_P436258 0,31 0,36 0,75 0,00 0,09 0,67 -0,10 0,06 -0,15 -1,37 -0,61 0,31 -0,40 -1,30 -0,47 NM_007569 Btg1

A_52_P1083818 0,00 -0,30 -0,61 7,54 -0,37 9,16 -0,09 -0,27 -0,03 6,24 5,71 4,10 -0,15 0,16 0,40 AK035648 AK035648

A_52_P380502 4,33 0,00 0,03 -1,86 -1,21 -1,16 -0,28 -1,05 -2,00 0,42 0,46 -0,53 3,53 2,02 4,06 NM_201385 Plec1



A_52_P637172 4,59 4,93 -0,17 -0,15 3,15 0,17 -0,38 0,03 -1,37 -0,34 0,14 0,00 0,58 -0,45 -1,33 NM_029011 4833409A17Rik

A_51_P401749 4,48 1,78 2,15 -5,34 -1,22 -7,34 -6,78 -0,30 -4,50 0,00 0,30 -6,25 0,89 0,28 0,03 NM_172567 Mettl2

A_51_P354616 1,01 -1,57 0,38 -0,60 -0,15 0,62 1,25 0,49 -0,35 0,27 0,18 0,00 -5,09 -4,80 -5,45 K02899 Tcrg

A_51_P429246 -1,48 -0,43 -0,36 -0,27 1,47 0,20 0,12 0,00 0,64 0,14 0,37 1,53 -1,50 0,00 -1,76 NM_013909 Fbxl6

A_52_P655890 -0,46 -0,89 0,01 5,05 2,16 4,51 -0,35 0,26 0,06 2,72 -0,08 -0,32 0,00 -0,31 -0,29 NM_172598 Wdhd1

A_51_P476879 0,29 -0,40 -0,37 -0,36 0,11 0,00 -0,40 -0,97 -1,21 3,00 0,87 -0,65 2,32 2,09 2,78 NM_172907 Olfml1

A_51_P124803 0,05 -1,18 -2,45 -1,82 2,38 -0,09 0,04 2,27 -0,28 2,56 3,12 3,36 0,00 -0,05 -1,43 NM_028427 3110005G23Rik

A_52_P119128 -0,90 2,53 3,14 0,32 1,38 -0,43 -0,64 -1,92 -0,24 0,00 -1,37 -0,34 2,90 3,00 2,53 BC052838 EG272350

A_51_P326346 -1,12 0,00 0,52 0,55 0,53 2,18 -0,53 -0,95 0,05 -0,75 0,13 1,59 -0,64 -0,72 -1,17 AK090384 Ppa2

A_52_P32750 0,00 -1,36 -0,22 0,77 -0,37 0,86 0,99 0,33 1,40 0,99 -0,21 0,79 -8,89 -4,32 -1,73 AK041838 Il7r

A_52_P232637 -0,37 -0,65 -0,95 6,05 4,13 0,27 -0,44 1,18 0,68 -0,71 0,00 -0,60 -0,49 0,81 0,07 NM_007857 Dhh

A_52_P249424 0,45 -1,62 -2,63 0,22 0,00 0,77 -2,85 -1,69 -4,52 2,95 1,92 3,81 1,33 -5,14 -3,06 NM_009505 Vegfa

A_52_P622850 -0,74 -0,44 -0,61 -0,46 0,00 -0,35 0,01 -0,43 0,78 -0,11 0,57 0,51 0,50 0,36 0,41 NM_010419 Hes5

A_52_P254782 -0,15 -0,34 -0,18 0,47 0,87 0,20 -0,28 0,79 -0,11 2,15 0,67 0,73 0,00 -0,09 -0,48 AK138164 Cntn5

A_51_P315941 0,70 1,72 1,77 2,02 -0,25 2,32 -0,01 -1,13 0,00 0,20 -0,14 0,43 -0,85 -1,12 -0,29 AK016167 Prkcn

A_52_P434055 0,66 0,19 -0,03 0,17 -1,10 0,00 0,40 -0,56 0,48 0,91 -2,15 0,23 -2,41 -3,18 -7,35 BC011338 Birc3

A_52_P268269 0,06 0,00 0,11 0,76 -1,32 -0,16 0,29 -0,98 1,19 0,91 -1,18 0,80 -2,18 -1,94 -2,25 AK003909 BC010787

A_52_P39164 0,15 0,37 -1,62 -0,20 0,09 -1,11 0,40 0,00 -0,68 1,23 0,19 0,45 -1,89 -0,60 -1,58 XM_993216 Igk-V21-12

A_52_P258617 0,00 -0,28 -0,58 -0,32 -0,26 -0,48 0,59 0,99 0,11 0,84 -0,08 -0,09 0,62 1,79 0,44 NM_008533 Cd180

A_52_P494622 2,21 1,83 1,29 0,32 -0,78 -2,71 -0,23 -0,62 0,18 0,22 -4,05 -1,07 0,28 0,00 -0,48 NM_013613 Nr4a2

A_52_P431612 1,32 0,00 0,89 -0,44 -1,62 -3,15 -0,19 -0,27 -1,20 0,05 -1,92 0,88 2,57 0,80 1,96 XM_001000891 Gm1966

A_51_P229664 4,33 4,46 4,29 -0,27 -0,72 -0,29 -0,76 -0,02 0,34 0,00 -0,54 -1,03 6,83 3,63 6,26 NM_001033126 Cd27

A_51_P214365 0,19 -0,12 -0,46 -0,17 3,65 2,19 2,63 2,94 5,03 -0,16 -0,09 -0,14 0,00 -0,46 0,58 AK045173 Suhw4

A_51_P270005 -0,29 -0,54 0,06 -0,09 0,00 -0,95 0,66 1,62 0,19 -0,47 -0,22 -1,25 1,03 0,57 0,06 AK014976 Lrguk

A_51_P469008 1,81 2,11 1,19 -1,45 -0,09 0,54 1,15 1,71 2,99 -1,00 0,00 -2,29 -1,98 -1,40 -2,21 NM_010119 Ehd1

A_51_P127297 -1,85 -0,52 -1,62 -1,02 -0,25 0,54 1,67 1,06 1,81 0,00 -0,17 -0,31 3,13 1,67 1,04 NM_008288 Hsd11b1

A_52_P276794 2,08 1,41 0,29 1,73 -2,88 0,76 -4,73 0,00 -4,00 -0,36 1,15 0,15 -4,00 -2,05 -5,72 NM_023434 Tox4

A_52_P397385 0,19 -0,21 -0,60 -0,12 4,80 -0,54 9,19 3,78 11,30 -0,15 -0,48 0,00 -0,12 4,78 0,49 AK032013 Anxa7

A_52_P1084681 1,35 1,22 0,83 -0,43 1,15 -0,20 0,76 -0,01 0,76 -0,17 0,00 -1,02 0,24 -0,40 -1,29 AK078982 AK078982

A_51_P185141 0,20 0,44 0,00 -0,46 0,36 0,57 -1,48 0,32 1,03 -0,46 -1,42 0,27 -2,92 -3,49 -2,06 NM_181072 Myo1e

A_51_P285462 0,26 -0,03 0,44 0,05 0,00 0,52 -0,05 -0,11 1,00 -0,07 0,20 0,86 -0,44 -0,56 -0,80 NM_146276 Olfr1394

A_52_P559550 -1,79 0,01 -1,60 -1,02 0,00 1,73 3,67 1,51 -0,35 -1,44 -0,89 -0,58 2,02 2,06 3,44 NAP097318-001 NAP097318-001

A_51_P453167 0,00 -0,79 -1,26 -0,04 2,47 -0,76 -0,50 0,23 -0,06 1,27 1,46 -0,76 4,18 2,53 3,61 NM_026995 0710008K08Rik

A_52_P647226 1,64 1,91 0,00 -5,76 -5,72 -5,28 -5,69 -0,33 1,89 3,19 0,20 2,39 -5,78 0,29 -0,68 AK046126 Ing4

A_52_P188338 2,56 2,37 1,43 -1,44 0,59 -1,89 -3,19 -1,75 -0,90 -2,81 0,00 -1,89 1,80 0,31 0,21 NM_134097 Topors

A_52_P659270 0,00 -1,51 -6,96 -1,34 -2,01 3,06 2,58 1,54 2,44 2,36 0,81 0,45 -6,73 -7,50 -5,85 NM_172903 Man2a2

A_51_P220422 0,90 0,93 0,00 -0,05 0,48 0,43 -0,04 0,60 0,15 -0,78 -0,30 0,17 -0,32 -0,54 -0,71 NM_011861 Pacsin1

A_51_P374014 1,07 0,01 -0,32 -3,04 0,00 0,34 0,69 0,73 1,45 -1,81 -0,17 0,76 -3,23 -4,61 -8,17 NM_029735 Eprs

A_52_P612518 0,15 2,10 1,24 -2,53 -1,80 0,51 0,00 -0,28 -7,76 -2,78 -7,96 -7,89 3,33 1,37 1,78 NM_152808 Slc44a2

A_51_P224534 0,58 -0,12 0,00 0,56 -1,21 -1,16 0,29 -0,85 1,18 -2,71 -2,73 -6,14 1,82 0,19 0,37 NM_009643 Ahnak

A_51_P461123 -1,45 -0,32 -1,41 0,58 1,67 0,83 1,02 0,73 2,45 -0,39 1,34 -0,46 0,00 -0,16 -0,26 AF186107 Tlr5

A_51_P153079 5,13 -0,85 -0,08 -3,97 -2,78 -3,60 3,57 3,13 -3,48 0,00 1,31 -3,17 6,72 3,90 3,33 BC021404 Ttll3

A_52_P649210 7,90 7,61 7,26 0,93 -2,44 -2,35 -3,03 -2,01 -1,10 -2,61 0,00 -1,81 9,83 8,36 9,05 ENSMUST000001036ENSMUST00000103677

A_51_P235619 -0,50 -0,67 -1,13 1,02 0,68 0,16 -0,50 -0,35 0,21 0,63 4,47 7,01 -0,66 0,00 -0,09 AK041360 AK041360

A_52_P1020153 1,86 0,35 -0,62 0,14 -7,18 0,09 -6,98 -7,05 -6,65 0,00 -5,67 -7,02 3,81 0,03 2,31 AK050110 AK050110

A_52_P17602 0,00 0,17 -0,44 0,47 -0,33 -0,35 -0,19 -0,05 0,26 -0,06 2,39 -0,56 5,34 3,32 2,67 NAP052469-1 NAP052469-1

A_51_P214896 0,01 -0,28 -0,76 -0,28 -0,32 -0,66 3,87 1,09 0,00 0,42 -0,59 -0,16 5,57 1,47 3,30 AK037799 AK037799

A_51_P386270 -2,23 -0,61 -2,42 -1,07 0,45 -1,30 0,85 0,00 1,09 0,12 0,02 -0,31 1,12 0,22 -0,30 NM_201360 9030605E09Rik

A_51_P468742 -0,48 -0,05 0,00 -0,62 0,64 0,61 0,54 0,74 1,64 0,33 0,79 -0,01 -0,16 -1,02 -1,23 NM_025697 6330409N04Rik

A_51_P258179 2,24 0,00 1,82 -0,11 1,12 -0,38 0,46 1,25 -0,49 2,25 0,66 -0,16 -1,46 -1,00 -2,14 NM_016895 Ak2

A_52_P559044 -0,42 -0,71 -1,04 -0,77 0,32 -1,08 -0,50 0,47 -0,46 2,88 1,24 0,26 0,75 0,53 0,00 AK085745 Mapk8

A_52_P166382 0,00 -0,28 -0,58 0,06 -0,26 -0,50 -0,06 0,80 0,09 -0,31 0,07 -0,11 0,87 2,71 0,47 BC059025 2810011L19Rik

A_51_P413710 2,12 -0,16 0,05 -0,06 -1,67 0,00 1,94 0,41 0,73 0,89 -0,54 0,87 -2,60 -1,65 -0,23 NM_007460 Ap3d1

A_52_P262118 -0,93 -0,68 -0,90 -0,30 0,64 -1,28 0,00 0,24 -0,55 0,40 3,00 1,83 1,08 0,86 -0,38 BC046433 Prdm15

A_52_P923921 0,06 4,73 -0,53 -0,28 0,89 -0,56 0,00 -0,14 0,05 -0,28 -0,46 -0,17 9,26 7,10 8,03 AK080796 B230118I11Rik

A_51_P287715 -0,46 -0,31 -0,26 3,70 1,42 0,38 4,46 5,67 0,83 -0,10 0,06 -0,31 -0,12 0,00 -0,57 AK013927 3100003L13Rik

A_51_P223144 0,26 -1,49 2,73 0,10 0,91 -1,78 -0,39 -0,11 0,00 -0,91 -0,37 -1,53 4,82 2,73 4,46 NM_013758 Add3

A_51_P323770 -1,65 -1,47 -1,28 0,00 1,58 0,48 0,04 -0,37 0,56 -0,10 0,87 1,07 -1,69 0,14 -0,52 NM_183271 Wfdc15a

A_52_P59206 -0,48 -0,60 -1,67 -0,21 0,24 0,60 -0,48 0,78 0,00 0,02 -0,96 -0,04 1,93 0,48 3,43 NM_028623 Cst6

A_51_P251552 -1,12 0,24 -1,51 -0,39 0,47 -1,07 -0,22 0,00 0,68 4,49 2,97 5,69 -0,08 0,29 -1,54 NM_025864 2310028N02Rik

A_51_P102319 7,73 6,11 2,13 -2,86 -2,25 -1,65 -2,58 -0,73 -0,26 -2,85 0,16 0,00 0,49 4,67 1,94 AK033257 Dock11

A_52_P529650 0,21 0,15 0,01 -0,33 0,00 0,36 -0,76 0,30 0,95 -0,01 -0,13 0,52 -3,21 -2,23 -2,45 NM_010077 Drd2

A_51_P231820 0,00 -1,81 0,35 -0,06 0,94 -2,78 -2,21 -2,69 -1,85 0,64 1,84 -0,91 4,76 2,51 2,08 NM_175219 C130026I21Rik

A_52_P504400 0,00 0,49 -1,16 0,94 0,52 -2,35 -3,45 0,26 -1,20 0,94 0,11 1,96 -3,80 -4,92 -3,71 NM_173737 8430410A17Rik

A_52_P564951 0,00 -1,47 -0,69 0,79 3,34 3,72 3,57 2,01 6,24 -1,51 1,78 -1,31 -0,84 -1,82 -0,86 NM_001017985 AU020772

A_51_P329043 0,83 0,37 0,15 -0,24 -0,33 0,19 0,24 0,09 0,42 -0,79 -0,92 0,00 -0,53 -0,84 -0,47 X55787 Ets1

A_52_P73134 0,76 0,01 0,54 -3,26 0,03 0,67 0,00 0,46 0,84 -1,74 -2,53 -2,55 -4,95 -3,46 -10,01 NM_130796 Snag1

A_52_P210078 0,56 -0,89 0,18 0,00 -0,46 -0,28 0,86 1,20 0,35 0,34 1,07 -0,02 -0,54 -0,33 -1,46 NM_007392 Acta2

A_51_P192589 -0,09 -0,81 2,16 2,74 2,79 2,59 -0,76 1,25 0,30 0,58 -0,77 -0,92 -1,21 0,00 -1,31 NM_025443 Pno1

A_51_P379687 -0,38 -1,03 -1,48 0,01 0,31 -0,52 0,21 -0,66 -0,24 0,10 0,00 0,35 0,30 0,14 -0,56 NM_029288 1700001E04Rik

A_52_P615051 0,82 0,14 0,58 0,49 -0,17 0,77 0,00 0,04 0,32 -0,54 -0,98 -0,53 -1,58 -0,98 -0,62 AK035396 1200016E24Rik

A_51_P328202 -1,22 -0,62 -0,55 0,00 -0,41 -0,31 1,46 1,40 1,10 0,79 0,86 -1,50 1,57 0,89 -0,23 NM_001008231 Daam2

A_51_P303160 0,27 0,00 -3,96 -1,04 0,98 -3,99 0,83 2,46 4,32 2,43 1,80 -2,19 -2,77 -1,94 -4,67 NM_007482 Arg1

A_52_P68893 4,04 1,21 1,61 1,89 -1,04 1,19 -0,45 -0,76 -2,13 -3,11 -2,86 -2,06 1,43 0,00 0,67 NM_008337 Ifng

A_52_P328006 1,17 1,26 0,00 -2,56 0,00 0,15 1,39 0,09 1,89 0,28 -0,10 -1,03 -1,27 -3,15 -2,02 NM_176919 Ppm1h

A_52_P402677 -0,65 0,00 -0,12 -0,33 0,77 0,14 0,53 -0,02 0,39 -0,37 -0,08 -0,44 0,98 1,50 0,22 BC031933 Lipl3

A_52_P779862 -0,32 0,32 0,36 -0,63 0,93 0,00 1,97 3,20 0,63 -0,66 -0,60 -0,51 1,37 -0,10 -0,02 NM_001004162 EG432436

A_52_P268911 2,86 2,15 2,34 2,62 0,77 0,00 -1,03 -0,46 1,95 0,28 -6,22 -0,75 -8,18 -4,14 -7,60 BC050049 Ikzf2

A_52_P12806 -1,35 -1,11 -1,36 -0,14 0,38 -0,15 0,64 0,00 0,27 -0,40 0,06 0,31 0,25 0,11 -0,73 ENSMUST000000505EG277333

A_52_P197215 -1,09 -1,09 -1,12 0,84 0,00 -0,66 0,40 -1,52 0,35 1,58 1,53 0,36 -0,01 -0,34 0,58 NM_028777 Sec14l1

A_52_P393488 3,90 2,36 2,45 -0,49 -1,25 -1,12 0,00 -0,10 -0,19 -2,44 -0,62 1,04 4,63 3,79 3,75 NM_029499 Ms4a4c

A_51_P326091 -1,67 -0,85 -1,88 0,56 -1,02 -0,38 2,94 1,30 4,44 1,40 2,60 1,03 -0,85 -1,00 0,00 NM_207653 Cflar

A_52_P467221 6,07 2,54 1,57 -3,93 -3,87 0,28 0,69 -1,75 0,00 -3,92 -4,14 -3,70 -2,92 2,18 3,71 AK036755 Apbb1ip

A_51_P344399 3,69 1,58 3,40 -1,57 -2,17 -1,10 5,13 1,45 0,78 -1,20 -1,20 1,00 -1,19 0,00 -1,82 NM_030259 BC003324

A_52_P143332 0,09 -0,72 -1,05 1,19 5,68 2,84 -0,51 -0,68 0,72 -0,79 1,45 0,03 -0,58 0,00 0,00 BU939569 1700013D24Rik

A_52_P956284 0,88 1,13 1,47 -0,22 0,00 1,59 0,56 0,31 1,57 -1,69 -1,74 -1,30 -1,14 -3,97 -1,39 AK085307 AK085307

A_52_P464003 2,95 0,27 0,00 -6,43 -5,31 -6,88 0,04 0,65 -8,84 -0,01 -0,66 1,45 1,03 -1,25 0,50 NM_026402 Atg3

A_52_P212782 -0,27 -0,76 -0,71 0,40 0,00 0,06 0,64 2,27 0,52 0,16 0,05 -0,02 -0,84 -0,16 -1,06 NM_028186 Nkd2

A_51_P382849 0,77 0,00 0,15 0,55 0,10 0,98 -0,59 1,01 -0,12 -0,95 -0,91 0,36 -6,11 -5,60 -8,55 NM_010330 Emb

A_52_P387882 0,87 0,23 0,69 -0,52 -0,06 -0,39 -0,33 0,20 0,00 -0,26 -0,20 -0,46 1,50 1,19 1,24 NM_001004147 AI595406

A_52_P369415 -0,84 -0,49 -0,63 0,28 0,00 0,39 0,09 0,08 0,97 -0,51 -0,04 0,15 -0,12 0,05 -0,64 NM_207649 Dscr1l1

A_52_P658034 1,76 -1,17 2,77 -4,16 0,16 1,32 0,02 0,00 1,43 -0,77 -1,17 0,42 -7,48 -2,10 -3,41 NM_009433 Tspyl1

A_52_P321318 0,93 0,24 0,34 -0,14 -0,99 -0,52 0,41 0,00 -0,20 -0,59 -0,60 0,09 0,38 -0,89 0,20 BC012020 BC012020

A_51_P199217 -1,21 1,07 2,27 -0,02 0,82 2,45 -1,00 -4,12 -1,82 0,53 -0,19 0,00 3,17 -0,31 2,94 XM_895899 C330007P06Rik

A_51_P439612 1,27 0,68 -0,20 0,39 -0,41 -0,12 -0,32 0,17 2,06 0,76 0,00 1,01 -6,65 -5,71 -2,69 NM_020266 Dnajb10

A_52_P248513 7,16 6,20 6,68 0,72 -0,88 -4,30 -3,77 -2,30 -3,29 -4,04 0,00 -3,84 10,06 8,77 8,47 NM_014194 Klra7

A_51_P279197 0,83 -1,14 0,00 1,16 -1,00 0,12 0,77 -0,03 -0,88 1,74 0,22 2,06 -2,46 -0,61 -2,24 NM_009124 Atxn1



A_51_P133582 0,11 -0,24 0,00 2,21 1,85 1,09 -0,23 -0,79 0,47 0,05 -0,81 1,74 -1,74 -0,71 -1,33 NM_007625 Cbx4

A_52_P447138 1,34 0,42 0,00 -2,83 0,05 0,72 0,32 0,94 1,85 -2,73 -0,28 -0,80 -2,93 -4,13 -7,95 NM_029735 Eprs

A_52_P624757 -0,15 0,66 0,55 0,03 0,00 1,18 0,29 0,32 1,05 -1,27 -1,02 -0,27 -0,05 -1,21 -0,57 NAP000004-017 NAP000004-017

A_52_P257590 1,28 0,82 0,00 -1,07 -0,48 0,60 0,72 1,03 0,17 -1,30 -0,03 1,04 -10,17 -6,36 -10,53 NM_009372 Tgif1

A_52_P265889 6,18 4,68 -0,91 -0,63 -0,56 -0,81 -0,36 -0,43 0,00 7,47 5,74 -0,40 4,05 5,42 2,98 NM_009119 Sap18

A_52_P302433 10,24 7,07 6,44 -1,07 4,34 -1,14 5,31 -1,38 -0,16 0,00 2,37 -2,27 -1,59 3,14 -1,82 NM_008873 Plau

A_51_P498750 -0,40 0,31 -0,16 -0,37 0,15 -0,99 0,71 -0,76 -0,44 5,03 3,50 6,69 -0,47 1,79 0,00 ENSMUST000000997ENSMUST00000099765

A_52_P582858 -4,93 -0,57 -5,68 1,94 -0,02 2,54 1,59 0,00 -4,94 -1,64 0,42 -0,42 3,21 2,67 2,88 BC048957 Dgkd

A_51_P443322 1,02 0,70 1,06 0,00 -1,06 -1,30 0,19 -1,14 0,62 0,29 -1,37 -0,09 -0,39 -0,03 0,00 NM_146200 Eif3s8

A_51_P181205 1,41 -3,51 -3,78 3,44 -4,27 -3,25 4,74 4,93 5,53 2,34 1,40 -2,48 -2,84 0,00 -4,02 NM_029418 9130401M01Rik

A_52_P311263 -1,58 -2,12 -1,91 0,00 0,27 0,10 -0,57 0,81 1,48 0,19 -0,92 1,37 -1,99 -1,18 0,36 AK013739 Lonrf2

A_52_P220739 -7,47 2,08 2,47 -0,90 0,08 2,01 -7,51 1,51 -2,10 0,00 0,29 0,97 -7,57 -8,07 -7,06 AK036150 9630041I06Rik

A_51_P129787 -0,31 0,00 -0,92 2,51 -0,56 -0,81 -0,36 2,99 -0,22 -0,30 5,47 7,30 5,31 7,38 8,07 NM_025793 Wdr45l

A_52_P731549 -0,27 3,78 6,40 0,54 -0,57 -0,92 -0,34 -0,46 -0,27 4,53 4,11 7,57 -0,43 3,90 0,00 AK085971 AK085971

A_51_P404110 1,37 0,33 -0,87 -1,87 0,00 -0,96 1,69 0,72 -0,45 -0,17 -0,32 -1,99 2,41 0,80 1,01 NM_019679 Fmnl1

A_52_P444839 6,27 4,42 2,59 -0,86 -0,96 -0,51 0,00 0,66 -0,35 -0,60 -0,47 -1,43 7,27 1,99 0,65 NM_010848 Myb

A_51_P378667 -0,56 -0,24 -1,39 0,00 -0,02 1,23 -0,95 -0,62 0,17 0,06 -0,07 1,30 2,32 0,15 2,23 NM_144824 Wdr79

A_52_P620817 -1,07 1,76 -0,86 -0,42 0,00 -0,09 -1,58 -0,22 0,79 -0,62 1,04 0,14 3,81 1,72 5,13 AK030307 Armc9

A_52_P357962 -0,06 -0,18 0,09 -0,10 0,00 -0,28 0,23 -0,40 -0,45 5,40 3,21 0,34 0,77 0,27 -1,30 NM_029205 4930546H06Rik

A_51_P467349 0,09 -0,84 -3,26 0,00 0,58 0,20 1,49 -0,20 -5,43 0,89 0,15 0,28 -5,22 -2,87 -6,54 AK048725 Trim62

A_52_P451574 2,34 -2,33 0,56 -3,40 -7,97 -7,90 2,12 0,88 0,00 1,46 -0,16 -7,81 2,92 -1,19 2,76 NM_011273 Xpr1

A_52_P683178 -0,78 -0,45 0,25 0,44 -0,32 -0,33 0,51 0,64 0,46 1,40 0,00 1,20 -0,32 -0,64 -0,02 NM_025670 5730403B10Rik

A_52_P453833 -1,70 -3,31 -0,77 -1,22 1,39 0,26 -0,78 -3,22 -2,06 3,52 1,94 4,31 0,60 0,10 0,00 NM_013635 Sypl

A_51_P224903 -1,71 -0,34 -1,99 1,76 2,67 -0,68 -0,52 -0,33 0,30 0,34 0,39 -1,01 1,03 0,83 0,00 NM_009062 Rgs4

A_52_P430411 -1,07 -1,32 -0,71 -0,11 0,65 0,52 0,01 -0,87 0,62 0,00 0,50 0,42 -0,09 0,46 -0,36 NM_025585 1700029F12Rik

A_52_P615877 -0,13 -0,73 -0,35 0,43 -2,29 0,13 0,32 -0,83 -0,38 0,00 0,00 -1,32 5,73 3,69 6,62 NM_023117 Cdc25b

A_51_P336083 -0,28 0,88 -1,07 0,41 0,99 0,00 -3,91 -3,46 -2,04 1,67 0,45 -2,56 0,43 0,10 -0,12 NM_178775 Rps6kc1

A_52_P336594 -0,75 -0,99 -1,58 0,46 1,21 0,34 -0,79 -0,47 1,01 1,72 0,55 0,72 0,00 -0,16 -0,57 NAP034624-1 NAP034624-1

A_52_P515192 -0,38 -0,27 -0,18 0,18 0,72 0,36 0,48 0,01 0,69 -0,40 0,00 0,56 -1,22 -0,43 -0,09 AK006574 1700031A10Rik

A_52_P678393 0,20 0,73 -0,03 -0,42 0,97 0,19 -0,06 -0,03 0,96 0,00 0,95 0,40 -1,88 -2,30 -2,74 NM_001037749 Slc22a14

A_52_P99110 6,75 4,94 4,58 -3,62 0,31 -4,02 -0,78 0,00 -3,53 -3,71 -0,08 -4,18 7,48 6,83 7,04 NM_008459 Klra10

A_51_P288608 -1,03 -1,23 -1,07 0,45 -0,45 -0,22 -0,92 -1,40 0,47 0,00 0,27 0,25 0,25 0,00 0,77 AK015086 Satl1

A_52_P603668 -0,87 3,79 -1,89 -1,81 -1,42 0,35 -1,19 3,02 -0,33 0,00 0,77 -0,69 6,27 4,55 6,43 NM_025446 Aig1

A_51_P397003 -0,66 -0,75 -0,79 1,12 0,19 0,82 0,26 3,27 2,54 -0,10 -0,57 1,82 -1,90 0,00 -1,29 NM_001081119 Abhd13

A_51_P298196 -2,68 -2,95 -3,42 -0,19 0,30 2,83 0,07 0,20 -2,64 3,06 0,19 2,93 -1,81 0,00 -1,72 NM_001081252 Ugcgl2

A_51_P394172 -1,91 -2,96 -0,79 -1,08 2,30 1,34 -0,04 0,43 3,19 0,23 1,44 2,09 0,00 -0,87 -0,88 NM_007954 Es1

A_52_P663526 -1,28 -1,74 -1,27 1,43 0,15 1,19 -0,16 0,00 0,15 2,51 0,26 1,26 -3,86 -0,53 -1,00 NM_145497 BC016495

A_52_P239834 2,15 1,07 1,62 -2,14 -1,44 -1,65 0,00 -0,88 0,51 -1,35 -2,04 -0,85 0,15 0,69 1,78 NM_011210 Ptprc

A_52_P145611 1,69 0,67 1,20 -1,94 0,27 -2,08 -1,88 0,81 -1,38 -2,12 -3,06 -2,16 1,93 0,64 0,00 AK051225 D130009I18Rik

A_51_P219662 -3,60 -0,06 -1,37 0,41 -2,85 1,43 1,72 0,94 2,47 0,00 1,79 3,25 -8,68 -6,78 -7,92 NM_025831 1300014I06Rik

A_51_P407193 -2,03 1,60 -0,39 -0,45 2,68 0,00 -0,01 4,57 1,43 3,70 3,13 0,22 -1,01 -1,88 -3,20 NM_133840 Clp1

A_52_P551909 -3,95 -2,04 -3,34 2,32 -0,53 0,20 2,76 0,37 2,45 3,59 0,57 0,00 -2,42 -2,69 -0,23 NM_009706 Arhgap5

A_51_P332359 4,71 0,05 2,39 0,39 -2,73 -2,29 -2,41 -2,08 -2,00 2,48 0,00 -2,96 1,59 1,49 -0,80 NM_027213 Med6

A_51_P118945 -0,94 0,77 0,65 -5,17 0,38 2,30 -5,95 0,29 1,69 0,62 -0,66 0,00 -7,86 -7,01 -7,28 AF054581 Il2ra

A_52_P308881 2,93 -0,27 -0,85 0,66 -0,42 0,72 1,12 0,72 0,39 0,86 0,00 -0,03 -7,30 -7,79 -6,82 AK163685 Pcyt1a

A_52_P24439 -1,97 -1,38 -4,06 -1,51 0,55 -0,89 4,31 0,15 1,32 0,00 -0,19 0,51 0,78 1,08 -0,28 NM_023134 Sftpa1

A_51_P221753 -1,30 -2,09 -2,36 0,24 -2,10 -1,04 0,92 1,12 -0,11 0,59 0,64 -2,62 1,33 0,00 0,21 NM_010116 Klk1b9

A_52_P339606 4,40 2,92 0,63 -4,23 0,00 -5,43 -1,51 1,03 -1,63 -0,40 -0,22 -4,55 4,28 1,73 2,90 NM_175833 Cdv3

A_52_P645432 1,32 0,11 -1,27 -1,01 -1,47 -2,07 0,22 -0,62 0,00 -0,24 -1,12 0,24 1,98 0,02 0,12 TC1717038 TC1717038

A_51_P472488 -1,14 -0,40 -0,28 -0,02 0,89 0,40 0,54 1,74 0,62 0,63 1,08 0,00 -0,64 -0,75 -1,38 NM_019836 2610024G14Rik

A_52_P3805 -0,18 -0,18 -0,39 1,71 0,76 0,20 0,57 -0,03 0,67 0,43 0,00 0,13 -0,39 -0,52 -2,28 AK081274 Ttyh1

A_52_P923256 -1,67 -1,94 -2,26 -0,61 -0,25 -1,03 0,00 4,59 0,78 1,18 1,12 1,48 -0,87 0,99 1,89 AK038250 AK038250

A_52_P522427 2,28 2,35 1,53 1,25 0,01 -0,25 -0,22 -0,61 -0,21 -0,58 -1,30 -0,74 0,00 0,25 0,10 NM_197944 Hsh2d

A_52_P399482 -2,94 -2,66 -3,07 0,00 -0,79 -2,82 -1,84 1,16 -1,95 1,94 0,18 0,91 4,57 0,22 3,56 NAP105815-1 NAP105815-1

A_52_P348189 -1,66 0,82 0,69 -0,77 -1,53 -0,34 0,84 0,00 -0,99 0,33 -1,28 -0,60 3,55 0,79 3,31 NM_027221 Krtcap3

A_52_P592305 -1,44 0,05 -0,86 2,79 2,68 2,23 4,55 -0,48 0,00 2,49 1,92 -1,00 -0,94 -1,27 -2,11 NM_008421 Kcnc1

A_51_P457664 -0,38 -0,63 -1,00 -0,04 0,44 0,38 -0,16 0,63 0,67 -0,10 0,05 0,06 0,00 0,43 -0,57 NM_010010 Cyp46a1

A_51_P261713 0,00 -1,33 -1,26 0,18 -0,19 -0,31 0,26 -0,47 0,24 1,03 1,58 0,63 -2,53 0,14 -2,07 NM_021471 Slco1c1

A_52_P658974 -0,14 0,74 0,50 -0,02 0,00 1,09 0,40 0,44 0,89 -1,01 -0,69 -0,27 0,08 -1,05 -0,66 XM_358238 EG385454

A_52_P142520 -0,89 0,76 0,00 0,56 0,63 0,97 0,74 0,14 1,34 -0,10 -1,83 -0,28 -7,90 -2,82 -1,98 NM_198292 Tex2

A_51_P285736 2,94 -1,34 5,91 -1,70 1,30 0,00 1,57 -1,58 -0,41 7,98 5,67 6,61 -1,00 -0,70 -2,52 NM_008798 Pdcd1

A_52_P607060 0,73 -1,17 -1,67 -0,05 -1,20 -1,45 9,29 7,12 0,94 4,11 5,86 0,09 -0,11 0,00 -0,62 AK042301 Nebl

A_51_P181286 2,77 0,34 -0,80 0,75 -1,79 -0,12 1,78 0,26 0,00 0,49 -0,92 -0,20 0,32 -5,60 -9,53 NM_001033122 Cd69

A_52_P665386 0,67 0,82 0,63 -4,04 -4,15 -3,22 -2,87 0,00 -1,54 1,65 -1,48 1,30 2,37 -1,71 0,40 NM_145578 Ube2m

A_52_P382139 -0,46 -0,55 -0,48 0,47 -0,20 0,00 0,20 0,23 1,04 0,70 1,14 1,57 -0,32 -0,10 -0,62 AK016600 4933414I15Rik

A_51_P337451 -0,05 -1,17 -3,39 3,21 5,17 4,16 -2,83 5,35 -0,24 6,32 4,75 0,34 -2,73 0,00 -2,31 NM_015819 Hs6st2

A_51_P419286 -1,69 -0,83 -1,63 2,90 0,00 -0,99 1,53 1,31 4,08 2,83 1,29 1,97 -2,07 -1,17 -1,11 NM_030060 9130211I03Rik

A_52_P596635 -0,42 0,30 -0,42 -0,22 0,45 -0,51 0,00 -0,49 1,64 -0,24 -0,31 0,25 3,27 1,17 2,18 AK077820 Dars

A_52_P1140260 0,26 0,00 -0,35 -0,07 0,00 -0,28 6,50 3,82 1,23 -0,05 -0,27 0,14 0,16 -0,31 0,75 AK041653 Stil

A_51_P189746 2,83 1,65 0,87 1,11 -0,23 -0,19 0,00 1,29 -1,85 -1,61 0,06 0,77 -4,36 -2,48 -2,39 NM_145478 Pim3

A_51_P218653 -0,70 0,47 0,59 0,31 0,45 -0,93 0,17 -0,67 0,92 0,00 0,21 -0,90 -1,32 -1,92 -2,68 NM_021566 Jph2

A_52_P102002 3,42 -0,76 -2,87 1,35 0,00 -0,47 1,66 2,23 2,94 3,94 -0,13 2,05 -6,91 -5,76 -7,34 NM_027323 2810002G02Rik

A_52_P628521 -4,42 -0,92 0,08 2,77 0,60 2,33 -4,47 -4,56 -4,37 0,50 -4,95 -4,54 1,93 0,00 1,50 AK045264 B130052P14Rik

A_51_P112308 -0,18 0,00 -1,37 -0,09 0,19 -0,82 -0,62 3,15 -0,78 3,52 4,12 6,32 0,14 0,52 -0,84 NM_026931 1810011O10Rik

A_51_P459894 -0,35 -0,18 -0,01 0,49 1,13 0,18 -0,40 0,04 0,67 -0,03 1,20 0,80 -0,46 0,00 -0,42 NM_011469 Sprr2b

A_51_P194765 -9,02 0,04 -1,55 0,00 -0,70 1,30 0,42 0,17 0,44 0,04 -0,80 0,51 -9,15 -7,43 -2,07 NM_026904 Anapc10

A_51_P442990 -1,16 0,47 -0,99 4,06 3,21 2,63 1,38 1,85 -0,56 4,46 0,00 -0,28 -2,28 -0,79 -3,22 NM_028233 Lrpprc

A_52_P520161 1,84 0,83 0,47 -0,89 -0,64 0,49 0,66 0,58 1,75 -1,88 -0,53 -0,21 0,00 -0,61 -0,86 NAP060490-1 NAP060490-1

A_52_P32733 0,36 1,09 0,80 0,00 -0,44 1,65 -1,16 0,27 0,98 -0,60 -1,00 1,21 -10,04 -11,37 -2,22 AK036827 Nfkb1

A_52_P241819 -0,58 0,00 -0,21 -0,06 0,06 0,85 -0,32 0,14 -0,24 -0,46 0,13 -0,56 1,11 0,98 0,33 NM_177561 Usp46

A_51_P443857 2,11 1,25 1,19 -0,92 0,00 1,10 -5,58 -0,53 -1,71 -2,25 -5,10 -6,01 2,40 0,46 1,16 NM_145823 Pitpnc1

A_51_P433450 0,19 0,65 0,54 -0,32 -0,75 0,20 -0,09 0,00 0,31 -0,53 -0,51 0,04 0,06 -0,05 -0,02 NM_010663 Krt17

A_52_P484975 -0,22 -0,27 -0,37 0,00 -0,19 1,00 1,59 0,60 1,32 0,61 -0,52 -0,76 0,13 -0,40 0,00 NM_145760 Arfgap1

A_51_P243721 0,65 -0,34 0,30 -0,06 -0,28 0,32 0,76 -0,50 0,90 0,00 0,42 0,31 -1,01 -0,65 -1,84 AK016435 AK016435

A_52_P377160 6,32 4,17 -2,95 0,00 -0,07 -1,51 0,28 -0,98 -2,86 -1,40 0,54 -1,59 6,68 4,95 4,50 NM_172451 Galnt6

A_51_P124968 1,13 -0,14 -0,08 0,38 0,00 -0,17 2,47 1,46 1,02 1,92 0,00 0,86 -8,18 -5,43 -9,18 NM_144548 Il23r

A_52_P496596 3,44 3,29 1,71 -0,33 0,41 1,09 0,00 -0,59 3,19 -2,10 0,84 -4,45 -4,45 -2,08 -3,99 NM_007597 Canx

A_51_P437559 0,00 3,56 -0,79 5,37 5,41 5,27 -0,09 -0,22 -0,04 -0,34 -0,61 -0,18 0,90 2,76 0,27 NM_011589 Timeless

A_51_P208445 0,15 -0,15 -0,64 0,35 -0,19 -0,56 0,05 -0,09 0,10 5,61 0,00 7,47 -0,06 -0,52 0,42 AK040007 Rapgef6

A_52_P335178 5,04 4,31 -2,32 2,79 2,53 -0,60 -1,20 0,00 -0,57 -1,17 -0,27 -0,97 4,34 4,04 4,95 NM_011073 Prf1

A_52_P243045 -0,64 -0,05 -0,52 -0,54 -0,27 -0,41 -0,49 0,00 0,50 0,19 0,39 0,08 0,50 1,16 0,44 ENSMUST000000876ENSMUST00000087682

A_51_P396003 -1,11 -0,77 -1,56 -1,07 0,00 1,18 0,11 1,30 -0,43 1,50 1,93 5,41 0,19 -0,64 -1,76 NM_026384 Dgat2

A_51_P262925 0,07 0,06 -0,75 1,52 2,05 -0,02 -0,05 0,83 0,67 -0,92 1,99 0,00 -2,00 -0,74 -1,46 NM_027069 1700018F24Rik

A_51_P181851 -0,99 -1,05 0,00 -0,51 0,57 -0,23 -1,36 -1,55 0,17 0,02 -0,56 0,38 0,89 0,81 1,13 NM_144872 Eml3

A_52_P370731 0,19 6,57 -1,44 1,03 0,00 -1,47 -0,87 -0,59 -0,86 4,69 -1,07 -1,09 8,70 5,46 5,22 AK039242 AK039242

A_51_P477481 -0,27 -0,32 0,37 -0,99 0,08 -0,07 0,09 3,13 0,75 0,00 1,80 0,79 -0,91 -0,95 -1,22 BC060289 1110059M19Rik

A_52_P375652 0,00 1,51 2,39 -5,46 0,34 -3,30 -6,04 0,80 -5,18 -6,25 -6,22 -6,50 2,27 0,75 3,04 AK144665 Cab39



A_52_P467930 0,42 1,93 0,03 0,76 0,27 0,56 0,53 0,00 -0,46 -0,81 -0,79 -0,98 -3,90 -3,09 -2,83 ENSMUST000000519Prdx6-rs2

A_51_P448894 2,94 -0,23 1,30 -1,73 0,37 2,26 1,92 0,00 -0,37 0,18 -0,18 0,63 -3,91 -4,49 -5,00 AK016407 4930597L12Rik

A_51_P362638 1,76 0,80 0,46 0,87 0,00 -4,14 1,80 -0,18 1,78 0,58 -1,77 -5,90 -4,09 -5,12 -5,90 NM_133977 Trf

A_51_P229325 -0,85 3,85 -0,06 -0,12 0,00 0,10 -0,81 -0,38 1,25 2,84 4,31 3,62 -0,35 0,80 -0,23 NM_027188 Smyd3

A_52_P32369 -0,34 -0,59 -1,07 2,32 -0,61 3,12 -0,38 2,53 1,59 7,32 5,63 2,87 -0,47 -0,93 0,00 NM_175074 Hmgn3

A_52_P544421 1,43 -0,91 -0,88 0,01 0,17 -0,47 0,49 0,00 1,57 -2,72 -2,71 -6,62 1,48 -0,59 1,15 NM_029509 5830443L24Rik

A_52_P436318 -0,24 1,86 1,16 -0,33 0,40 -0,36 0,31 0,96 1,05 1,40 0,00 -0,01 -1,81 -1,56 -1,12 NM_024266 Rps25

A_51_P286426 -0,20 0,83 0,55 -3,08 0,00 0,47 -0,55 0,00 0,35 0,10 -0,96 0,37 -2,38 -2,67 -2,19 AK019053 AK019053

A_52_P425289 -1,22 0,18 -0,23 0,00 0,20 0,30 0,54 -0,26 0,99 -0,16 0,18 0,23 -2,65 -2,31 -0,58 NAP044551-1 NAP044551-1

A_52_P185343 -2,41 1,59 -0,76 3,00 0,95 -0,96 -1,84 2,44 4,92 0,00 1,49 2,56 -4,81 -3,35 -4,89 AK011851 Gna13

A_51_P480311 -1,74 -1,39 -1,76 0,80 0,51 -0,38 -0,82 3,95 0,00 -2,90 1,81 -2,36 7,35 4,86 2,57 NM_010168 F2

A_52_P422514 0,95 0,00 0,35 -0,47 -0,61 -0,37 0,76 0,23 0,94 -0,97 -0,69 0,33 0,28 -1,60 -0,43 TC1711493 TC1711493

A_52_P385606 0,26 0,01 -0,08 1,34 -0,12 0,00 2,10 0,42 -2,83 1,28 -0,16 0,28 -7,72 -3,48 -4,54 NM_021273 Ckb

A_52_P630687 8,89 7,41 6,40 -0,36 3,73 4,92 -0,07 -0,17 0,00 0,41 -0,56 -0,17 -0,13 -0,57 0,48 XM_974455 LOC674404

A_51_P457237 1,13 0,16 -1,26 -0,92 -0,18 0,47 1,34 0,00 2,12 1,17 -0,23 1,25 -5,26 -2,35 -4,42 AL136330 Xlr4b

A_51_P172589 0,00 -0,91 -0,82 -0,32 0,80 -0,15 1,20 3,20 1,28 -0,11 0,64 0,54 -0,23 0,56 -1,02 AK004627 1200007C13Rik

A_52_P840743 0,00 -0,23 0,46 -0,31 -0,27 -0,59 0,59 -0,14 0,04 1,49 -0,57 -0,12 3,23 1,95 0,34 TC1669099 TC1669099

A_52_P275080 -0,29 -0,39 1,10 0,52 -0,90 2,09 -0,07 -0,01 1,48 3,02 2,38 2,03 -1,45 0,00 -0,32 CD555094 CD555094

A_51_P137236 0,00 -0,69 6,43 1,34 -0,75 -1,09 -0,49 0,76 0,00 -0,54 -1,02 -0,69 10,04 6,92 7,04 NM_019498 Olfm1

A_52_P139953 1,67 0,66 0,10 0,51 -0,15 1,05 -0,32 -0,86 2,01 0,00 -1,07 0,11 -10,96 -11,41 -4,09 AK032364 Rnf17

A_52_P350750 0,54 -0,88 -1,59 0,55 -0,42 -0,31 -0,78 -0,72 0,54 0,00 1,83 -0,32 3,81 5,43 1,29 NM_015730 Chrna4

A_52_P577624 0,16 -0,12 -1,63 0,68 -0,09 -1,10 0,19 -0,49 0,26 3,94 5,95 -0,35 0,00 0,33 -2,72 NM_138664 ORF28

A_51_P157577 0,23 -0,90 -1,58 0,33 -0,92 1,34 0,92 0,00 1,14 0,28 -2,18 0,68 -3,30 -4,04 -5,28 NM_028707 Psd2

A_52_P637199 4,95 4,54 1,87 -3,74 0,00 -2,89 -3,93 -4,00 -3,82 -1,55 2,67 5,25 -3,98 1,80 4,16 NM_025844 Chordc1

A_51_P376656 -0,87 -1,78 -2,04 2,97 1,36 -0,68 -0,86 0,00 -0,96 0,45 1,43 0,15 0,56 1,14 -0,45 NM_028052 Synpr

A_51_P385749 -0,38 0,16 -0,15 -0,10 0,46 0,14 0,00 0,13 0,69 -0,36 0,30 0,35 -0,52 -0,21 -0,85 NM_026902 Mcts1

A_52_P939063 1,04 0,02 -1,15 1,92 0,00 0,94 1,00 0,92 1,67 -7,89 -7,06 -7,70 -6,16 -5,68 -7,22 AK032576 AK032576

A_51_P479528 -0,16 -0,50 0,19 -0,13 -0,16 -0,06 0,06 -0,11 0,67 -0,17 0,01 0,00 1,51 0,38 0,67 NM_029742 2410127E18Rik

A_52_P365925 0,86 0,30 0,02 -0,32 -0,66 0,01 0,72 0,11 0,40 -0,88 -0,75 -1,01 0,00 -0,89 -0,09 TC1686295 TC1686295

A_51_P381247 2,98 2,56 2,05 1,82 -0,83 3,68 0,04 -2,08 -0,58 -1,74 0,51 -0,66 0,00 -0,77 -1,21 NM_028303 Pdzd11

A_51_P185939 -0,92 -0,55 0,05 0,26 0,06 0,45 2,63 2,87 0,25 -0,28 -0,67 -0,22 0,00 -0,18 -0,89 NM_029771 Gpr30

A_52_P609109 1,02 0,82 1,48 0,51 -0,85 0,00 -0,25 -0,92 -0,96 -6,34 -3,38 -8,21 2,33 0,62 0,91 NM_145823 Pitpnc1

A_51_P424272 -0,28 -0,27 -0,09 2,62 1,50 1,19 -0,83 0,30 0,87 -0,11 0,00 -0,49 0,76 1,86 -0,10 NM_008631 Mt4

A_51_P485312 4,78 4,08 3,07 -7,23 0,17 0,00 -7,16 -8,04 -7,01 -6,64 -6,26 -7,53 5,36 4,28 4,55 NM_013653 Ccl5

A_51_P128397 -0,63 0,03 0,71 -1,20 0,20 1,14 -0,16 1,00 1,01 0,00 -0,96 0,40 -7,09 -2,74 -9,80 NM_015743 Nr4a3

A_51_P473456 -0,55 -0,21 0,60 0,00 -0,69 -1,22 0,10 0,49 0,13 -0,88 -0,69 -0,72 2,01 0,12 2,11 NM_144954 Ppil2

A_51_P470029 -1,55 0,36 -1,17 1,35 0,00 -0,87 -0,57 -0,55 0,70 -0,49 0,88 -0,14 6,40 1,19 3,52 NM_027592 Taf9

A_52_P1179988 -1,11 0,00 0,29 0,36 -0,96 1,40 0,22 0,03 -0,89 0,60 -0,82 1,15 -8,16 -2,94 -1,90 AK050242 AK050242

A_52_P494405 -2,29 -2,54 -0,16 -2,54 0,57 -0,96 -2,33 0,72 0,28 -1,41 3,85 0,00 4,65 3,78 4,27 AK038030 AK038030

A_52_P374839 6,23 8,45 -0,12 -0,90 1,06 -0,81 0,00 -0,80 -0,69 8,81 7,56 0,54 -1,47 1,45 -0,10 NM_023179 Atp6v1g2

A_51_P275302 2,15 1,39 0,00 -0,32 -0,04 -0,64 0,50 0,54 -0,43 0,20 -1,17 -1,21 0,42 -0,60 0,25 NM_008879 Lcp1

A_51_P229129 -0,23 -0,37 -0,45 0,11 0,04 0,29 -1,01 -0,49 -0,04 0,72 0,20 0,83 0,06 0,00 -0,67 NM_146818 Olfr1218

A_51_P294505 2,46 2,60 0,05 -2,38 -2,24 0,00 -0,57 -2,06 -3,45 -3,58 -2,93 1,22 3,76 2,39 3,50 NM_025658 Ms4a4d

A_51_P272617 0,73 -0,24 -0,02 0,12 -0,27 0,78 0,13 0,00 0,78 0,27 -0,37 0,74 -0,78 -1,65 -1,58 NM_146130 Hnrpa3

A_51_P306770 0,00 -0,54 0,11 -0,07 0,05 0,70 0,31 -0,16 0,68 0,33 -0,57 0,08 -3,03 -0,51 -2,32 AK018199 5033417F24Rik

A_52_P111728 1,03 1,21 0,19 -0,09 -0,29 0,00 -1,91 -0,07 1,13 -2,99 -0,99 -1,84 3,53 2,52 3,37 TC1629563 TC1629563

A_52_P653406 -1,69 -0,85 -0,01 0,00 0,01 -0,31 -0,09 -0,34 0,18 1,01 -0,54 0,45 2,73 0,94 1,76 TC1636111 TC1636111

A_52_P223495 -1,46 0,00 -2,15 -0,43 0,14 -1,53 -0,90 0,13 -0,72 0,04 -0,10 0,18 1,55 0,74 0,26 NM_010576 Itga4

A_51_P252328 -1,07 0,33 -2,17 0,00 -0,37 -1,45 0,02 -0,34 -2,24 0,04 -0,18 0,77 5,23 2,77 4,87 NM_153167 Wdr32

A_51_P380432 -0,55 -0,83 0,00 0,00 -0,46 1,01 2,25 0,63 1,92 -0,18 -0,25 2,13 0,09 -0,07 -0,58 NM_198885 Scx

A_52_P44765 0,15 -1,40 -1,74 0,63 -0,84 0,97 -0,62 -3,63 -3,03 0,00 1,07 -2,68 2,98 0,40 1,27 NM_144880 Ppp2r5a

A_52_P939659 2,60 5,88 6,89 -2,41 -1,76 -0,38 0,00 1,93 -2,11 -2,38 -1,12 4,40 -1,49 4,78 2,50 AK051187 AK051187

A_52_P665071 -0,68 -0,53 -0,12 0,00 0,10 -0,44 -0,46 -0,22 0,28 0,46 0,61 0,69 0,57 0,45 -0,19 NAP064259-1 NAP064259-1

A_51_P394984 2,32 -1,22 1,30 -0,25 -0,27 -0,33 -0,12 0,06 0,02 0,00 -1,20 -0,57 3,22 1,39 3,32 AF180471 Lpin1

A_52_P97221 0,12 -0,13 -0,60 -0,19 -0,14 -0,46 5,09 4,15 0,16 -0,19 -0,44 0,00 0,00 1,31 0,50 NM_009753 Bicd1

A_51_P284166 2,41 0,90 0,26 -3,38 0,00 -1,94 0,51 0,45 -1,52 0,91 0,25 -1,83 -1,52 -1,22 -2,94 NM_021552 5730427N09Rik

A_51_P468020 -0,38 -0,56 -0,66 0,40 0,85 0,93 0,00 -0,45 0,84 0,42 0,17 0,32 -0,55 -0,11 -0,22 NM_026648 Lrrc50

A_52_P16356 -1,46 -1,85 -2,23 0,22 7,75 6,60 -1,68 5,66 0,00 3,15 5,15 1,20 -0,06 -0,73 -0,88 AK013505 AK013505

A_52_P440599 -1,11 -0,99 -0,85 -0,20 0,76 0,49 1,00 -0,74 -0,04 -0,20 0,00 0,90 0,43 0,70 1,20 NM_023622 Rgl3

A_51_P449956 -0,73 0,00 0,32 -0,60 -0,10 -1,80 1,27 0,53 0,85 -2,43 -0,84 -0,37 0,66 0,09 0,75 NM_019795 Dnajc7

A_52_P366525 2,39 -0,94 -4,75 0,56 -0,86 0,64 2,92 0,88 0,56 -0,07 0,41 0,00 -7,99 -5,76 -8,01 NM_026424 Coq10b

A_52_P590269 6,16 6,01 0,20 -1,27 -1,21 -0,71 -0,20 0,00 -0,29 0,93 2,05 -1,06 2,13 2,64 -0,54 NM_025430 Mrpl35

A_52_P215507 -0,78 -0,63 -0,94 0,29 2,38 0,76 -0,43 -0,29 -0,10 0,38 0,19 0,41 0,41 0,00 -0,82 NM_026044 Wdr85

A_52_P267736 -0,75 -1,75 -1,22 1,32 -1,04 0,00 0,02 0,34 1,32 1,18 0,93 1,29 -0,42 -0,01 -1,75 NM_177292 C530024P05Rik

A_52_P673152 -0,93 0,08 -0,97 -0,02 0,00 -0,59 -0,18 -0,11 0,34 4,58 2,48 0,75 2,86 1,31 -0,13 NM_178729 Fbxl5

A_51_P486289 -0,71 -1,89 -1,79 3,58 1,48 -1,47 2,21 2,81 -0,13 0,00 -1,77 -2,56 4,14 2,15 3,94 NM_001081232 D5Ertd579e

A_51_P219505 -0,07 -0,35 -0,71 0,84 0,11 -1,36 -0,40 0,42 -0,29 3,56 3,45 0,00 -0,52 1,23 0,22 NM_177388 Slc41a2

A_51_P180213 -0,74 -1,87 -0,32 -0,08 0,00 -0,04 -1,06 1,11 0,83 0,20 -0,49 0,55 1,37 1,83 1,63 NM_001013785 Akr1c19

A_52_P276302 1,86 2,61 3,07 -5,25 -2,04 -4,66 2,42 1,63 2,20 0,77 0,00 -4,54 -4,11 -1,02 -0,04 NM_001081300 Tshz1

A_52_P517098 1,42 0,05 0,06 0,54 -1,21 -0,68 0,95 -0,73 0,00 -1,65 -1,91 -6,75 1,30 -1,70 0,41 NM_010553 Il18rap

A_51_P476687 1,48 1,25 0,98 -3,17 1,00 -0,30 -2,27 0,00 -8,49 -8,78 -4,59 -8,63 4,13 0,56 3,06 NM_008527 Klrb1c

A_51_P473554 -1,07 -1,23 -1,43 0,51 0,00 0,37 0,37 -0,73 -0,21 0,32 -0,42 1,92 0,12 -0,26 1,07 AK019921 5330430C04Rik

A_52_P559706 -1,06 -1,31 -1,75 0,08 3,48 -1,62 -1,11 0,00 -1,02 4,29 5,65 -1,17 5,90 3,36 7,68 NM_001081094 2410019A14Rik

A_51_P413910 0,29 -0,81 -0,38 0,75 -0,26 0,39 -0,03 0,00 0,90 0,77 0,41 0,92 -0,17 -0,85 -2,18 NM_008257 Hmx3

A_51_P468707 -0,04 0,86 1,16 1,77 0,03 0,00 1,55 0,84 -0,69 -0,38 -1,63 0,97 -6,74 -3,06 -2,73 AK078992 AK078992

A_52_P356562 0,72 -0,40 0,10 0,22 -0,43 0,09 0,53 0,29 -0,37 0,00 -0,16 1,05 -5,50 -5,39 -3,82 NAP061492-1 NAP061492-1

A_52_P1020860 2,86 0,47 -0,55 -2,47 -2,90 0,29 0,88 0,00 -0,04 -3,04 -3,96 -9,14 2,73 0,92 0,21 AK153119 AW112010

A_52_P177599 -1,08 0,28 -0,24 0,48 0,22 0,00 0,21 -0,24 0,51 -0,12 0,11 0,80 -4,03 -0,46 -4,33 AK031040 2810409K11Rik

A_51_P264956 -0,11 -1,37 -0,29 -0,98 -0,44 -3,09 5,46 2,95 4,77 1,93 3,83 5,07 -1,32 0,00 2,84 NM_008441 Kif1b

A_51_P246754 -0,39 0,30 -1,74 6,46 7,12 8,94 0,00 -0,42 -0,70 -0,12 5,05 -0,61 1,23 1,25 -0,63 NM_134021 Pnpo

A_51_P348665 -1,81 -1,15 -2,26 -0,69 0,17 0,08 0,00 0,00 0,97 1,49 2,64 -0,84 -0,75 0,08 -1,31 NM_016894 Ramp1

A_51_P262208 0,78 -0,23 -0,61 -0,63 -1,23 -1,58 0,13 0,17 2,63 -1,99 -1,61 0,00 3,31 1,11 3,05 NM_008404 Itgb2

A_51_P136014 -0,30 -0,54 -0,94 0,00 3,06 -0,97 -0,03 4,73 -0,36 5,22 3,32 -0,56 10,11 4,36 4,32 S79780 Tfdp2

A_51_P497692 -1,21 -0,55 0,27 0,00 1,41 0,91 0,84 -0,57 1,53 0,23 -0,01 1,34 -1,52 -1,38 -1,29 NM_023788 Mageh1

A_51_P382970 0,94 -0,11 -0,27 -0,76 -1,45 0,82 -0,44 0,53 0,00 0,34 -0,59 -0,36 3,26 1,91 2,26 NM_133721 Itga9

A_51_P376883 -0,49 1,38 0,61 -0,09 -0,32 -0,29 0,17 -0,86 0,71 1,54 1,50 1,93 -0,41 0,00 -0,37 NM_029601 1700019E19Rik

A_52_P372122 0,56 -0,80 -1,21 0,00 4,44 4,52 -1,23 -1,38 -1,17 -1,40 3,07 -1,27 0,54 4,56 3,63 NM_173443 Vcpip1

A_52_P917015 -1,75 -2,50 -2,63 0,71 1,79 -2,35 3,95 2,81 0,38 -1,83 0,24 -2,17 -1,48 3,29 0,00 NM_033616 Csprs

A_51_P180747 6,38 2,62 3,47 -0,96 -1,03 1,33 -1,20 -0,01 0,00 -0,66 -0,81 -0,33 6,85 3,60 1,94 NM_007796 Ctla2a

A_52_P238846 -3,02 0,66 0,79 -0,88 0,21 2,04 1,37 1,10 2,52 -0,06 0,00 -0,29 -5,82 -6,82 -7,55 NM_011794 Bpnt1

A_52_P978570 -3,13 -0,87 -1,58 1,48 1,00 0,72 -3,19 0,00 -3,10 -0,72 1,13 -3,25 1,80 1,31 0,51 AK012892 2810040C05Rik

A_51_P119161 -1,16 -0,42 -0,77 0,76 0,00 -0,17 -0,04 -0,72 -0,18 1,17 0,03 1,35 2,11 0,22 0,79 AF548110 Ofcc1

A_51_P426904 7,19 6,20 6,83 1,55 -2,84 -3,57 -5,08 0,00 -5,05 -4,37 -3,02 -5,19 8,61 7,43 8,34 NM_024470 Klra23

A_51_P163797 -2,56 -2,55 -0,99 -1,60 -2,58 -2,66 1,06 -1,66 0,70 1,51 0,57 0,80 0,63 0,00 0,10 NM_001081061 Bdp1

A_52_P706861 0,24 4,42 3,41 -0,14 -0,18 0,16 0,15 -0,06 0,19 -0,09 -0,46 -0,08 0,00 -0,33 0,69 AK040557 AK040557

A_52_P302304 -0,37 -0,03 -4,23 3,05 2,04 1,24 0,00 0,04 -3,39 -3,34 -0,44 -2,89 1,42 0,66 3,02 NM_023268 Qscn6

A_52_P424206 -0,09 0,72 0,33 0,37 0,61 -1,14 1,16 0,64 1,90 -0,80 -0,20 -1,67 0,00 -0,07 -1,81 AK032470 Lrrtm4



A_51_P159902 2,54 1,04 2,15 -1,54 -0,21 -0,03 -2,37 -0,59 0,00 1,32 0,48 1,88 -1,77 0,18 -1,19 XM_132325 AU042671

A_52_P580853 3,60 1,06 2,69 0,00 -0,56 -6,63 -0,12 -0,16 0,37 -5,75 -1,47 -6,19 2,57 0,77 0,91 DV055049 DV055049

A_51_P366227 -1,10 -0,86 -1,90 1,46 1,52 -1,77 0,02 0,74 -0,24 -0,69 0,00 -1,33 5,44 0,99 6,38 NM_177359 6030490I01Rik

A_51_P104953 3,30 4,36 2,19 -4,51 -4,48 -2,59 -3,63 2,87 -1,62 0,00 1,09 6,68 -4,34 1,68 -3,87 NM_173368 Chd6

A_51_P160858 -0,88 -2,00 -3,13 -0,44 0,65 2,28 0,49 0,00 2,70 0,86 2,35 2,83 -1,77 -0,72 -2,21 NM_008140 Gnat1

A_52_P618427 0,06 -0,20 -0,73 -0,25 3,42 -0,61 0,00 -0,12 0,04 2,95 -0,54 -0,11 2,81 5,47 6,76 NM_011057 Pdgfb

A_51_P360773 -0,15 -0,39 -0,78 0,67 0,00 -0,75 -0,20 -0,31 -0,16 6,36 2,33 0,61 1,12 1,85 0,36 AK028982 Gart

A_51_P110791 -1,71 0,15 -1,05 0,09 -0,31 0,51 0,07 0,00 -0,65 0,33 0,10 0,43 -1,90 -1,16 -2,86 NM_009212 Ighmbp2

A_52_P155204 -1,16 -0,80 -2,11 1,47 4,96 4,60 -0,84 -1,19 -1,33 2,76 -0,54 0,00 6,56 2,89 5,82 TC1646166 TC1646166

A_52_P540399 4,08 5,17 6,68 -0,14 2,18 -0,17 -0,37 4,05 -1,70 0,00 0,78 -1,20 -1,49 0,12 -2,17 BC004682 Acd

A_52_P443547 -1,18 0,35 -1,18 -1,02 -1,01 -1,11 0,58 -0,76 -0,81 0,60 3,45 0,54 0,17 2,07 0,00 NM_178752 D330012F22Rik

A_52_P551476 1,34 1,49 2,24 -0,55 -1,51 -1,49 -0,95 0,77 -2,20 -1,23 0,53 -1,44 0,00 3,36 0,17 NM_001045513 Raph1

A_51_P246411 -4,48 -3,55 -6,08 3,07 2,19 0,62 -1,18 -1,08 0,77 2,87 0,16 1,15 -2,69 -1,52 0,00 NM_145358 Camkk2

A_52_P614832 5,05 3,82 3,25 2,94 -3,12 3,37 -2,89 -3,02 -2,88 0,00 -2,75 -3,05 4,25 -3,34 0,74 BC058715 C030002C11Rik

A_52_P526537 0,00 1,25 -1,08 -0,46 -0,30 -0,11 0,85 3,19 1,01 2,08 2,48 3,12 -0,19 -0,70 -0,48 NM_181415 Atrnl1

A_51_P140331 -1,01 2,03 1,11 -2,38 -0,93 1,26 0,00 0,62 -0,93 -3,59 -4,94 -6,17 3,20 1,11 1,69 NM_152808 Slc44a2

A_51_P355122 0,72 -0,91 0,11 -0,18 0,35 -0,09 -0,44 0,12 0,70 0,30 0,00 1,16 -1,44 -0,91 -1,76 NM_009405 Tnni2

A_52_P173309 -0,71 -0,97 -1,37 0,00 4,44 -0,93 -0,78 -0,39 -0,78 0,28 2,82 9,32 6,01 7,75 4,46 NM_153484 Tef

A_52_P679586 0,19 -0,04 -0,44 -0,16 -0,10 -0,46 0,14 0,00 0,14 -0,13 0,91 -0,04 1,27 4,16 0,69 AK043142 9330158H04Rik

A_52_P629451 2,40 -0,67 -0,66 -1,17 -4,03 -8,27 0,29 -0,56 1,37 1,25 -3,69 0,91 2,39 0,00 1,68 AK147575 5830417I10Rik

A_52_P477229 0,27 0,18 0,72 -0,69 0,12 -0,45 0,03 0,41 0,95 -0,72 -0,87 0,00 -0,73 -1,14 -1,72 NAP096050-001 NAP096050-001

A_51_P317620 -1,40 -1,51 -1,15 0,00 1,35 -0,51 -0,76 0,50 0,31 -0,33 0,66 0,05 -0,16 0,26 0,53 NM_182807 AI851790

A_52_P409477 0,78 0,27 0,70 0,55 -1,24 -0,52 0,94 -0,22 1,52 0,00 -0,96 0,14 -0,61 -2,53 -6,09 NM_153287 Axud1

A_51_P195408 -0,32 0,07 -1,31 0,48 -0,29 -1,02 0,00 1,46 0,78 0,86 0,38 1,51 -2,17 -1,58 -2,88 NM_001040689 Rspo4

A_52_P387009 0,00 -2,51 4,53 -2,57 -2,55 -2,92 6,77 4,07 6,34 3,72 5,66 4,93 -2,41 -2,85 -1,94 NM_028133 Egln3

A_52_P121502 -2,01 -2,77 -1,39 3,62 2,93 4,61 0,00 0,29 -2,08 -0,12 1,27 -1,95 1,51 0,62 -1,63 NM_026385 Pllp

A_51_P306031 2,39 0,06 3,88 0,61 -0,49 -0,66 -0,82 -1,78 -0,35 -1,62 -1,25 0,00 5,25 2,51 3,57 TC1634227 TC1634227

A_51_P278994 0,12 0,00 0,04 -0,29 0,17 0,15 0,06 -0,23 0,91 -0,44 -0,12 0,06 -0,63 -0,99 -0,98 NM_009302 Swap70

A_51_P426014 0,05 -0,37 0,17 -0,79 0,15 0,00 0,00 -0,31 1,02 0,13 0,02 1,27 -6,19 -4,78 -5,53 NM_146133 Golph3l

A_52_P271085 0,43 -0,17 -0,60 -0,15 0,28 -0,03 0,15 -0,94 -0,32 4,19 -0,89 0,00 8,70 1,60 7,51 NM_146198 Slc5a11

A_52_P2659 0,32 -0,32 0,83 0,87 -0,43 0,57 1,66 0,00 -0,73 1,15 0,26 -0,87 -1,47 -1,87 -1,83 A_52_P2659 A_52_P2659

A_52_P276848 -5,82 0,64 0,97 1,70 -0,76 0,17 0,00 -1,03 0,66 1,48 -1,46 0,19 -5,80 -6,38 -5,17 AK035801 AK035801

A_51_P182813 2,41 0,89 1,71 1,07 0,00 -0,07 0,17 0,64 -1,15 -0,03 -0,73 0,06 -1,11 -1,43 -0,04 A_51_P182813 A_51_P182813

A_52_P127051 0,05 -0,20 -0,71 -0,26 -0,22 -0,57 0,00 -0,10 0,05 0,67 3,19 -0,10 5,22 5,29 3,77 AK078886 Zfp398

A_51_P483301 1,31 0,59 0,04 0,26 -0,61 0,00 1,37 -0,64 0,80 -0,05 -0,99 1,41 -5,48 -6,05 -1,77 NM_177256 Prdx6-rs1

A_52_P358753 -2,07 -3,53 0,64 -2,25 -1,77 0,58 0,13 1,70 -3,27 0,00 -1,34 -0,49 6,27 3,11 4,81 NM_175245 2410129H14Rik

A_51_P455897 -0,07 -1,57 -1,06 0,35 0,00 0,27 -0,38 -0,84 -0,35 0,73 0,51 1,84 -0,25 1,02 0,61 NM_144526 6720460F02Rik

A_52_P97192 6,94 6,97 4,43 -0,89 -0,92 -1,28 5,18 6,63 0,00 -0,88 6,72 -0,76 -0,84 0,02 -0,22 NM_026170 Ergic1

A_51_P519369 -0,86 -0,32 2,91 0,00 0,00 -1,00 -0,16 4,52 0,37 -0,23 -0,32 -1,06 4,99 4,39 3,38 NM_023328 Agtpbp1

A_51_P385635 -2,14 -1,02 -1,59 -0,03 0,95 -2,16 0,00 2,56 0,36 -1,20 1,28 -1,70 5,22 2,53 3,32 NM_026744 Mrpl53

A_52_P227391 -0,59 0,33 -1,31 0,39 0,21 -1,17 0,60 -0,73 -0,57 -0,51 0,00 -0,72 1,75 4,90 8,06 NM_010620 Kif15

A_52_P509616 2,61 2,22 -0,84 0,00 -1,53 0,49 -2,52 -1,59 -1,54 -2,07 0,41 -1,71 5,32 1,88 1,38 BC033910 Dgkz

A_52_P660753 1,62 0,15 0,79 1,05 -0,50 -0,80 1,63 0,00 0,58 1,01 -1,55 -0,74 -4,53 -1,47 -3,40 NM_001081008 Taf1

A_51_P154717 -2,85 -0,56 -0,76 0,10 0,29 0,10 -0,77 -0,27 0,00 -0,19 -0,42 0,92 0,75 0,66 0,60 NAP108760-1 NAP108760-1

A_52_P276815 1,43 0,99 1,36 0,42 0,00 -0,90 0,00 -0,25 2,34 0,13 -0,42 -1,17 -5,15 -2,39 -0,62 NM_001005868 Erbb2ip

A_52_P384874 0,32 -0,76 0,77 0,00 -0,25 -0,23 0,13 -0,63 0,46 -0,23 -0,89 -1,15 2,99 1,33 0,23 NAP030672-1 NAP030672-1

A_51_P473770 4,53 3,04 3,33 -3,84 -1,87 -4,24 2,84 -0,86 -3,59 0,00 1,70 -3,72 4,92 0,41 -0,01 AK085838 AK085838

A_51_P396696 0,75 -0,32 -1,32 0,06 0,00 -0,49 -0,87 -0,10 -0,48 0,50 0,93 -0,32 3,10 1,68 0,24 NM_198417 C030039L03Rik

A_51_P442655 1,26 2,61 0,00 0,84 0,18 0,19 -0,17 1,72 -7,98 -0,17 -1,02 0,94 -7,32 -8,42 -7,42 NM_026191 Dhx40

A_51_P345663 -0,54 0,60 0,00 0,10 -0,39 -2,17 1,74 0,70 -1,04 -1,46 -2,49 -1,39 2,06 0,33 2,14 NM_024281 Rrbp1

A_51_P288891 -0,35 2,77 3,03 -0,85 1,63 0,22 0,00 0,67 0,07 -0,01 0,68 -0,98 -1,16 -0,30 -2,00 NM_025706 Tbc1d15

A_52_P444801 -0,91 -0,44 1,82 -0,94 1,00 -0,27 4,70 3,59 2,57 2,96 2,13 -0,64 0,00 -0,40 -0,51 NM_203319 Dhx37

A_52_P495471 -1,11 -4,05 -4,97 0,73 1,97 2,50 0,55 -0,88 3,79 1,57 0,42 0,00 -2,26 -0,63 -3,86 NM_026904 Anapc10

A_51_P445841 -0,79 0,52 -1,25 0,13 2,63 1,09 -1,05 -0,99 0,00 4,49 4,95 1,29 -1,36 -0,45 -1,46 NM_145470 Depdc6

A_51_P307954 1,61 1,56 1,24 1,66 0,11 0,00 0,90 1,02 -4,39 -2,21 -0,88 -1,27 -5,48 -2,21 -2,93 NM_010137 Epas1

A_52_P154564 -1,92 -0,76 -1,92 2,62 -0,38 1,44 -0,49 -0,16 1,34 2,17 0,68 3,08 0,00 -0,81 0,67 NM_130893 Scrt1

A_51_P511451 -1,36 -1,72 0,49 0,00 1,70 -0,28 -0,34 -1,68 0,01 1,31 4,17 3,22 -1,06 1,99 -1,03 AK019856 4932443L11Rik

A_51_P434836 7,57 4,51 5,38 0,61 -2,50 -2,51 -2,03 -2,67 -2,48 -2,26 0,00 -2,72 9,43 7,42 7,26 NM_013794 Klra16

A_52_P504236 0,88 0,10 -0,15 -0,25 0,62 0,09 0,79 0,02 0,52 0,00 -0,34 -0,07 -0,42 -1,29 -1,14 NM_011394 Slc20a2

A_51_P307098 1,16 0,08 -0,03 -0,57 0,10 -1,30 -1,08 -0,66 0,00 0,20 -0,78 -1,03 2,39 1,06 0,32 NM_146649 Olfr1160

A_52_P676944 1,45 1,56 1,41 -0,09 -0,06 0,94 1,77 0,43 1,55 -1,65 -0,86 -0,66 0,00 -3,40 -3,91 NM_134255 Elovl5

A_52_P369946 0,14 1,38 0,67 -2,91 -0,51 0,00 2,02 -0,66 2,89 0,20 -0,54 0,15 -4,10 -5,49 -5,40 AK135410 ENSMUSG00000075516

A_52_P263289 0,00 -0,38 -0,77 -0,37 4,02 -0,74 -0,22 -0,35 -0,12 5,90 0,62 0,27 9,72 6,10 9,88 AK030267 Trpc2

A_51_P496996 0,41 0,22 0,33 -0,48 -0,43 0,21 0,43 0,00 0,53 -0,90 -0,94 0,19 -0,11 -0,77 -0,56 NM_010380 H2-D1

A_51_P439403 1,64 2,72 0,00 2,46 2,08 1,99 -0,46 1,52 -1,36 1,22 -1,35 -1,12 -2,77 -2,17 -2,81 NM_011059 Padi1

A_52_P240864 1,26 0,55 0,95 0,00 0,45 -0,20 0,50 0,25 -0,12 -1,18 -1,21 0,82 -0,36 -1,86 -1,61 NM_028487 Gpbp1

A_51_P437697 -0,73 0,00 -0,81 5,11 4,27 4,98 4,97 -0,86 -0,79 -0,27 1,19 2,37 -0,93 0,61 -0,44 NM_011826 Hax1

A_52_P590474 1,84 0,54 -0,73 -0,43 1,18 0,33 0,00 0,41 1,44 0,64 -1,48 -1,69 -7,53 -3,90 -4,99 NM_019937 Ccnl1

A_52_P545613 6,61 5,87 -2,15 0,77 3,66 -2,04 -1,59 -1,81 0,00 -1,81 -2,22 -1,80 4,07 5,44 6,78 NM_010187 Fcgr2b

A_51_P318856 -0,44 0,09 0,30 0,12 0,25 0,44 0,00 -0,23 0,39 -0,31 -0,42 0,86 -1,16 -1,97 -2,60 NM_145935 Glyat

A_51_P116487 0,92 0,22 0,96 -1,04 -0,07 -0,05 -1,16 -1,09 0,65 -0,92 -0,65 0,00 1,98 0,94 1,64 NM_015816 Lsm4

A_51_P109668 2,08 1,02 1,51 -0,14 -0,24 0,58 -1,30 0,16 2,17 -1,37 -0,70 0,00 -5,26 -5,04 0,23 NM_023672 Ssbp3

A_52_P177271 0,44 0,00 -0,03 -0,72 0,11 -0,46 -0,34 0,56 0,48 -0,65 -0,24 -0,89 2,11 0,90 1,16 NM_001039657 Mtl5

A_51_P202772 1,42 1,37 -1,83 -6,10 -0,56 -4,80 -2,29 0,02 -2,06 0,00 1,02 -2,35 1,48 0,60 2,04 XM_619357 Mll2

A_52_P545954 1,41 1,72 1,70 -1,16 -2,44 0,00 -1,22 -1,14 -5,97 2,54 -0,62 -0,58 2,67 0,05 2,01 NM_019426 Atf7ip

A_51_P241828 4,20 5,42 4,34 3,04 0,00 -1,07 -0,92 -0,42 -0,59 -0,56 2,74 -1,81 1,67 0,59 -0,45 NM_009145 Nptn

A_52_P357265 1,62 1,02 1,06 -1,08 0,00 0,83 -5,69 -0,53 -2,72 -2,98 -6,20 -5,66 2,06 0,11 0,75 NM_145823 Pitpnc1

A_51_P216905 0,57 -0,70 0,56 0,18 0,12 0,43 -0,07 0,16 0,69 -1,64 -1,48 -1,53 0,00 -1,56 -1,20 NM_007438 Aldoa

A_51_P229676 0,00 0,65 1,92 1,54 0,47 1,45 -0,47 3,37 2,59 -2,28 -8,16 -7,75 -6,94 -7,02 -0,65 NM_011636 Plscr1

A_51_P105887 1,16 1,22 -2,52 -1,69 -1,32 -4,34 0,00 -0,90 2,17 0,45 -3,77 -4,59 3,16 1,87 1,36 NM_172842 Lax1

A_51_P501364 0,73 0,66 0,90 0,00 -1,09 0,39 0,17 -0,16 -1,59 -2,39 -2,89 -2,24 0,97 -0,86 0,83 NM_019507 Tbx21

A_51_P441451 1,84 1,34 -1,70 1,26 0,00 -1,19 -0,22 1,00 -0,53 -1,28 -0,47 -1,12 2,24 3,00 4,79 AK079870 Foxred2

A_51_P187253 3,08 3,43 1,51 -2,70 -1,91 -2,78 -3,54 0,00 -1,26 0,34 -2,41 -1,23 3,88 1,76 2,66 NM_008320 Irf8

A_52_P118161 -1,78 -0,02 -0,73 0,76 0,42 0,78 -1,19 0,32 -0,54 0,74 0,84 1,11 -2,59 0,00 -0,37 AK147680 Lss

A_52_P27906 0,00 -0,07 -0,85 -0,85 0,05 -0,56 0,82 -0,18 -0,32 0,98 1,05 -0,36 1,13 1,08 0,68 AK076523 Chodl

A_52_P656096 -0,40 -0,94 0,70 -0,70 -0,93 0,44 0,00 -1,46 0,48 -0,01 -1,10 0,23 4,24 0,64 1,32 NAP046289-1 NAP046289-1

A_51_P360632 0,59 -0,04 0,00 0,25 -0,18 0,51 0,17 0,14 -0,34 0,31 -0,65 0,11 -0,11 -1,71 -2,91 X67863 Srst

A_51_P431669 6,91 4,67 4,90 -1,88 0,00 -2,18 -0,73 2,87 -1,56 -1,87 2,63 -1,72 -1,57 1,89 0,63 NM_178113 Ncapd3

A_52_P612499 0,02 -0,23 -0,76 -0,30 3,05 -0,63 -0,04 3,36 0,00 3,77 -0,57 -0,15 3,70 5,79 6,01 AK037569 Ms4a4b

A_51_P511366 0,29 -0,04 -0,51 -0,06 -0,08 -0,45 0,14 0,00 0,19 -0,05 -0,37 0,06 5,49 0,97 4,80 BC006835 Tnrc15

A_51_P422042 -0,43 0,31 0,00 -0,67 -0,56 -0,73 5,43 2,17 -0,50 6,06 3,45 0,59 1,16 -0,50 -0,69 NM_146977 Olfr1255

A_51_P173445 2,18 -0,17 -0,48 0,55 -0,03 -0,84 0,72 0,21 -0,12 0,00 -0,09 -0,30 2,35 3,08 1,62 NM_001033286 Slc30a10

A_51_P391485 0,07 -0,01 -0,19 0,00 0,29 -0,27 0,99 0,45 0,36 -0,06 0,14 0,33 -0,41 -0,19 -0,26 NM_008406 Itih1

A_52_P119962 -0,77 -1,02 -1,48 0,55 0,36 -0,07 -0,16 0,00 -0,78 4,84 4,00 0,26 0,26 0,89 -0,40 ENSMUST000000704ENSMUST00000070429

A_52_P110170 2,38 1,83 0,96 1,45 0,00 -1,93 0,31 -1,30 -3,15 -6,52 -3,63 -3,81 2,71 -3,71 0,82 NM_176902 1110014K08Rik

A_52_P570700 0,13 -0,72 0,00 -0,17 -0,32 -0,63 -0,92 0,22 0,29 -0,21 -0,66 0,09 1,31 1,08 1,57 NM_028906 Dpp8

A_51_P504988 2,94 0,55 3,12 -0,39 -5,76 -1,59 -7,37 -4,47 0,00 -2,22 0,23 -3,76 2,93 1,52 3,07 NM_172796 Slfn9



A_52_P292632 -2,37 0,17 1,08 -2,03 -1,58 -3,11 -1,65 0,91 -1,94 -1,75 0,00 0,61 1,36 1,73 2,26 NM_027614 Wdr20b

A_52_P450780 7,38 5,29 3,08 -2,96 2,21 3,35 -2,66 0,00 -2,65 3,84 3,23 -2,91 -2,82 -3,12 -2,13 AK017725 Tmod3

A_51_P230507 2,63 1,49 -1,55 -5,88 -2,34 0,57 1,88 1,12 2,16 -1,32 0,00 2,32 -8,19 -3,42 -8,52 NM_138953 Ell2

A_51_P234956 2,61 1,53 1,53 0,82 0,00 -0,83 0,99 0,68 -0,14 -7,41 -3,66 -8,23 0,93 -1,02 -1,59 NM_008510 Xcl1

A_51_P215097 -0,14 0,41 -0,12 -0,33 0,72 0,18 0,12 0,00 1,62 0,00 0,78 0,94 -2,39 -1,26 -1,48 NM_078477 Klf16

A_51_P447752 -0,77 0,08 -1,37 0,00 0,63 -1,45 -0,57 -1,00 -0,86 0,69 6,43 5,84 0,37 0,01 -0,40 NM_027978 Coq2

A_51_P199135 2,17 1,04 -0,63 -0,50 0,00 -3,28 2,74 0,51 -1,63 1,13 2,03 3,55 -2,61 -0,96 -3,08 NM_009856 Cd83

A_52_P642039 -1,85 -2,12 -2,66 3,17 4,16 1,08 4,80 4,62 4,26 -2,18 5,47 -2,06 -1,41 0,00 -1,55 AK032413 1110039F03Rik

A_51_P303238 -1,44 -0,94 -0,91 0,56 0,77 0,02 -0,84 0,00 1,13 -0,86 -0,07 -0,12 3,47 0,48 1,71 NM_026775 Tmed10

A_52_P615138 0,23 0,00 -0,43 -0,12 -0,07 -0,43 5,31 4,85 0,16 -0,09 -0,35 -0,01 0,09 1,10 0,73 NM_025558 Cyb5b

A_52_P667222 4,61 2,28 1,80 -1,68 -2,08 -2,85 -2,27 0,34 -2,39 -1,66 0,00 -2,11 4,65 1,97 3,26 NM_133771 Memo1

A_51_P247034 -1,21 -1,28 -0,81 1,35 0,71 0,77 -0,40 -0,13 0,27 -0,55 1,05 -0,32 0,00 1,07 0,03 NM_133694 Fbxl15

A_52_P43028 -1,05 1,16 1,35 -0,41 0,28 0,00 -0,13 1,94 0,02 -2,13 -2,36 -8,50 2,48 1,05 -0,73 NM_027742 Lrrfip2

A_51_P305583 0,00 1,77 0,30 -6,19 0,35 -4,36 -5,98 -3,84 -5,64 0,53 -0,97 -6,45 3,07 1,27 2,16 NM_013673 Sp100

A_51_P351194 -1,89 -1,57 -1,65 0,81 1,44 -0,66 -0,84 0,24 -0,71 0,00 1,64 1,61 -1,15 2,83 1,07 NM_001081375 Cnfn

A_51_P262230 4,68 -1,18 2,64 3,49 3,62 -1,87 -0,82 -0,81 0,00 -1,12 -0,72 -2,86 7,29 3,29 5,55 NM_145466 BC006662

A_52_P384079 0,08 1,26 -0,58 -0,27 -0,22 -0,59 0,02 4,00 0,00 -0,24 -0,50 -0,18 3,17 4,26 2,38 AK029069 Rnf139

A_51_P256384 0,64 -0,73 -1,39 0,00 0,07 -0,10 0,57 0,57 0,09 0,75 0,00 0,66 -0,49 -0,92 -0,90 NM_009723 Atp2b2

A_52_P754733 0,00 -1,62 0,22 -0,34 0,34 -0,32 0,97 1,41 2,34 1,07 0,11 -0,58 -6,78 -6,15 -7,81 AK038346 AK038346

A_52_P68440 4,81 -1,40 7,08 -1,07 -1,46 -1,82 -0,34 3,86 0,28 0,00 -1,42 -1,39 5,84 5,68 5,35 TC1637884 TC1637884

A_51_P260178 0,80 0,96 1,91 -0,83 0,00 0,94 0,17 -0,81 -0,91 -0,81 -0,30 -0,20 -0,69 0,62 0,68 NM_058214 Recql4

A_51_P171376 -0,53 2,24 -1,44 1,22 1,17 2,12 -4,39 -4,51 -4,36 0,62 -1,01 -0,30 1,35 2,33 0,00 NM_172591 Fcho2

A_52_P394539 1,21 0,64 1,03 0,00 -0,69 0,98 0,37 0,73 -0,56 -0,75 -1,54 1,22 -8,63 -4,36 -11,09 NM_198292 Tex2

A_52_P211327 -0,52 -0,36 -1,18 0,00 0,71 0,34 -0,58 -0,76 -0,61 -0,57 1,50 0,30 4,91 2,05 2,01 AK048707 C230012O17Rik

A_51_P281593 0,11 1,45 -1,42 -0,36 -0,14 -1,98 0,00 0,95 -0,32 -0,50 1,44 -2,01 4,00 1,29 2,91 NM_028000 Ppapdc1

A_52_P125429 -1,09 -0,33 -0,76 0,71 0,19 0,16 0,60 -0,22 0,29 0,16 -0,26 0,16 0,00 -0,66 -0,73 NM_008449 Kif5c

A_52_P443988 0,29 0,85 0,73 0,56 -3,76 0,48 0,22 0,00 1,04 -0,47 -0,58 -0,71 -5,46 -2,32 -3,91 NM_019923 Itpr2

A_51_P250551 1,20 0,38 0,61 0,30 -1,76 -0,26 0,99 0,00 0,15 0,67 -0,42 -0,37 -1,72 -0,57 -1,92 NM_178380 Dhx38

A_51_P117581 2,82 0,57 0,01 -1,17 0,00 1,50 0,86 1,04 -1,19 -0,37 -0,45 0,16 -3,74 -3,71 -4,14 NM_022021 Cables1

A_51_P312327 -1,34 -1,03 -1,41 -1,46 2,81 -0,71 -0,77 2,19 0,64 5,41 3,33 5,71 -0,33 0,16 0,00 NM_022415 Ptges

A_52_P67775 0,23 0,00 -0,44 -0,13 -0,09 -0,46 0,16 0,00 0,14 -0,10 -0,37 -0,05 1,07 2,74 0,72 AK041720 Cdh8

A_52_P489193 2,36 1,73 0,83 0,00 2,18 -0,85 -1,11 1,28 2,45 1,93 -2,77 -4,41 -4,60 -4,45 -5,61 NM_026131 Pdlim7

A_51_P493946 -0,44 0,33 0,00 -0,54 -0,79 0,23 0,61 0,38 0,41 0,11 -0,60 1,11 -1,08 -4,12 -6,53 NM_133934 Isy1

A_51_P165185 0,00 -0,73 -0,23 0,40 -0,30 -0,19 -0,33 -0,08 0,61 0,29 -0,30 0,60 1,30 0,41 0,65 NM_016887 Cldn7

A_52_P1004481 3,64 3,35 1,78 0,00 2,59 -1,34 -0,74 -0,85 -0,71 -1,00 -1,27 -0,72 4,19 3,69 2,63 AK082308 AK082308

A_51_P515965 -0,64 -0,51 -0,79 0,25 1,65 3,23 0,26 1,90 0,00 -0,09 1,74 1,05 -0,61 -0,11 -2,08 NM_008685 Nfe2

A_51_P263909 0,00 -0,56 0,75 -0,05 2,21 0,92 1,00 -0,12 0,79 0,29 1,75 -0,41 -1,35 -1,88 -3,54 NM_153109 Tgifx1

A_52_P599317 -0,85 0,45 -0,35 0,00 -0,87 -1,68 -0,85 1,41 -0,01 5,98 2,83 4,40 0,98 0,17 -0,95 NM_015819 Hs6st2

A_52_P430927 -0,85 -1,10 0,95 1,04 -1,14 0,38 0,52 -0,44 -0,87 1,43 4,16 3,29 0,00 -0,09 -0,48 AK042386 Zfyve26

A_52_P1148097 0,24 8,70 8,50 -0,11 -0,10 -0,50 0,12 -0,01 0,15 -0,11 -0,41 0,00 0,00 -0,42 0,53 AK053357 AK053357

A_52_P496924 -0,19 0,86 -0,30 1,05 0,00 1,07 2,38 1,23 -0,35 0,48 -0,10 1,86 -10,05 -3,89 -8,35 NM_173870 Mgat4a

A_52_P634111 -4,09 -1,90 0,00 1,04 -1,28 -0,47 1,24 0,20 1,19 0,52 0,61 0,18 -6,46 -1,93 -4,48 NM_010513 Igf1r

A_52_P451389 0,59 -0,73 0,00 -1,36 0,57 -1,01 -1,55 -0,27 0,09 1,98 -1,00 -1,65 4,00 3,82 3,58 NM_031874 Rab3d

A_52_P203741 -2,44 -2,21 -3,80 0,40 0,35 0,00 1,95 0,58 -2,07 1,61 0,18 3,04 -2,60 -3,38 -3,15 NM_009176 St3gal3

A_52_P155692 0,00 4,26 -2,66 5,01 -1,34 -1,11 6,61 5,59 7,29 3,79 5,37 -1,05 -2,69 -2,96 -1,93 NM_009176 St3gal3

A_52_P572473 -6,55 0,00 -4,77 1,54 2,55 1,75 4,13 1,86 -4,31 3,59 2,39 -4,94 -7,24 -4,33 -6,74 NM_021416 9630031F12Rik

A_52_P577992 1,42 -0,13 0,57 0,00 1,27 -3,59 -2,24 0,55 -2,77 -0,61 -0,78 -3,98 5,27 1,44 2,09 NAP029508-1 NAP029508-1

A_52_P326158 0,94 0,37 0,33 -0,56 -0,80 0,17 0,37 0,00 0,33 -0,87 -0,88 -1,32 0,01 -1,11 -0,11 NM_009082 Rpl29

A_51_P245412 1,75 0,62 0,65 -3,95 -3,19 -9,23 0,95 -0,05 -3,34 -3,05 0,00 -7,26 1,96 1,59 2,83 NM_008915 Ppp3cc

A_51_P360586 -0,58 -0,80 -0,57 0,45 -0,65 0,00 0,00 0,45 3,66 1,70 1,53 2,46 -0,36 -1,54 -0,58 NM_010454 Hoxa6

A_52_P8409 -2,08 0,02 -0,65 0,00 0,46 -1,52 4,36 1,95 1,69 0,78 -0,18 -0,61 -0,24 1,21 -1,04 AK083676 Brwd3

A_52_P210757 0,00 0,46 1,18 -0,70 -0,59 0,20 -0,25 -1,12 0,47 -0,91 -0,67 -2,28 3,12 0,35 1,58 NM_130879 Usp48

A_52_P323669 -0,83 -1,39 -0,89 5,28 2,53 5,83 -1,27 -2,72 0,11 -0,63 0,13 0,00 7,08 -1,84 0,56 NM_011155 Ppp5c

A_52_P195589 -0,09 -0,51 -1,71 0,64 1,40 -0,41 0,15 -0,83 0,00 0,95 0,93 1,08 -0,56 0,25 -0,81 NAP066644-1 NAP066644-1

A_52_P58594 0,04 -0,22 -0,76 -0,29 -0,14 -0,63 -0,03 2,84 0,00 5,41 6,75 6,65 -0,12 5,67 0,37 AK170332 AI747699

A_51_P102174 0,23 5,31 5,03 0,30 -0,11 -0,50 0,11 -0,02 0,14 -0,11 -0,42 -0,01 0,00 -0,42 0,52 NM_001081359 Edd1

A_51_P407999 0,00 0,26 1,33 0,13 0,29 1,36 2,85 -0,28 2,10 -0,38 -0,31 -1,28 -0,35 -1,50 -0,96 AK018264 1500011B03Rik

A_52_P215876 5,43 2,62 3,98 -0,02 1,63 -1,90 -0,18 0,00 -0,98 2,96 0,80 -0,61 0,40 -0,54 -2,16 AK129429 A630082K20Rik

A_51_P235798 1,34 -0,37 -0,72 0,65 -0,15 0,78 0,73 0,62 1,32 -0,23 -0,84 0,00 0,25 -3,67 -2,58 M58566 Zfp36l1

A_51_P396752 3,40 1,81 0,00 0,22 1,47 -0,12 -1,41 -0,13 -2,35 -0,81 -2,33 -0,76 1,82 1,80 0,73 NM_024191 Arl2bp

A_52_P464346 5,71 2,88 1,77 -0,71 4,47 -2,52 3,29 3,79 -1,93 0,00 0,98 -0,06 -3,19 -2,33 -2,56 NM_001081304 Atf6

A_52_P574710 -0,11 1,30 0,99 -2,88 0,30 -1,29 0,82 0,00 0,80 -2,02 -1,45 -2,71 1,17 0,38 -0,41 NM_001001735 Whsc1l1

A_52_P1188397 0,00 -1,06 0,56 0,53 -1,15 2,49 -8,04 -4,32 -7,48 3,42 -0,72 -0,96 4,64 0,93 2,96 AK040217 AK040217

A_51_P468362 1,00 -0,19 2,28 -1,00 -0,43 1,73 1,75 0,00 -0,27 -1,13 -2,46 -3,29 2,20 0,37 0,46 BC043115 0610010D24Rik

A_51_P296815 4,49 -0,08 -0,57 -0,16 -0,12 -0,45 0,09 0,00 0,15 -0,14 -0,41 0,00 9,17 7,08 3,85 NM_175493 Gpr68

A_52_P566316 0,05 0,00 -2,56 6,44 0,73 -1,74 5,39 -1,95 -1,80 5,60 5,71 5,58 -1,92 -2,35 -1,42 AK160272 2310015A10Rik

A_52_P359257 4,47 2,32 1,65 0,00 -0,91 0,05 -0,35 -0,13 0,48 2,27 -0,49 0,81 -0,80 -0,73 -1,17 AK037533 5830408C22Rik

A_51_P296027 -0,73 0,86 -0,54 1,86 -0,33 0,01 -0,07 -0,43 -0,31 1,63 -0,13 0,00 3,01 1,55 3,26 NM_024448 Rab12

A_51_P431397 0,32 -0,09 -0,01 0,10 -0,01 0,02 -1,21 0,36 0,43 0,31 0,00 0,63 -2,18 -1,59 -1,42 NM_172268 Nup214

A_51_P505530 -0,31 -0,07 0,36 -0,60 -0,06 0,01 4,35 1,81 1,33 -0,04 0,00 0,47 1,02 -0,19 -0,31 NM_031176 Tnxb

A_52_P577729 -3,77 -2,63 -1,36 0,16 -0,04 -2,55 -1,52 1,91 0,00 1,01 0,25 -1,61 4,71 1,50 2,89 BC062943 2900057K09Rik

A_51_P418420 2,07 0,81 1,08 -0,03 0,89 0,99 0,83 0,74 -0,84 -1,07 0,00 -1,48 -3,35 -1,54 -0,75 NM_010028 Ddx3x

A_51_P474996 0,10 0,14 0,00 0,57 0,16 -0,51 -1,41 0,55 0,23 -0,03 0,22 -0,17 -1,32 -1,40 -2,63 NAP057281-1 NAP057281-1

A_51_P147064 -1,17 -0,98 -0,01 1,55 0,80 1,27 -0,65 0,55 0,30 -0,69 0,72 0,13 0,00 -0,63 -0,72 AK005450 1600014C23Rik

A_52_P355197 7,64 8,94 5,37 6,99 -0,80 4,38 -0,57 -0,71 -0,58 -0,82 -1,09 -0,74 5,87 3,89 0,00 NM_010269 Gdap2

A_52_P651942 1,11 0,21 0,72 -1,45 0,88 -0,14 0,00 0,43 2,05 -1,59 -1,02 1,08 -3,25 -1,99 -1,07 NM_026982 1810027O10Rik

A_52_P166770 6,81 3,51 6,76 -0,52 -0,31 -0,34 -0,65 3,72 0,50 -0,80 0,00 -0,75 5,12 2,53 -1,76 NM_053179 Nans

A_51_P295312 5,66 1,97 -4,31 -3,39 2,22 -3,52 -2,78 -3,39 -4,40 0,00 1,70 -3,47 5,91 3,47 3,42 NM_019749 Gabarap

A_52_P227919 -0,58 -1,10 -0,59 -0,35 0,10 0,04 0,00 -0,23 1,62 0,32 0,83 0,84 -0,52 -0,47 0,49 NM_207142 Olfr1036

A_51_P386899 -1,54 -1,13 -0,65 0,45 1,18 -0,56 0,00 0,61 0,46 -0,52 0,76 0,41 -0,49 0,26 -1,17 NM_145447 BC011209

A_52_P494497 -0,29 0,21 -0,21 -0,84 -1,16 -0,64 5,46 -0,39 1,17 6,77 0,00 -1,10 7,38 6,32 6,15 AK078131 6330549H03Rik

A_51_P336385 -0,76 -0,79 -0,98 0,34 0,60 0,00 -0,14 -0,57 0,09 -0,07 0,82 -0,23 0,73 2,55 0,70 NM_175551 Dido1

A_51_P366867 1,70 1,15 1,37 0,05 -0,16 0,32 0,00 0,86 0,32 -0,31 -0,18 -0,01 -1,20 -0,86 -0,09 X59728 Gas5

A_52_P290511 -1,13 0,05 -0,69 0,28 0,40 0,19 0,04 0,68 1,42 0,00 -0,13 0,00 -2,08 -0,13 -0,62 NM_173033 BC057893

A_51_P195066 4,36 -1,58 2,99 -2,15 -2,09 0,00 -1,10 -0,48 0,62 -0,96 -1,11 2,03 9,17 7,00 7,30 NM_013658 Sema4a

A_51_P117236 -0,59 -0,57 -0,89 -0,06 -0,20 -0,31 -0,16 0,00 0,84 0,57 1,73 0,40 1,99 0,31 0,74 NM_009329 Zfp354a

A_52_P653684 -1,22 0,43 -0,74 -0,88 0,10 0,53 0,00 1,09 0,89 0,13 -0,38 1,90 -7,81 -3,54 -3,91 NM_029735 Eprs

A_51_P519950 4,12 1,67 3,16 1,01 -0,71 -2,27 0,58 -0,63 -1,64 -0,78 0,00 -2,95 0,18 1,34 -0,61 NM_001080977 Rsbn1l

A_52_P54261 0,19 -0,04 -0,51 -0,15 -0,10 -0,45 0,11 0,00 0,13 -0,12 0,57 -0,01 4,16 1,91 0,68 NM_178936 Tmem56

A_51_P399277 0,75 0,24 0,67 0,98 0,21 0,33 -0,39 0,00 1,79 -1,11 -1,90 -0,29 -1,38 -2,17 -2,24 AF103797 AF103797

A_52_P362106 0,00 -1,26 -0,70 -1,41 -0,92 1,32 0,40 0,02 1,84 1,50 0,85 1,59 -1,51 -1,07 -1,97 AK005018 AK005018

A_52_P639025 0,05 -0,20 -0,39 5,45 2,29 -0,56 -0,02 1,64 0,00 -0,28 -0,62 -0,28 6,60 3,38 3,55 NM_025382 Tmem57

A_52_P330424 -0,69 0,41 0,13 0,24 -0,27 0,65 0,00 -0,58 1,45 0,83 -2,85 0,24 -10,96 -11,40 -10,45 AK168113 Il2ra

A_52_P263114 -0,51 -0,90 -1,29 -0,92 1,22 -0,74 0,35 0,00 -0,64 0,86 1,87 -0,09 2,59 1,39 0,52 AK016524 Ulk4

A_51_P219614 1,37 0,06 0,17 0,15 -0,34 0,00 -0,29 -0,70 -0,08 -0,50 -0,59 -0,38 0,97 0,56 0,84 ENSMUST000000251ENSMUST00000025191

A_51_P278950 -0,88 -2,10 0,00 -5,12 -4,42 -3,00 -5,41 2,10 -2,69 2,06 1,22 4,27 6,53 1,41 4,59 NM_194339 Bms1

A_51_P158418 1,03 1,39 1,70 -0,80 -0,44 -0,70 -1,27 -2,79 0,00 -2,04 0,04 -0,08 2,07 0,74 0,99 AK013449 2810488G03Rik



A_51_P151775 -0,42 -0,67 -1,18 -0,75 4,55 -1,06 0,45 -0,61 0,00 9,05 4,94 -0,61 5,54 6,44 6,56 NM_178719 Smcr7l

A_51_P292516 0,00 1,99 1,36 2,08 3,89 2,80 -0,59 0,55 -0,94 3,00 -0,61 -0,52 -0,72 -0,02 -1,69 NM_015822 Fbxl3

A_51_P171965 0,01 -0,56 0,90 0,25 0,39 -0,03 -0,50 0,00 -1,66 -0,29 -0,22 -1,34 1,71 0,93 0,58 NM_026503 1110058L19Rik

A_51_P209163 1,62 0,79 2,53 -4,17 -2,04 0,39 1,50 0,03 -0,30 -0,36 0,00 1,58 -6,89 -3,34 -6,38 AF044222 Ubl3

A_52_P140604 2,35 2,08 0,88 0,57 0,00 -0,22 0,81 1,09 -0,03 -0,40 2,27 -0,76 -2,11 -0,76 -1,56 NM_052973 Strn3

A_51_P110189 -0,27 -1,10 -2,26 -0,98 5,73 5,21 1,61 -1,19 0,00 5,04 3,83 6,80 -0,13 2,00 -0,44 NM_053273 Ttyh2

A_51_P193379 -0,75 -1,77 -3,58 3,65 0,86 2,26 -1,45 0,97 -2,13 3,54 0,15 2,77 -2,94 0,00 -2,45 NM_001040699 Mtmr7

A_52_P452740 1,67 4,74 5,40 1,04 2,59 -0,64 0,55 -0,15 0,00 -0,27 -0,56 -0,17 -0,12 -0,55 0,37 NM_009068 Ripk1

A_52_P237652 -1,83 -2,21 -1,27 0,92 1,45 0,48 -1,12 -0,48 -1,40 0,15 2,68 1,13 -1,65 0,00 0,40 AK031204 2610035D17Rik

A_51_P322640 -0,24 -0,93 -1,47 0,86 1,64 -0,77 -0,09 -0,50 -0,17 0,00 1,38 0,63 3,16 1,71 0,87 NM_019577 Ccl24

A_52_P1092227 -0,18 -0,24 0,00 1,19 3,52 6,77 -0,28 0,10 0,04 -0,50 -0,79 -0,38 0,25 -0,76 4,59 AK042818 A730027B03Rik

A_52_P200610 5,73 3,29 0,86 -3,79 0,00 0,22 -3,55 -2,77 -3,51 -2,26 0,59 -3,68 2,55 -0,91 1,05 NM_183175 C1qtnf9

A_51_P445726 -0,08 0,23 0,00 -0,36 0,00 0,05 -1,15 0,30 0,56 -0,46 0,02 0,35 -3,57 -1,28 -2,95 NM_011095 Lilrb3

A_51_P352357 -0,41 -0,85 -1,42 0,99 0,48 -0,90 -0,46 1,21 0,00 -0,50 0,18 -0,26 0,93 1,57 0,83 NM_175349 Ldhal6b

A_51_P159171 1,00 0,07 0,12 0,00 -0,53 0,44 0,70 -0,01 0,55 0,05 -0,92 -0,01 -6,48 -4,21 -4,15 NM_172161 Irak2

A_52_P408757 0,12 -1,20 1,07 -0,61 -0,82 -0,98 1,74 0,00 0,84 -2,21 -1,36 -0,18 2,15 0,65 1,25 NM_010188 Fcgr3

A_52_P431483 0,68 1,84 0,95 1,85 -0,31 0,12 2,05 0,00 1,59 -0,60 -1,95 -0,47 -0,03 -8,96 -7,97 AK028637 A730095J18Rik

A_52_P54106 -0,58 1,37 2,26 -0,68 0,00 -0,86 -1,09 -0,83 -1,15 0,58 0,47 -0,97 1,23 1,53 2,79 AK034547 Ghr

A_52_P467545 1,16 0,00 0,96 -1,02 0,19 -1,12 0,14 0,38 1,83 -1,35 -1,02 -0,59 -1,50 0,08 -0,08 NM_198250 Lrrc4b

A_52_P391110 -0,16 0,12 0,98 0,00 0,09 -0,47 -0,35 -1,29 -0,43 -0,08 -0,01 0,92 1,21 0,56 0,75 NM_009109 Ryr1

A_52_P137765 2,41 0,45 1,24 -0,88 0,00 0,14 2,65 -0,33 0,56 0,75 -0,60 -0,23 -0,76 -1,69 -0,37 NM_019390 Lmna

A_52_P493394 -1,68 3,60 -3,02 -2,25 -0,01 -3,25 -1,48 2,40 -2,46 4,29 4,15 5,94 0,00 2,82 4,24 NM_025783 Vps24

A_52_P6758 5,92 3,77 3,38 4,66 0,00 -2,30 -0,57 -0,87 -0,37 -0,98 -0,13 -0,57 7,66 6,11 6,87 NM_008463 Klra5

A_51_P244892 -0,91 -0,48 -0,36 0,20 -0,06 0,27 0,19 -0,24 0,38 0,82 0,30 0,07 -0,57 -0,25 0,00 NM_021501 Pias4

A_52_P468639 -0,71 -0,25 -0,52 0,21 0,66 1,63 0,50 0,00 1,39 0,92 0,21 -0,08 -1,22 -0,19 -0,62 NM_146445 Olfr450

A_52_P60657 0,92 2,58 -3,42 -2,74 0,00 -3,31 -2,77 0,05 -2,72 1,26 -3,27 -2,43 3,31 4,33 1,98 NM_001004164 Gnptab

A_51_P344018 2,97 1,76 1,41 -1,22 -1,00 -0,10 -1,03 -1,12 0,37 -0,64 -1,53 0,00 4,72 3,03 3,76 NM_010647 Klra13

A_51_P487628 0,90 -1,61 -1,71 4,05 3,32 1,43 0,00 -0,08 -2,35 -1,85 0,20 -1,54 0,82 5,05 -0,12 NM_029948 Pramef12

A_52_P880457 0,21 -0,06 -0,61 -0,13 0,13 -0,47 0,10 0,00 0,14 -0,13 -0,42 -0,03 0,96 1,94 0,54 NM_001033303 Ampd1

A_52_P349091 0,27 -0,60 -1,10 5,63 -0,63 6,57 -0,13 0,15 -0,38 7,05 5,68 8,63 -0,52 -0,49 0,00 AK044583 A930001A20Rik

A_51_P306446 3,05 -1,19 0,00 -1,61 -0,62 -5,10 2,22 -0,65 -2,10 0,73 0,36 -2,07 3,02 1,36 3,22 AK033958 6720489N17Rik

A_52_P376327 4,56 0,36 2,52 2,35 0,21 2,78 -3,95 -1,26 -3,91 0,06 0,00 -0,47 -0,41 -4,44 -3,49 NM_033565 Aff4

A_51_P177340 1,08 0,00 0,30 -0,50 -0,49 0,43 0,53 -0,48 0,91 0,06 -0,57 1,28 -2,18 -6,83 -2,62 NM_019925 Gpr132

A_52_P591473 -1,21 0,01 -0,37 -1,01 -1,55 -1,90 0,00 -0,19 0,62 -0,01 0,60 0,41 0,18 0,79 0,37 NM_001034858 Armc2

A_51_P343757 2,13 2,04 3,50 -1,95 2,74 1,73 1,27 0,00 -0,18 -3,38 0,81 -2,29 -3,09 -1,64 -3,97 NM_011207 Ptpn3

A_52_P331883 0,04 0,59 0,00 -0,82 -1,14 -0,34 1,02 0,13 -0,34 -0,86 -0,18 -1,15 2,12 0,63 0,72 NM_010319 Gng7

A_52_P1004506 0,29 -0,08 -0,51 -0,11 -0,09 -0,45 0,90 -0,02 0,17 -0,08 0,79 0,00 5,65 2,79 0,59 AK082172 AK082172

A_51_P373112 1,08 1,51 1,49 -1,30 0,62 -2,20 1,12 0,27 2,04 0,00 -0,96 -0,29 -0,87 -1,42 -1,21 NM_145943 BC031781

A_52_P21574 1,01 0,38 0,00 -0,50 0,02 0,59 0,07 -2,07 2,06 -0,09 -3,31 0,98 -4,21 -4,09 -1,56 AK033091 Pdlim7

A_51_P195947 4,47 0,44 2,23 -0,22 -0,62 -0,64 1,42 -0,06 -1,21 1,31 1,50 0,57 0,00 -0,29 -0,79 NM_178654 Pkn2

A_52_P325574 4,37 1,22 2,05 -0,78 -0,14 0,00 1,25 1,59 -1,50 -5,84 -6,18 -5,85 4,24 2,32 -1,58 NM_024225 Snx5

A_51_P314788 -0,60 -0,56 1,30 -0,95 -0,95 -1,30 4,27 1,98 -0,72 5,15 1,33 5,65 0,00 -1,11 0,30 AK033949 AK033949

A_52_P917226 -0,31 0,68 -6,83 0,00 0,69 1,40 0,79 1,56 0,74 -0,48 -0,95 0,20 -7,54 -8,12 -7,12 BE371292 BE371292

A_52_P678942 0,06 -0,11 -0,13 -0,26 -0,07 0,00 -0,36 -0,41 -0,49 1,06 2,27 0,20 1,16 1,23 0,74 BC007481 Plxnb2

A_51_P338040 -0,88 -0,89 -1,26 0,15 1,94 -1,81 1,19 -0,25 -1,17 0,00 1,81 -1,41 4,73 2,07 3,07 NM_146168 AW146242

A_51_P122085 -1,35 -2,04 0,00 -0,56 -3,23 0,02 4,94 3,20 -0,17 6,01 2,13 5,09 -0,45 1,90 -1,95 NM_028846 Usp20

A_51_P500882 1,52 0,70 -1,59 0,00 -1,51 0,13 0,57 -0,35 -0,35 -5,43 -3,81 -4,31 1,45 0,62 1,60 NM_010746 Ncr1

A_51_P400107 1,35 0,15 0,00 -0,76 0,03 0,11 0,37 0,11 1,47 -0,85 -1,18 -0,10 -1,78 -7,26 -8,50 NM_011046 Furin

A_52_P185044 0,25 0,24 0,02 -2,43 -2,49 -3,61 0,00 -1,92 0,36 -3,79 -3,16 0,40 0,60 -0,09 0,69 NM_197985 Adipor2

A_51_P238722 -1,39 -0,53 -0,50 -0,20 -0,29 0,23 4,14 0,41 1,39 3,69 1,43 1,10 -0,57 -0,18 0,00 NM_010740 Cd93

A_51_P467798 0,22 0,82 0,74 -0,32 1,55 0,00 1,28 -0,86 2,08 -2,92 0,40 -3,04 -4,45 -2,86 -3,17 NM_022018 Niban

A_52_P468441 -0,45 -0,80 -1,30 0,33 0,66 0,07 -0,34 -0,11 0,00 -0,64 0,36 -0,92 0,06 0,31 0,49 NM_007556 Bmp6

A_52_P507488 1,37 0,85 -1,90 -1,60 -1,38 -2,66 1,17 0,00 0,97 -0,37 -1,50 -0,76 2,81 0,01 0,39 NM_023879 Rpgrip1

A_52_P1196772 4,38 0,00 4,15 -2,19 -0,80 0,15 -2,99 -3,15 -0,13 1,35 -1,75 -1,66 5,14 1,32 3,13 AK087259 AK087259

A_51_P407101 0,14 -0,08 -0,55 -0,21 -0,20 0,00 3,54 2,95 5,07 -0,19 -0,48 4,67 0,25 -0,14 0,62 AK040287 AK040287

A_52_P402305 0,11 0,22 -1,63 0,00 -1,07 -1,56 0,43 0,64 0,77 -2,00 -2,43 -1,78 0,02 -0,96 0,32 NM_007589 Calm2

A_51_P201338 1,68 0,32 0,49 -0,64 0,00 1,38 -0,13 -0,07 0,96 0,18 -0,15 1,07 -0,86 -1,95 -1,15 NM_144800 Mtss1

A_52_P382565 -3,67 -3,04 -5,84 0,59 0,70 -4,33 -3,41 -1,61 0,00 -1,44 1,46 0,88 0,95 1,16 1,62 XM_976961 LOC669759

A_51_P518298 -4,37 -4,95 -5,67 0,00 2,61 -3,45 5,04 3,03 -3,59 -0,77 0,13 -4,03 6,21 3,23 6,03 BC072613 Rnf187

A_51_P206405 0,43 0,27 -0,29 0,18 0,08 -0,41 -0,56 0,00 0,36 0,11 -0,25 0,46 -2,42 -1,92 -2,40 NM_001081306 Ptprz1

A_51_P298355 2,11 1,04 1,38 0,00 -0,33 1,24 1,42 0,73 -1,31 -1,77 -1,69 -1,21 1,27 -1,02 -0,17 NM_025900 Dek

A_51_P267751 -0,29 -0,14 0,71 1,20 1,51 0,39 -0,64 -0,37 -0,01 -0,38 -0,10 0,00 0,45 0,22 0,54 NM_010473 Hrc

A_51_P187679 -0,10 -1,11 -1,11 -0,65 0,00 -0,20 -0,68 0,25 -0,50 1,56 0,37 1,03 2,44 0,71 0,27 AK029525 4933425K02Rik

A_52_P956363 0,00 2,43 6,55 -1,69 -1,18 0,26 0,10 0,82 -0,84 -2,04 -0,71 -1,95 -0,17 2,35 3,27 AK085249 ENSMUSG00000054178

A_51_P403705 0,25 0,00 -0,39 -0,61 1,23 -0,25 1,52 1,50 1,54 0,92 1,79 -0,07 -0,16 -0,55 -1,02 BC030462 BC030462

A_52_P553841 1,11 0,12 0,55 -0,59 -1,04 -0,21 -0,68 0,45 0,40 -0,26 -1,82 -0,11 0,90 0,00 1,56 NM_016774 Atp5b

A_51_P184300 -3,46 0,81 -0,13 0,00 1,00 0,57 -0,83 0,68 1,64 -0,80 0,78 1,05 -3,20 -4,04 -4,32 NM_010087 Dtna

A_51_P224801 -1,45 -1,56 -0,97 -0,91 -1,70 0,43 0,93 -0,49 0,53 -0,85 0,07 0,00 1,13 0,58 1,04 NM_008455 Klkb1

A_51_P417858 -0,93 0,49 -1,38 -0,83 0,08 -1,30 0,52 0,00 -0,99 -0,72 0,62 -0,99 2,73 1,00 2,05 NM_146231 BC012278

A_52_P349694 5,40 5,83 5,89 -0,52 -0,71 1,48 -0,66 4,61 -1,65 0,00 -0,37 -0,88 0,07 0,41 -2,38 NM_201244 Copg

A_52_P127358 0,00 -0,09 2,41 -6,60 -4,95 0,94 -4,22 1,29 2,31 0,82 0,97 4,05 -6,05 -1,57 -6,16 NM_007961 Etv6

A_52_P259508 3,91 1,62 0,43 -0,66 1,13 -3,95 -3,53 0,00 -2,94 -3,61 -3,98 -3,54 2,35 2,14 4,57 AK085546 Prkcq

A_51_P186374 -0,25 -2,20 0,79 -0,55 0,00 -1,00 -2,56 -0,60 -1,85 2,44 1,71 1,80 0,47 1,23 1,94 NM_010815 Grap2

A_52_P413646 -1,42 0,00 -0,25 0,38 -0,47 -0,08 -0,13 1,15 1,10 0,11 2,22 0,78 -1,13 0,27 -0,75 NM_007556 Bmp6

A_51_P159552 0,00 -0,43 -0,10 2,56 -0,16 1,66 -0,50 -0,46 0,07 -0,02 0,00 -0,34 6,40 2,62 3,40 AK159076 Sin3b

A_52_P510877 2,74 1,69 0,93 -0,36 -1,32 1,00 1,20 -0,69 0,97 -3,08 -2,83 0,28 -6,74 -5,02 0,00 NM_009743 Bcl2l1

A_52_P430462 2,13 1,10 0,00 -0,40 -0,05 -0,02 0,59 0,67 -0,78 1,53 0,53 1,43 -1,15 -0,18 -0,90 AK162429 Slc38a1

A_51_P198137 -1,06 5,83 -1,81 0,00 1,68 -1,78 -0,61 4,80 -1,20 1,73 -1,81 -1,37 6,98 5,83 7,43 NM_178648 Ubxd6

A_51_P503026 0,50 0,90 -0,35 0,30 0,77 -0,93 -0,49 0,49 0,45 0,00 -0,02 0,41 -3,23 -1,49 -2,50 NM_009376 Ift88

A_52_P403246 0,13 -0,09 -0,55 -0,21 -0,22 1,77 0,02 -0,14 0,00 -0,21 0,66 -0,21 6,47 5,41 0,60 NM_001080935 B230217C12Rik

A_52_P24477 -0,56 1,26 2,04 0,59 0,00 1,43 -2,89 0,13 1,67 0,43 -0,39 -5,15 -9,15 -7,77 -6,44 NM_133219 Gcnt2

A_52_P154833 0,00 -1,42 -2,46 0,55 -0,23 -2,37 -0,63 2,96 -1,75 5,30 2,57 4,11 -0,51 3,09 2,13 NM_019683 Ankrd49

A_51_P521001 -1,95 -0,53 -0,10 0,00 -0,42 0,40 -1,88 -1,93 -0,10 0,02 0,99 0,22 0,28 1,22 0,86 ENSMUST000000158ENSMUST00000015856

A_52_P596595 0,00 -0,36 -0,81 1,81 0,58 -0,70 0,58 -0,43 -0,05 1,68 -0,15 -0,51 2,43 4,35 2,10 NM_175498 Pnma2

A_51_P402443 0,04 -0,04 -0,61 0,15 0,24 0,17 -0,06 -0,24 0,45 0,00 0,86 0,17 -1,02 -0,37 -2,35 NM_146564 Olfr836

A_51_P521283 -2,76 1,19 -2,94 1,46 0,00 -3,42 1,55 1,76 -0,65 2,44 3,67 2,98 -2,79 -2,58 -2,34 NM_007759 Crabp2

A_52_P35581 -0,68 -0,05 -0,70 5,03 0,06 -0,22 0,00 -0,62 1,07 -0,62 -1,60 0,17 3,15 4,11 3,62 ENSMUST000000589Nqo2

A_52_P138727 4,56 3,39 4,15 -4,11 -1,22 -4,43 4,13 2,50 -3,81 0,00 -4,39 -4,01 6,01 3,25 -3,40 NM_153056 Sirt7

A_51_P180603 -1,30 0,44 0,44 0,18 -0,62 -0,36 -1,31 -1,06 0,35 -0,44 -0,35 0,00 1,43 1,50 1,04 NM_146339 Olfr77

A_51_P119986 -0,69 0,00 -0,94 1,30 0,81 4,23 -1,34 -0,68 -0,80 1,28 0,82 0,55 -1,85 0,51 -1,12 NM_001081133 Kif16b

A_51_P214319 -0,34 -0,54 -0,87 0,00 0,76 -0,02 -0,27 -0,25 -0,21 1,62 1,19 1,00 0,28 0,02 1,00 NM_199008 Cox11

A_51_P504478 0,26 -0,38 -0,43 0,00 2,75 0,76 -0,16 -1,03 -0,43 0,23 -0,28 -0,55 5,76 1,80 4,73 NM_133835 Ubadc1

A_52_P393306 1,94 0,00 0,57 0,21 -1,53 -2,17 2,52 -0,53 -0,01 0,81 0,41 1,02 -3,21 -0,59 -2,86 NM_009222 Snap23

A_51_P374818 -0,91 -0,82 -0,45 0,00 -0,09 0,02 0,01 0,65 0,57 -0,37 2,45 2,76 -0,60 -0,07 1,27 NM_009168 Shd

A_52_P14666 0,53 0,61 0,16 0,52 0,03 0,00 -0,75 0,06 0,16 -1,34 -0,62 -0,66 -0,36 -1,33 -0,94 XM_619124 EG544954

A_51_P226269 1,54 -0,34 -4,00 0,00 -1,72 0,83 2,76 0,83 0,20 0,96 0,95 -0,14 -5,90 -4,62 -8,26 NM_025427 1190002H23Rik

A_51_P300986 2,99 0,19 -1,20 -2,87 0,00 -2,93 0,27 2,31 -0,91 1,04 0,95 0,47 -3,46 -0,24 -3,66 A_51_P300986 A_51_P300986



A_52_P41175 3,39 3,13 3,12 -0,39 -6,51 -2,70 -6,30 0,31 -6,24 2,46 0,00 -0,31 3,63 -0,74 2,90 NM_172424 Thrap2

A_52_P333414 1,31 0,96 0,18 0,91 -0,52 0,81 1,51 1,47 -1,52 -1,59 -0,29 0,00 -8,26 -8,69 -7,74 AK134170 A730095J18Rik

A_51_P291713 -0,70 -1,83 -0,78 0,00 -0,63 -0,22 -0,75 1,92 0,47 -0,52 0,25 0,41 0,19 4,67 3,07 NM_134094 Ncald

A_52_P94845 -0,15 0,00 0,25 -0,18 -0,25 0,49 0,07 -0,10 1,23 -0,55 -0,10 -0,18 1,44 0,51 1,05 NM_025449 Nicn1

A_52_P453276 -0,04 1,50 1,01 0,69 0,29 1,99 -0,87 0,32 -1,32 0,00 -2,41 1,75 -5,74 -3,16 -1,97 AY540038 Mid1

A_52_P340607 0,36 0,65 0,16 0,31 0,21 -0,38 0,86 0,00 -0,98 -3,88 -1,75 -3,72 0,77 -1,30 -1,62 NM_011294 Sub1

A_52_P201359 9,69 5,55 4,44 -0,26 1,30 -0,61 5,51 4,29 0,00 -0,27 -0,57 -0,20 -0,11 -0,55 0,40 XM_129509 Cep350

A_52_P10017 2,91 1,82 1,46 1,58 0,00 0,51 1,85 0,50 -7,75 -5,73 -0,62 -7,61 -3,56 -4,44 -7,35 NM_181401 Tmem64

A_51_P282909 -0,28 -1,73 -1,09 1,18 0,70 -0,43 -0,79 0,23 -1,00 1,34 1,03 0,31 0,09 0,00 -0,07 NM_177828 4933429F08Rik

A_51_P192824 0,00 -0,81 -1,11 -0,31 0,44 0,41 0,16 -0,20 -0,40 1,38 -0,20 -1,32 2,10 2,76 1,26 NM_146274 Olfr1311

A_52_P536927 -1,40 -1,01 -0,29 0,61 0,00 0,61 -0,18 0,65 1,39 0,72 0,54 2,20 -0,53 -0,29 -2,24 NM_139146 Satb2

A_52_P58080 -0,98 -0,93 -0,37 -0,55 0,67 1,11 0,00 -0,72 0,67 1,17 2,34 1,72 -1,36 0,60 -0,43 BC052785 Arhgef12

A_51_P419047 -0,07 -0,16 0,04 -0,44 -0,40 0,33 0,00 0,55 0,91 0,29 0,13 0,55 -0,72 -0,35 -1,69 NM_011934 Esrrb

A_51_P269029 -1,11 -1,24 -0,71 0,97 0,89 0,00 0,33 0,65 1,00 0,73 -1,11 0,65 -0,88 -0,44 -1,11 NM_009548 Zfp179

A_52_P318053 -1,61 -2,06 -1,35 -0,95 0,29 -0,87 2,64 1,36 0,54 0,00 -0,28 -0,73 2,40 1,63 2,16 NAP096295-001 NAP096295-001

A_51_P473205 0,10 -0,21 -0,74 -0,26 -0,27 -0,61 0,26 6,62 0,00 9,54 9,30 10,12 -0,11 -0,56 0,38 NM_009511 Vipr2

A_51_P419169 -0,52 -0,62 -0,40 3,80 0,54 -0,53 3,88 5,35 0,77 0,40 -0,63 0,00 -0,28 0,92 -1,33 NM_022724 Suv39h2

A_52_P334593 1,95 2,94 1,73 1,19 -1,37 1,24 -5,74 1,88 0,78 -5,77 0,00 -4,08 -6,00 -3,75 -6,47 NM_017466 Ccrl2

A_51_P247393 0,13 -0,09 -0,57 -0,20 -0,22 -0,57 0,00 -0,14 0,00 7,25 4,35 0,67 1,15 2,02 0,59 AK029726 9330101J02Rik

A_51_P262144 -0,29 -0,58 0,12 0,24 0,00 -0,01 -0,09 0,28 1,10 0,25 1,24 0,82 -0,66 -0,35 -0,31 NM_172284 Ddx19b

A_52_P424272 4,27 0,31 2,53 0,00 0,35 -0,02 -2,80 -0,10 -2,74 -3,01 -3,31 -2,95 0,88 0,60 2,17 NM_029645 2010003O18Rik

A_52_P283211 -2,12 -0,76 -3,11 0,06 -0,56 -1,30 1,33 0,04 0,56 0,22 -0,69 0,38 0,20 0,00 -2,19 AK158973 AK158973

A_52_P216613 2,90 0,70 1,58 -5,16 -1,92 -5,39 1,72 -0,75 -4,66 -0,54 -1,44 0,47 2,75 0,00 1,16 NM_182806 Gpr18

A_51_P481159 2,09 1,20 1,96 -0,47 0,32 -1,78 -1,86 -2,23 0,00 -1,58 -0,84 -1,41 2,41 1,59 1,81 NM_173047 Cbr3

A_52_P170711 4,44 2,88 0,74 -5,06 0,00 -4,35 -1,53 1,06 -3,79 -0,26 -0,22 -3,51 4,37 1,83 3,05 NM_175833 Cdv3

A_51_P414948 -1,29 -0,83 0,67 -1,23 -2,63 -1,16 0,37 1,50 1,20 1,48 1,46 2,28 0,00 -2,12 -2,61 NM_010820 Mpdz

A_52_P104918 1,69 0,30 0,45 -0,15 0,05 0,44 1,15 -0,09 0,32 -0,45 -0,61 -0,96 0,00 -1,43 -0,94 NM_011290 Rpl6

A_52_P511306 8,51 0,00 -0,50 -0,08 -0,10 -0,43 0,10 0,56 0,33 -0,08 -0,39 -0,04 7,07 6,18 6,74 NM_001033251 Gpr174

A_52_P478729 3,23 3,02 1,37 -2,74 -0,37 1,09 -0,26 3,16 5,03 -1,57 0,00 -2,31 -1,86 -0,84 0,20 NM_194348 1810013C15Rik

A_52_P119792 0,28 -0,06 -0,56 -0,11 -0,10 -0,45 0,10 0,00 0,17 -0,10 -0,41 0,20 6,71 3,60 0,54 NM_145624 Zfp709

A_51_P156481 2,35 1,01 -1,83 -3,24 -1,34 -1,20 -2,41 -0,20 0,28 -1,01 1,60 0,00 1,77 5,45 4,46 AK088994 AK088994

A_51_P426047 -0,08 -0,37 -1,00 -0,41 0,72 0,20 0,26 1,07 0,00 0,65 0,17 0,83 -1,85 -0,47 -2,10 NM_001011797 Olfr782

A_52_P313071 0,00 -0,96 0,29 -0,78 -1,48 0,63 -0,32 0,23 0,41 -0,44 -1,40 -1,45 1,49 5,09 3,35 NM_016810 Gosr1

A_51_P506045 -0,62 3,06 -2,17 -0,45 0,57 -0,57 -0,20 2,10 0,50 1,85 4,56 6,10 -0,02 0,00 -1,33 NM_176073 Pgcp

A_51_P105339 0,00 -0,99 -2,94 -0,76 0,03 0,01 3,39 3,21 4,67 -1,54 1,15 1,09 -2,00 -0,05 -4,23 NM_172609 Tomm22

A_51_P148959 2,15 1,22 0,95 2,06 0,00 1,33 0,25 0,82 0,00 -2,94 -2,28 -2,11 -3,61 -1,87 -1,34 NM_028136 Dhx36

A_52_P588917 0,01 -0,66 -1,08 8,17 -0,85 -0,91 8,26 5,38 11,12 1,88 -1,11 -0,83 9,98 -0,44 0,00 XM_900750 2210015D19Rik

A_52_P105862 8,74 4,89 5,54 -0,68 -0,71 -1,03 -0,50 2,43 -0,43 3,26 3,44 -0,64 -0,53 1,44 0,00 NM_212450 Ctdspl2

A_51_P140710 3,97 3,51 3,20 -0,28 -2,23 0,44 -6,60 0,00 -5,80 -6,81 -7,11 -6,76 5,69 2,00 1,75 NM_011337 Ccl3

A_52_P27602 -1,22 -2,27 0,10 4,34 2,12 1,92 1,37 1,07 1,03 -1,84 -0,72 -0,40 -1,36 0,00 -1,65 NM_024245 Kif23

A_52_P1068216 0,50 1,11 -0,01 -0,15 0,22 0,49 0,96 0,00 1,38 -1,53 -0,86 0,32 -1,04 -0,66 -0,92 AK051522 AK051522

A_51_P210510 -0,40 -0,59 -0,45 0,67 0,07 0,64 0,49 -0,44 0,73 0,00 -0,32 -0,34 -0,24 0,14 0,16 NM_010097 Sparcl1

A_51_P448427 5,60 3,13 3,31 0,65 3,17 0,00 -1,95 2,23 -0,54 2,99 -1,25 -1,03 -1,86 -1,13 -2,17 NM_133216 Xpnpep1

A_51_P394190 1,32 0,57 0,00 0,17 -0,34 0,55 1,16 -0,29 0,26 -0,38 -0,68 0,02 -0,73 -1,42 -2,68 NM_010723 Lmo4

A_51_P243157 -0,43 -0,80 -1,29 0,50 0,33 -0,08 0,00 0,79 0,95 0,08 0,08 1,00 -1,01 -0,21 -0,38 NM_146741 Olfr1497

A_51_P179531 -0,62 0,06 0,52 -0,05 0,41 -1,13 0,00 -0,04 0,13 1,74 4,37 0,99 -0,35 -0,70 -0,29 NM_008029 Flt4

A_51_P342877 5,03 2,89 2,30 -0,82 -1,01 0,92 -0,80 -1,50 -0,15 3,30 -1,57 0,35 0,00 -0,92 0,10 NM_011322 Scn1b

A_52_P245766 2,02 1,15 1,17 -0,99 -1,39 0,00 1,36 0,11 -0,08 -2,79 -0,20 -3,46 2,04 -0,73 0,42 XM_978638 LOC384039

A_52_P662054 1,16 -0,05 0,59 -0,44 -0,12 0,00 -0,69 -1,21 0,54 -0,13 -0,27 0,59 4,07 2,31 2,18 NM_013794 Klra16

A_52_P147333 -3,07 -0,46 -1,40 0,31 0,16 -1,51 -1,83 0,94 0,00 1,29 2,11 0,86 -0,93 0,00 -1,27 AK050941 AK050941

A_52_P195358 0,96 0,43 0,72 -0,42 -0,39 -0,05 0,30 0,00 1,38 -1,71 -0,79 -0,26 0,34 -0,62 0,12 BC054110 EG382421

A_51_P305019 -0,42 -0,70 -1,22 5,20 4,92 7,50 -0,60 -0,69 -0,53 4,75 5,06 5,81 0,00 4,22 -0,05 AK020601 9530049O05Rik

A_52_P184149 -1,70 -0,55 0,48 -0,39 -0,20 0,49 -0,09 6,51 6,03 0,00 -0,49 0,67 -0,10 3,34 1,45 NM_008638 Mthfd2

A_52_P285124 -2,00 -0,55 -2,78 -1,95 0,87 1,41 -2,08 0,00 -2,35 0,79 0,62 2,30 -1,14 1,59 0,55 AK041830 F730014I05Rik

A_52_P360742 0,23 0,00 -0,21 -0,33 -0,09 0,98 0,66 0,35 1,36 0,22 -0,18 0,88 -1,47 -3,05 -2,05 NM_029419 Apol3

A_51_P328489 6,77 2,45 0,20 0,00 -0,90 -0,82 1,34 0,06 -0,46 -0,52 -1,16 -0,39 1,56 1,09 -0,26 NM_197990 1700025G04Rik

A_51_P430744 -0,67 1,34 -1,69 -0,32 0,40 0,00 -0,56 0,13 -0,14 0,47 -0,40 -1,21 2,85 1,63 3,81 AK016424 4931402H11Rik

A_52_P3784 -0,03 -0,17 1,57 -0,08 0,59 1,69 0,51 2,88 2,86 0,00 -0,65 0,74 -0,50 -2,58 -0,60 AK089767 Spsb1

A_51_P479808 0,54 1,00 0,34 0,31 -1,12 0,00 0,51 0,00 0,45 -0,99 -0,78 0,01 -0,68 -0,56 -0,89 NM_015806 Mapk6

A_51_P269524 2,22 1,66 0,52 -1,73 0,00 1,20 -0,62 0,97 2,67 -0,56 -2,53 1,77 -6,81 -4,07 -5,44 NM_008222 Hccs

A_52_P27793 -0,77 0,51 -1,46 0,00 0,41 -0,15 -0,92 0,61 0,56 -1,11 -1,42 -0,61 9,25 1,92 8,29 AK087090 1500041B16Rik

A_52_P395088 0,55 0,44 0,40 0,25 -0,40 -0,04 0,63 0,30 0,47 0,00 -0,25 -0,69 -0,34 -0,43 -1,29 ENSMUST000000645ENSMUST00000064562

A_51_P509629 -1,01 5,73 4,16 5,49 3,32 6,12 -1,18 -1,47 0,80 0,00 -2,05 0,65 -1,10 -1,39 -0,96 AK076939 AK076939

A_52_P502828 0,31 1,30 1,68 -2,30 -1,62 -0,56 -2,09 -2,12 0,46 0,75 -1,48 0,00 -0,32 0,39 1,34 NM_001008548 Pde2a

A_52_P14526 1,51 -1,15 -0,30 0,76 -0,48 1,19 0,89 0,00 1,11 0,81 -0,41 0,31 -2,72 -1,80 -0,84 AK034007 Zyg11b

A_51_P495049 -1,19 -2,52 0,59 0,35 -1,00 1,23 2,26 0,33 2,45 -0,81 -1,41 0,00 -0,84 0,20 -0,83 NM_009897 Ckmt1

A_52_P665675 0,76 -1,22 -1,22 -0,72 0,10 -1,70 -1,98 2,14 -1,02 0,00 1,02 -1,90 5,84 3,95 1,34 NM_013454 Abca1

A_51_P459381 0,26 -0,05 0,37 -0,20 -0,17 -0,48 0,00 -0,09 0,47 1,61 2,85 1,43 -0,07 -0,16 0,50 AK082274 LOC552903

A_52_P259402 0,30 0,26 0,00 -0,05 0,67 0,28 1,13 -0,47 -0,09 0,35 -0,09 0,43 -0,37 -1,24 -2,60 NM_030596 Dsg3

A_51_P377094 -0,49 0,07 -0,40 0,43 -0,28 -0,39 0,00 0,53 1,45 -0,37 -0,53 -1,15 1,06 1,11 0,49 NM_007742 Col1a1

A_51_P253110 6,38 2,71 4,50 -2,89 2,10 -3,95 -3,60 1,34 -3,11 -4,25 -3,84 -5,01 4,18 0,00 1,73 NM_011342 Sec22b

A_52_P448796 0,89 -0,66 -1,13 -0,75 -0,82 -0,51 7,12 -0,75 -0,59 7,79 4,20 8,87 1,53 2,40 0,00 NM_010928 Notch2

A_51_P139021 -1,18 -1,14 0,12 0,97 -0,64 -0,79 2,62 0,00 0,03 -0,08 -0,39 -0,75 1,16 2,63 3,52 NM_017393 Clpp

A_51_P288687 1,68 0,77 0,76 0,00 -0,18 0,65 0,75 1,05 1,22 -0,74 -1,74 -0,63 -0,02 -2,16 -1,26 NM_011454 Serpinb6b

A_52_P654841 1,58 0,00 1,80 0,81 -0,40 0,81 1,07 1,21 3,08 -0,06 -2,69 -3,38 -3,58 -3,63 -4,44 NM_011636 Plscr1

A_52_P484194 0,00 -0,69 -0,09 -0,77 0,08 0,35 6,65 4,40 0,93 -0,37 -2,27 0,10 -0,19 0,16 -1,04 NM_001025602 Il1rl1

A_51_P173692 0,49 -4,47 -5,80 -0,10 1,65 0,00 2,24 1,01 3,49 3,50 -0,95 2,69 -5,18 -4,60 -6,71 NM_177250 Lingo4

A_51_P509263 -0,25 -0,71 -0,11 0,13 -0,22 0,06 -0,11 1,35 1,19 1,23 1,76 0,36 0,00 -0,40 -0,42 NM_010455 Hoxa7

A_51_P432180 0,92 0,64 1,01 1,24 -1,30 1,10 0,97 0,00 -1,48 0,34 -0,18 -1,43 -1,66 -1,97 -3,02 NM_134038 Slc16a6

A_52_P91454 0,41 0,20 -0,87 -0,32 0,47 -1,10 0,00 -0,07 1,79 1,39 0,44 1,43 -2,62 -0,75 -2,61 AK007129 1700106J16Rik

A_52_P12831 -0,02 0,64 0,00 -0,66 1,16 -1,05 -0,51 -0,65 -0,49 4,21 4,78 8,36 -0,54 0,05 0,09 AK037298 A130004G07Rik

A_52_P527268 2,48 1,49 0,42 -0,73 -0,04 -0,31 0,67 0,78 -0,31 -0,03 -0,97 -1,10 0,62 0,00 0,55 AK139611 D14Ertd426e

A_52_P778709 -0,59 -0,81 -0,36 3,04 6,72 2,77 2,09 -0,93 3,17 2,77 0,00 2,75 -0,90 -0,71 -0,14 AK047753 AK047753

A_52_P620742 2,95 1,35 0,62 0,00 -0,60 -2,48 -0,81 2,37 -0,92 -0,22 -0,36 -2,67 0,82 1,81 1,87 AK085396 Igf2bp1

A_52_P11510 0,21 2,71 -0,62 -0,15 -0,20 -0,50 0,00 -0,09 0,08 1,90 -0,48 -0,14 1,60 4,48 4,50 AK039782 AK039782

A_51_P496023 0,82 1,73 0,00 2,17 -2,88 0,87 2,39 1,62 1,59 -5,02 -0,46 -1,46 -6,89 -7,94 -8,77 NM_007453 Prdx6

A_51_P122352 0,40 0,00 0,01 -1,56 -1,92 1,30 0,44 0,79 1,49 -0,35 -0,66 0,53 -0,90 -4,39 -2,00 NM_176919 Ppm1h

A_52_P101515 -0,88 -1,23 -0,13 3,37 1,66 0,73 0,00 -0,75 1,31 0,20 -0,21 0,18 -0,19 0,01 -0,05 NM_023525 Cad

A_51_P253904 -2,39 -1,98 0,45 -3,13 -2,61 0,58 1,16 0,64 1,20 0,00 2,43 0,63 -2,20 -2,43 -0,60 NM_008704 Nme1

A_51_P500984 1,73 0,00 0,24 0,30 -0,23 1,14 0,98 -0,10 0,44 -0,43 -2,22 0,59 -7,97 -3,57 -5,90 NM_008655 Gadd45b

A_52_P342654 0,64 0,00 0,11 -0,28 0,71 1,62 -1,29 -0,07 0,26 -0,42 0,77 1,48 -1,28 -0,47 -0,91 BC103541 Prss33

A_52_P360552 -0,89 -0,94 -1,56 0,21 -1,24 -1,30 -0,53 0,00 -1,93 0,09 0,12 3,65 6,52 1,90 4,31 NM_029777 Rhbdd1

A_52_P495243 -0,84 -0,48 0,00 -0,77 1,73 -0,32 2,92 4,40 -0,15 -0,69 -1,18 1,24 5,71 3,30 3,98 NM_026310 Mrpl18

A_51_P401683 -1,05 0,00 -1,67 0,39 -0,39 -0,60 0,07 -0,76 -0,07 0,05 0,26 -0,80 5,10 3,18 3,22 NM_145375 Tm6sf1

A_51_P161429 2,71 6,36 5,00 -1,16 -1,40 -2,11 -1,71 5,35 -1,75 2,71 3,40 1,45 -0,88 0,00 -2,02 NM_028965 Snx11

A_52_P317730 -0,98 -0,18 -1,81 -1,33 0,00 -0,35 -0,90 -1,28 0,05 4,06 4,48 0,33 2,24 3,78 0,19 TC1698031 TC1698031

A_51_P400784 1,59 0,86 1,06 -0,74 -0,39 -0,21 0,80 0,68 0,02 -1,26 -0,69 -0,05 0,67 -1,07 0,00 NM_010447 Hnrpa1



A_52_P230938 -1,49 -1,42 -1,69 0,00 -0,04 2,30 -1,37 -1,57 0,72 0,61 -0,80 1,23 3,62 4,33 0,57 NM_010741 Ly6c

A_52_P682996 -0,71 -0,94 -0,24 -0,16 -0,26 2,09 0,00 -1,06 0,62 0,24 -0,40 1,93 6,01 2,90 2,11 ENSMUST000000634ENSMUST00000063442

A_51_P305453 -0,83 -0,40 -0,54 0,00 -0,04 0,16 0,41 0,09 0,60 0,02 0,13 0,79 -0,01 -0,26 -0,79 A_51_P305453 A_51_P305453

A_52_P313007 -0,53 -0,03 -0,07 -0,07 0,63 0,76 0,36 2,20 1,22 -0,11 0,70 1,72 -0,64 0,00 -1,11 NM_146426 Olfr469

A_51_P267239 1,17 2,41 0,51 1,79 -0,16 1,44 0,00 1,83 -0,22 0,29 -2,70 -2,87 -7,32 -3,39 -7,98 NM_019980 Litaf

A_52_P175897 -0,35 0,92 1,45 0,09 -0,40 -0,09 0,26 0,59 1,11 0,00 -0,32 0,58 -0,61 -0,47 -0,50 NM_030087 1500032D16Rik

A_51_P178411 0,44 0,12 0,26 -0,39 -0,35 0,02 0,22 0,00 0,42 -0,92 -0,83 0,22 -0,28 -0,92 -0,77 XR_003962 LOC672716

A_51_P444015 2,79 3,27 1,66 -1,06 -0,40 0,00 0,65 -0,32 1,07 -0,37 1,49 3,45 -1,66 -1,39 -2,04 A_51_P444015 A_51_P444015

A_52_P415821 -5,14 -5,35 -5,68 -4,38 1,11 -5,63 2,60 0,45 2,72 0,64 0,67 0,00 -5,44 0,34 -4,70 ENSMUST000001026Sestd1

A_52_P299231 -1,18 0,56 -0,83 0,35 0,00 -0,07 1,11 0,43 0,23 0,96 -0,85 0,18 -3,70 -2,22 -1,47 AK028313 Slc25a3

A_52_P280228 -0,64 0,44 -0,95 0,00 0,60 -0,75 0,27 1,13 0,54 -0,08 0,90 1,34 -1,01 -0,98 -0,49 NAP028546-1 NAP028546-1

A_51_P331059 1,13 0,56 0,96 -0,55 0,48 -0,57 -0,09 -0,48 -0,43 0,00 -0,21 -0,62 1,90 0,78 0,75 NM_031374 Tex15

A_51_P411645 7,47 4,62 4,13 2,46 -1,49 -1,21 -0,94 2,06 -1,93 2,28 -1,28 -0,80 -1,25 2,32 0,00 NM_021500 Maea

A_51_P392867 0,16 0,00 0,29 -0,23 0,04 -0,10 0,66 -0,37 0,79 0,42 -0,32 0,28 -0,89 -0,81 -0,58 NM_134025 Pex12

A_51_P243435 -0,69 0,82 -0,03 -0,03 1,98 0,28 -0,83 -0,47 -1,79 0,67 0,06 -0,34 0,31 0,63 0,00 NM_010475 Hsd17b1

A_51_P116419 0,30 -0,15 -0,51 -0,18 4,54 -0,43 0,00 -0,07 0,15 3,73 3,73 3,62 -0,05 -0,53 0,52 NM_013790 Abcc5

A_52_P264669 -0,65 -1,70 -1,11 -0,37 0,94 3,07 -0,41 2,80 -0,44 -0,17 0,96 0,00 4,42 4,44 4,67 NM_145978 Pdlim2

A_51_P371816 -0,40 -0,33 -0,27 0,79 0,67 1,11 0,47 -0,32 -0,24 -0,21 0,11 0,00 1,09 0,28 -0,28 ENSMUST000000939ENSMUST00000093911

A_51_P152747 1,88 1,50 1,29 0,43 0,19 1,13 -3,20 0,88 -0,68 0,00 -2,35 -0,25 -5,62 -3,05 -6,75 NM_173440 Nrip1

A_52_P408459 0,25 -0,08 -0,58 -0,11 0,97 -0,47 0,00 0,72 0,22 -0,14 -0,47 -0,14 0,57 5,05 6,37 AK088955 4921517N04Rik

A_52_P461313 2,41 0,60 3,62 -0,83 -1,79 -2,34 -4,73 -3,13 1,08 2,85 1,73 1,35 0,00 -1,11 -1,00 BC063047 Tcfe3

A_51_P216527 -0,84 -1,14 8,89 -0,13 -0,87 0,00 1,87 -1,18 -0,38 6,93 7,28 8,00 0,70 -0,04 5,30 NM_145355 Rnf185

A_51_P324535 0,38 0,80 0,19 -0,99 -1,04 0,40 -0,36 0,00 -0,86 -2,11 -1,93 -1,07 4,06 1,67 0,56 NM_019835 B4galt5

A_52_P457376 -3,17 0,03 -2,65 3,78 2,06 1,14 -1,09 -0,26 -0,71 -0,90 0,00 -1,07 5,50 1,93 2,44 TC1658525 TC1658525

A_51_P220317 -0,77 0,00 -1,43 0,15 2,46 -0,34 -0,38 4,12 -0,66 -0,36 0,69 -1,21 7,65 2,00 6,74 NM_146040 Cdca7l

A_51_P133229 1,19 2,30 1,45 0,15 -0,43 -0,20 1,95 -2,06 -2,53 -5,59 -3,38 -2,86 2,03 0,11 0,00 NM_028072 Sulf2

A_52_P41294 3,30 -0,14 1,96 -4,00 -2,30 1,76 2,42 -1,38 2,17 -1,73 -4,31 -4,01 0,87 0,07 0,00 NM_178625 2700094F01Rik

A_52_P563280 1,92 1,89 2,98 -0,59 0,75 -1,19 0,00 -0,10 -0,15 -0,46 -0,38 -0,63 3,58 1,94 5,55 NM_175026 AI447904

A_51_P196213 -1,19 -0,95 -0,65 -0,43 -0,74 0,02 1,84 0,20 1,62 0,28 0,09 -0,67 0,00 0,25 -0,40 NM_147105 Olfr978

A_51_P226199 0,92 2,10 1,97 -0,29 0,62 1,19 0,80 -0,04 1,94 -0,46 -0,26 0,00 -0,05 -0,79 -1,83 NM_029467 Tcam1

A_51_P325318 -2,32 0,00 -1,92 -0,04 3,60 -1,33 1,92 3,59 2,18 3,81 1,64 1,44 -1,80 -1,65 -3,30 NM_172702 Serinc2

A_51_P247385 -2,36 -0,60 -3,02 -0,87 1,08 -2,42 1,36 0,61 0,74 0,77 0,00 -0,06 2,32 1,51 -1,43 AK052909 AK052909

A_51_P460143 -2,58 -0,10 -1,58 0,00 -0,15 0,61 0,90 0,65 1,50 0,53 0,22 0,23 -1,03 -1,60 -1,23 NM_015750 Neu2

A_51_P196695 0,92 0,55 -2,66 0,21 -1,03 0,16 0,76 0,07 -0,87 1,05 0,00 -3,74 -8,10 -5,69 -8,24 NM_008372 Il7r

A_52_P551167 1,36 1,94 0,36 -0,06 0,01 0,86 -0,83 0,00 -0,46 -2,77 -2,72 -3,80 -0,98 1,27 1,35 TC1625932 TC1625932

A_52_P260114 4,66 3,46 0,31 -2,17 -1,77 -1,70 3,41 3,60 -0,88 -2,43 0,00 -1,02 2,86 1,11 -2,35 NM_007611 Casp7

A_51_P260300 -2,19 -2,48 -2,96 -2,52 0,46 -2,91 2,64 1,40 1,67 0,02 -1,59 0,64 -2,42 1,63 0,00 NM_010547 Ikbkg

A_51_P468531 -0,63 -0,06 -1,25 1,98 0,88 0,75 0,78 0,00 -0,41 0,56 1,65 -0,23 -0,39 1,10 -0,54 NM_013852 Abcf3

A_51_P137293 0,17 0,13 -0,63 -0,17 0,89 -0,55 -0,10 -0,19 0,00 -0,21 0,33 -0,25 7,57 3,81 7,56 NM_001013766 Samd3

A_52_P462625 4,76 0,00 5,07 0,90 -0,97 -0,29 1,86 -2,04 -2,39 -1,64 -1,15 -2,87 1,73 2,21 2,70 NM_025846 Rras2

A_52_P12283 1,71 1,03 1,78 0,89 -2,45 -5,04 3,40 0,74 -2,04 0,48 -0,31 0,00 -1,57 -3,66 -2,99 NM_026201 Ccar1

A_51_P439846 0,54 -0,32 -0,16 0,00 0,74 0,00 1,19 0,22 0,20 0,60 -0,04 -0,95 -3,21 -2,33 -4,68 NM_054077 Prelp

A_51_P282947 0,65 0,97 1,39 -2,05 0,00 -1,92 1,45 -0,10 1,65 1,18 -0,34 2,36 -3,99 -2,04 -2,44 NM_011303 Dhrs3

A_51_P295192 0,86 0,23 0,58 -0,19 -1,19 0,40 0,00 0,21 0,53 -0,52 -1,66 0,91 -0,49 -2,87 -1,74 NM_010907 Nfkbia

A_51_P279827 -1,70 -1,01 -0,02 0,14 0,44 1,38 -0,26 -0,20 0,17 0,42 -0,32 -0,03 0,30 0,00 0,51 NM_147104 Olfr550

A_52_P412362 -0,90 -0,92 -0,65 0,38 0,60 0,00 -0,11 0,38 -0,02 -0,33 0,44 0,25 0,21 0,39 -0,24 NM_146551 Olfr788

A_52_P459509 -0,76 -0,97 -0,56 -0,08 0,04 0,09 0,96 0,51 0,00 0,84 5,12 2,35 -1,04 -0,60 -0,36 AK047824 6430517E21Rik

A_51_P495700 -0,92 -0,97 -1,08 0,00 0,99 1,54 2,22 -0,21 1,65 2,06 0,79 2,80 -0,28 -0,26 -1,31 NM_025455 Ccdc28b

A_51_P411007 2,80 1,10 -3,39 0,00 -0,22 1,30 -2,62 -0,08 -3,01 1,35 -3,27 -2,74 5,97 2,90 4,16 NM_013812 Cdk2ap1

A_52_P577208 -1,16 -0,57 -1,97 -0,59 0,13 -1,87 -1,43 0,00 -1,32 5,07 0,52 0,66 5,61 2,29 5,86 NM_178672 Scfd2

A_52_P1011 -1,12 -0,73 -1,06 0,00 0,20 -0,23 0,00 0,24 0,59 -0,35 1,07 0,30 -1,64 0,05 -2,24 NM_010201 Fgf14

A_52_P467353 -8,69 0,53 -9,53 0,00 -1,70 -1,46 0,49 1,47 1,53 1,89 1,14 3,07 -9,02 -5,93 -8,50 AK030535 AK030535

A_52_P522097 2,50 1,06 0,33 1,63 1,32 -0,94 -0,71 -0,13 -1,04 0,27 0,00 -0,02 -0,63 0,03 -0,89 NM_028320 Adipor1

A_51_P486639 0,44 -0,64 -1,10 7,71 -0,07 -1,10 -0,13 -0,75 -0,55 7,17 6,03 9,42 1,75 0,73 0,00 XM_901483 2310028O11Rik

A_52_P491961 -7,50 -3,08 -3,06 -4,48 2,05 0,00 -1,47 -1,57 -7,65 1,15 2,08 4,12 5,07 2,77 2,06 NM_145944 Ccdc25

A_52_P70796 -1,18 -1,79 -2,90 0,87 5,76 -0,77 0,00 0,87 -1,98 7,90 6,12 8,99 -1,74 0,26 -1,51 NM_007551 Blr1

A_51_P352705 -0,64 -0,95 -0,78 0,00 2,32 0,86 -0,64 -0,28 -0,81 2,17 1,90 0,62 1,62 2,35 -0,31 NM_031382 Tex16

A_51_P347333 -0,22 0,42 -5,83 0,04 0,58 1,31 0,72 1,50 0,59 -0,54 -1,19 0,00 -9,69 -10,20 -9,19 AK012530 Dusp4

A_51_P121652 0,87 1,76 0,68 -0,83 0,00 -0,99 -0,56 -0,86 0,11 -0,50 -0,27 -0,35 2,95 1,92 1,19 NM_026877 Aspscr1

A_51_P454634 -1,02 -0,86 -1,40 0,45 0,24 -0,32 0,00 -0,79 0,03 0,22 -0,24 0,41 0,65 0,55 -0,18 NM_001081395 Amotl1

A_51_P511346 1,77 0,54 -0,04 0,32 0,00 0,39 1,33 0,94 0,55 -0,50 -0,08 -0,92 -0,25 -0,69 -0,74 BC004015 BC004015

A_51_P285844 2,24 -0,04 1,18 -2,54 -2,44 -0,30 -1,43 -0,98 0,16 0,58 -1,79 1,83 0,39 0,00 0,36 NM_011680 Usf2

A_51_P353232 -0,49 -0,58 -0,22 0,05 -0,05 -0,17 0,32 -0,21 0,09 0,00 0,71 1,03 0,33 -0,05 0,04 NM_009394 Tnnc2

A_51_P126384 -1,02 -1,47 -0,88 -0,67 0,75 0,00 -0,36 1,27 -0,33 1,20 0,71 0,46 0,07 0,26 -0,66 BC049681 Ctag2

A_51_P122017 0,80 0,52 0,94 -0,31 -0,07 1,14 0,23 0,00 0,77 -0,18 -0,20 1,76 -2,91 -5,36 -4,32 NM_001017426 Jmjd3

A_51_P235244 2,76 0,16 1,48 0,86 0,00 0,50 -0,80 0,96 -0,77 -1,82 -0,15 0,47 -1,41 -1,96 -2,07 AK129261 Dnmbp

A_51_P293513 0,28 0,00 -0,46 -0,03 -0,18 -0,45 0,01 -0,11 0,09 -0,10 0,68 -0,19 1,79 3,79 0,63 NM_029292 1700008F21Rik

A_51_P385884 0,59 0,66 -0,09 0,92 1,12 0,71 -0,37 1,18 1,39 0,00 -0,68 -0,88 -1,05 -0,47 -1,53 NM_008432 Kcnu1

A_52_P112219 0,80 0,51 0,23 0,01 -0,16 0,32 0,47 0,00 0,48 -0,59 -1,03 -0,02 -0,07 -1,50 -1,37 BC090638 H2-Q9

A_52_P156190 0,00 -1,41 -2,42 -0,24 0,93 -1,82 3,31 2,67 5,82 0,26 3,27 -2,35 -0,90 0,36 -1,95 NM_010332 Ednra

A_52_P55029 -2,13 -1,66 -0,55 1,04 0,98 0,00 1,07 -0,38 0,35 2,33 1,20 0,06 -0,85 -0,06 -0,92 NM_031159 Apobec1

A_52_P462203 -1,66 0,00 1,15 0,08 1,16 1,93 -2,35 -2,33 -1,88 -2,77 -0,57 -1,75 4,64 0,23 2,59 NM_146114 Dclre1c

A_52_P59346 -0,18 1,15 1,62 -0,41 0,58 1,83 0,60 1,11 0,94 0,00 -0,50 -2,05 -0,60 -6,28 -9,05 AK020773 A430106F12Rik

A_52_P608097 -1,48 -2,83 -0,80 0,29 -1,03 0,00 -1,88 -0,98 -1,87 0,20 2,33 0,55 0,12 0,74 0,83 NM_008756 Ocln

A_51_P428341 -0,26 -0,34 -0,71 -0,22 0,26 0,00 -0,96 -0,94 0,39 1,63 2,06 0,72 0,84 0,24 -0,96 NM_011907 Trex2

A_51_P306387 5,38 5,29 5,46 -0,52 0,00 -1,87 -0,93 -1,18 -1,58 -0,55 0,03 -1,12 9,42 7,43 8,23 NM_053153 Klra18

A_52_P64907 -2,12 0,02 -2,47 -0,13 -0,36 -0,40 0,68 0,76 0,72 0,17 0,57 0,00 -0,32 0,22 -1,55 AK037514 Prss16

A_52_P662577 -0,16 1,20 0,64 -4,68 -3,65 1,40 0,00 0,43 1,81 -4,57 -4,40 -5,70 2,14 -0,09 2,12 BP760463 BP760463

A_52_P320156 1,58 1,44 1,07 0,00 -0,13 0,35 0,61 0,51 0,00 -0,35 -0,39 -0,60 -0,28 -2,26 -2,91 AK088706 E430024C06Rik

A_52_P1060500 0,19 -0,08 -0,52 -0,11 -0,28 -0,28 0,38 -0,22 0,00 0,66 0,97 -0,20 1,96 4,58 0,54 AK082039 AK082039

A_51_P261405 0,00 -0,34 -0,82 -0,35 -0,49 -0,73 5,40 4,23 -0,18 4,04 0,28 -0,47 5,85 3,65 4,25 AK049459 Fkbp15

A_52_P50512 3,18 0,54 -0,68 -4,90 -5,35 -7,01 0,00 2,36 -4,41 -5,35 0,67 -5,61 2,53 1,31 1,35 NM_011875 Psmd13

A_51_P245368 1,17 0,33 0,00 -0,44 1,20 0,24 0,79 0,01 1,44 -1,13 -1,27 -1,80 -1,99 -3,69 -1,25 NM_011075 Abcb1b

A_52_P152274 -1,10 -1,10 -2,00 0,52 1,49 1,12 -0,56 0,99 0,30 -0,37 -0,14 0,00 0,42 1,55 -1,09 NM_024412 Clcnka

A_51_P139597 1,00 0,08 0,43 -0,67 -0,49 0,18 0,57 -0,68 0,70 0,00 -2,66 0,02 -3,65 -4,08 -10,12 NM_001003953 Fbxl10

A_51_P159201 -0,24 0,55 1,12 -1,16 -0,30 0,38 1,24 0,35 1,81 -0,96 0,00 1,45 -1,49 -3,39 -4,28 NM_008416 Junb

A_51_P507622 1,77 -0,42 0,52 -0,06 -0,51 -0,31 -0,55 -1,83 0,00 -0,32 0,58 0,36 1,84 0,68 1,34 NM_181593 Itpkc

A_52_P5420 -0,70 -0,36 -1,26 0,00 -0,27 -0,55 0,64 6,10 -1,02 4,87 4,31 6,60 1,11 1,05 -1,08 NM_024174 Mrps23

A_51_P324950 -0,26 0,26 0,42 -0,05 0,38 1,06 0,57 0,00 1,60 -0,22 -0,32 0,82 -0,41 -1,92 -1,56 NM_007767 Pcdha6

A_51_P314264 1,18 2,07 -0,93 1,41 0,63 0,69 1,61 1,59 0,00 -1,38 -1,94 -0,36 -2,07 -2,22 -1,06 NM_025448 Ssr2

A_52_P294940 -0,28 0,06 -0,34 0,00 0,01 0,56 -0,21 0,29 0,42 -1,06 -2,44 -5,03 -0,63 0,17 0,78 NAP122790-1 NAP122790-1

A_52_P980518 -2,80 -3,31 -3,62 0,08 2,57 4,36 -3,18 0,91 1,79 4,88 0,00 5,35 -3,18 -3,72 -2,64 AK078781 AK078781





64 

 

ANNEX3: CLUSTER GENE LIST 



Cluster 1

ProbeName 1a 1b 1c 2a 2b 2c 3a 3b 3c 4a 4b 4c 5a 5b 5c Common name GeneSymbol

A_52_P176013 -0,39 0,00 -0,50 -0,60 3,06 -1,47 -0,60 -0,39 0,74 2,25 0,97 0,00 5,90 3,79 2,28 NM_008394 Isgf3g

A_51_P487162 0,06 -0,03 -0,43 0,03 -0,13 -0,43 3,66 -0,18 0,13 -0,01 -0,37 0,00 5,95 0,76 3,68 NM_028002 Dus4l

A_51_P484691 -0,45 -0,25 -1,78 -0,13 2,52 -1,46 2,82 0,08 -0,87 0,00 0,35 -1,55 2,28 3,83 5,50 NM_025333 0610038F07Rik

A_52_P278204 0,26 -0,09 -0,27 -0,29 -0,23 -0,33 0,00 -0,09 0,25 3,56 0,06 -0,09 8,70 9,00 0,83 NM_029705 Atxn3

A_51_P212356 -0,68 0,91 1,37 2,59 2,53 -1,09 -0,94 -0,44 -0,66 0,00 -1,13 -0,16 3,37 3,24 3,23 NM_173367 Cypt3

A_52_P169087 -2,57 2,87 3,05 -1,73 3,63 -2,67 -2,56 -1,95 0,00 -2,61 2,44 -2,52 7,39 5,78 6,77 AK008281 AK008281

A_52_P110689 0,14 0,00 -0,47 1,00 -0,10 -0,49 -0,04 -0,11 0,16 -0,01 -0,36 5,30 7,81 4,72 5,73 NM_015824 Orc3l

A_52_P1052802 -1,06 -1,72 -0,24 -0,80 0,27 -2,01 3,37 -0,54 -0,99 1,86 0,00 5,95 4,35 4,02 4,72 AK089990 AK089990

A_51_P478003 -0,34 -1,44 -1,91 -1,03 2,45 -0,22 4,81 1,74 0,00 -0,06 0,95 -1,42 8,63 6,11 2,27 NM_172555 Papolg

A_52_P574140 -0,50 1,66 0,34 -0,77 0,51 -0,11 0,00 -0,32 -0,49 0,24 -1,07 -0,47 0,54 5,23 6,22 NM_009640 Angpt1

A_52_P108186 -1,11 -1,25 -1,51 2,16 0,00 -1,49 -1,19 -1,32 0,14 3,21 3,95 -0,98 8,48 4,65 3,55 AK083169 G430022H21Rik

A_52_P478420 -0,92 -1,36 -1,47 -1,67 3,22 -1,36 1,57 2,75 -0,10 0,00 -1,93 0,02 6,30 4,27 1,74 AK086555 Cyp2d22

A_51_P103007 3,38 -1,03 -0,73 -0,04 0,29 -0,61 -0,14 -0,32 0,82 -0,12 0,47 0,00 3,81 5,31 5,44 NM_008401 Itgam

A_52_P326187 0,89 3,57 -1,15 -0,48 0,00 -0,79 6,94 -0,05 -0,47 -0,58 -0,70 0,28 9,52 4,16 5,77 XM_136331 EG240921

A_51_P321651 -0,95 -1,22 -1,54 0,13 0,00 -0,85 -0,60 5,82 0,51 -0,99 6,52 -1,24 9,74 7,63 3,93 NM_028221 2310065K24Rik

A_51_P109548 0,00 -0,26 -0,62 -0,34 -0,41 -0,66 -0,17 4,13 0,01 7,49 5,69 -0,22 8,72 6,78 6,04 AK011095 2510042O18Rik

A_51_P246471 -3,05 0,18 -3,70 -1,61 1,27 -2,77 -4,77 2,34 -2,60 1,03 0,00 -3,44 4,33 3,07 3,48 NM_017463 Pbx2

A_52_P171019 0,00 -0,27 0,52 -0,44 -0,45 -0,66 2,61 2,31 -0,01 1,46 -0,67 -0,33 6,07 3,50 3,59 NM_008548 Man1a

A_52_P960620 -1,40 -1,27 -3,07 -2,69 -2,97 0,00 -2,62 0,06 1,80 -2,85 5,74 1,64 7,84 6,69 6,72 XM_138861 Cdc20b

A_52_P78922 -0,02 2,76 -0,12 -0,36 3,34 -0,68 -0,15 -0,28 0,00 2,31 3,40 -0,25 3,61 4,20 4,85 XM_140310 Ythdc2

A_52_P266435 -0,46 0,49 -0,84 0,00 -1,12 -0,82 0,95 -0,26 -1,11 2,71 -0,08 4,28 4,68 3,35 3,33 AK039975 Dpp3

A_52_P671120 -0,36 -0,71 4,75 -0,14 -0,39 -0,26 -1,67 0,18 -0,13 2,85 0,11 0,00 6,39 2,87 4,99 AK040668 AK040668

A_52_P148254 -0,46 0,08 -0,83 0,08 2,27 -0,53 -0,60 0,01 -0,87 0,00 -0,03 -1,35 4,54 1,76 2,11 AK034984 2010316F05Rik

A_51_P298869 0,16 -0,09 0,19 -0,16 -0,19 -0,48 0,00 0,94 0,19 -0,01 -0,40 -0,02 3,28 5,25 3,56 AK089512 F730043H23

A_52_P594636 -0,09 -1,43 -1,54 2,79 2,25 0,38 -1,07 -3,20 -1,81 0,00 0,35 -1,55 5,41 1,46 3,77 NM_201410 Ugt1a@

A_51_P236234 -3,51 1,93 0,62 -3,66 -3,77 0,97 -3,61 -1,09 0,00 -3,01 -1,62 0,17 8,47 5,07 5,96 NM_011346 Sell

A_52_P156452 -0,49 -0,85 0,00 -0,24 -0,46 0,45 -0,58 -0,31 1,13 0,02 -0,59 0,82 6,44 1,22 3,61 NM_007717 Cmah

A_51_P111223 -2,24 -2,46 -2,43 2,05 -1,12 -1,30 -2,34 -0,22 1,60 1,74 0,63 0,00 6,51 1,94 3,11 NM_147094 Olfr606

A_52_P514982 -0,16 -0,90 -0,02 0,40 -0,27 -0,20 -0,38 0,49 -0,39 1,71 0,00 2,32 7,79 3,85 3,31 NM_194346 Rnf31

A_52_P899503 -0,05 -0,30 -0,71 -0,17 0,76 -0,67 -0,19 2,41 0,00 -0,34 4,28 1,46 6,71 3,09 4,41 AK042855 AK042855

A_51_P514035 -0,09 -0,58 3,07 0,13 -0,21 0,63 -0,52 -0,90 0,12 0,00 -0,40 -0,43 6,01 3,84 3,92 NM_010780 Cma1

A_52_P591204 -1,79 -0,82 -1,92 0,00 -0,35 -1,52 3,33 0,04 -1,40 1,97 -0,26 0,37 5,17 0,59 4,34 NM_134155 Brms1

A_51_P111532 -1,41 -1,65 -2,10 -1,72 -0,13 0,00 1,42 1,29 -1,36 0,23 5,87 6,21 -0,57 7,96 9,21 NM_177823 Ubash3a

A_51_P190791 -0,45 0,00 -2,95 -0,31 4,31 3,17 -0,55 0,36 -0,91 -0,58 0,55 -0,25 5,80 6,56 5,55 AK152160 Dcp2

A_52_P392178 -0,11 0,00 3,67 -0,38 -0,27 -0,61 -0,37 3,51 6,59 -0,02 5,24 -0,22 6,61 6,16 8,96 AK042786 Dgcr2

A_51_P272360 -0,53 1,86 0,00 -0,86 -0,38 0,24 -1,44 -0,58 -0,59 2,50 1,51 -0,21 4,17 2,30 2,48 NM_148924 Zfp263

A_52_P153098 0,19 -0,07 -0,42 -0,13 -0,18 -0,43 0,08 -0,04 0,25 -0,11 0,98 0,00 8,89 7,19 0,64 AK006871 Commd6

A_52_P486253 -1,01 -1,23 -1,36 2,34 -0,99 -0,72 -1,11 8,28 0,00 7,46 5,83 -1,17 8,95 7,98 7,84 NM_153798 Polr2b

A_52_P384936 -0,10 0,94 1,51 -0,33 0,00 -0,47 -0,44 3,65 -1,21 -0,06 3,29 -1,36 5,97 4,60 4,12 NM_153585 Cnot10

A_52_P867809 0,00 -0,72 -1,06 -0,75 0,70 -0,42 0,44 0,76 -0,23 5,22 2,87 -0,09 5,63 7,45 -0,06 AK087894 AK087894

A_51_P430540 -1,92 -2,17 -2,50 0,00 1,24 -2,17 5,26 -0,83 1,30 -0,39 4,62 -1,22 7,70 5,37 6,67 AK081855 AK081855

A_52_P542204 0,00 -0,72 -1,99 -0,46 1,14 -1,11 3,64 0,32 -1,24 2,64 -0,49 -0,44 5,63 2,77 5,40 NM_027134 Mtfmt

A_51_P125446 1,07 -1,45 -1,99 -0,37 0,00 0,12 3,96 -1,48 8,30 0,00 -1,83 -1,46 5,29 1,72 6,44 NM_026963 Lzic

A_52_P373846 1,34 -0,08 -0,54 -0,15 -0,13 -0,43 0,06 -0,02 0,24 -0,12 0,33 0,00 0,78 4,42 6,83 NM_172716 Pcgf3

A_52_P571419 4,17 -1,33 -2,58 3,90 0,29 1,80 -1,61 -1,55 -2,25 0,89 -1,80 -0,70 6,26 0,00 6,37 ENSMUST00000103426 ENSMUST00000103426

A_51_P441983 -3,61 4,44 -4,46 5,25 3,97 3,89 -1,96 -2,12 -2,61 -3,27 0,00 -3,88 7,45 6,48 7,56 NM_008396 Itga2

A_52_P649258 -0,76 -0,88 0,00 -0,26 1,55 -1,37 2,05 3,80 0,24 -0,55 -0,64 -0,28 5,67 3,18 2,95 NM_026310 Mrpl18

A_52_P75882 0,17 -0,10 -0,46 -0,16 -0,18 -0,41 0,06 -0,04 0,26 2,92 -0,37 0,00 9,12 4,57 9,52 NM_001081057 4930573I19Rik

A_52_P685938 1,18 -0,27 -0,91 -0,12 0,00 -1,65 0,53 -1,27 -0,05 1,34 7,16 -0,57 6,23 7,67 2,95 NM_172698 4732418C07Rik

A_51_P460067 -0,23 1,78 -0,48 -0,07 0,55 -0,43 0,00 -0,39 -0,32 3,23 0,17 -0,22 5,15 3,55 5,38 NM_178709 Rnf214

A_52_P288495 -1,08 -2,51 0,73 2,84 -1,28 -0,48 -0,28 -0,53 0,43 2,14 -0,26 0,00 3,96 3,10 3,36 BC021475 2610301G19Rik

A_51_P245865 0,00 -0,49 -0,89 -0,55 5,09 -0,79 -0,15 0,77 -0,13 -0,53 0,77 0,79 8,04 4,69 7,11 AK082042 C130098B18Rik

A_51_P202014 -4,73 -4,76 -2,34 2,15 -0,85 -1,92 4,43 0,00 -2,31 1,60 2,16 -1,71 6,75 3,50 1,75 NM_025579 Taf12

A_52_P540002 -0,04 -0,29 -0,61 -0,36 3,96 -0,69 -0,11 4,78 0,00 -0,37 0,49 1,21 7,77 5,93 6,19 AK045133 D14Ertd581e

A_52_P987882 0,16 1,01 -0,50 -0,04 -0,16 -0,39 3,18 -0,03 0,26 -0,17 -0,38 0,00 4,79 2,01 4,05 AK037506 AK037506

A_51_P262515 -2,28 -1,37 1,22 -0,97 -0,82 -1,70 1,26 3,24 0,00 -0,51 1,17 -0,53 3,18 4,21 4,48 NM_172603 Phf11

A_51_P480169 -0,30 0,15 -0,86 2,60 1,88 -0,93 0,00 -0,36 -0,24 -0,11 0,32 -0,54 8,70 8,46 9,23 NM_053190 Edg8

A_52_P339806 0,00 -3,74 -4,08 3,78 -3,38 1,59 -3,60 -2,63 -3,48 4,35 1,24 -3,84 7,03 1,45 3,84 AK083309 Arsb

A_52_P244048 -0,87 -1,38 0,00 0,12 1,38 -0,48 -0,29 5,86 -1,11 -1,39 0,24 -1,48 4,35 5,17 4,92 NM_029162 Zfp509

A_51_P437666 0,19 -0,09 -0,52 -0,15 -0,13 -0,39 0,08 0,00 0,27 -0,14 -0,36 0,01 3,95 4,39 4,03 M28515 Zfp60

A_52_P989397 -0,58 2,84 2,69 -0,29 0,30 -1,26 -0,46 0,00 -1,04 -0,72 0,27 -0,38 4,19 4,19 5,83 TC1685454 TC1685454

A_52_P403003 0,13 -0,15 -0,58 0,00 -0,18 -0,44 0,03 0,63 0,21 -0,12 -0,42 -0,05 0,52 5,52 8,17 AK133778 D16H22S680E

A_52_P628117 1,79 -0,41 -0,72 -0,45 -0,45 -0,65 -0,22 3,63 0,00 -0,46 6,39 3,69 6,70 6,04 3,81 NM_176839 Abcc5

A_52_P127465 -1,20 -1,19 -0,63 0,00 2,15 -0,32 -0,84 0,61 0,02 -0,28 0,88 -0,01 6,33 3,60 1,15 NM_023249 Ypel1

A_52_P612803 0,29 0,01 -0,33 -0,06 -0,17 -0,38 0,15 -0,08 0,29 0,00 -0,47 -0,08 8,68 5,87 0,64 NM_009831 Ccng1

A_51_P283590 -1,62 4,63 -0,67 -0,63 1,95 -0,55 -0,89 3,92 0,32 -0,05 -0,67 0,00 8,67 6,30 4,55 NM_010730 Anxa1

A_52_P963729 0,10 1,40 -0,61 -0,23 -0,21 -0,47 0,00 -0,09 0,19 -0,23 3,65 -0,08 4,35 4,68 5,47 AK053988 AK053988

A_51_P262228 1,70 0,00 0,58 1,04 1,90 -0,30 -0,13 -0,51 -0,08 -0,16 -0,10 -0,58 5,17 1,45 3,23 NM_145466 BC006662

A_52_P6390 -0,36 -1,06 -2,70 -0,19 0,00 -0,57 -2,16 0,12 0,85 -0,56 2,63 0,15 2,45 5,49 5,86 AK089750 AK089750

A_52_P413480 -0,08 -0,35 -0,62 6,83 3,49 -0,67 -0,15 2,22 0,00 -0,42 2,17 -0,30 8,09 5,47 5,72 AK079496 A130064L14Rik

A_52_P731138 -2,25 -0,73 -1,21 -1,60 0,21 -1,02 0,00 -0,79 0,66 -1,43 0,22 0,29 5,04 2,12 2,34 AK052096 AK052096

A_52_P327942 4,58 -0,19 -0,64 -0,16 -0,24 -0,51 0,00 0,72 0,14 4,10 -0,40 -0,05 4,12 4,20 5,55 AK043143 A730059M13Rik

A_52_P180887 0,09 -0,21 -0,49 7,39 0,49 -0,41 0,00 -0,08 0,23 -0,25 -0,43 -0,05 6,93 3,16 6,01 BC006835 Tnrc15

A_51_P172917 -0,45 -0,97 -0,27 -0,34 0,55 -0,48 0,00 1,09 0,45 -0,09 0,20 -0,08 6,92 1,29 5,22 NM_007717 Cmah

A_52_P545066 -0,09 0,36 2,68 1,40 1,58 -0,65 -0,19 -0,27 0,00 -0,43 -0,32 -0,26 7,37 7,04 6,76 NM_013886 Hdgfrp3

A_52_P447064 2,21 -0,30 -0,58 2,13 1,40 -0,23 -0,17 -0,39 0,00 -0,28 -0,81 0,44 9,45 6,06 4,58 AK076401 Il20rb

A_52_P52156 -1,24 -1,51 0,00 2,27 -0,91 0,08 -1,07 -1,37 -0,76 1,65 2,02 -1,00 4,76 1,21 3,14 XM_973921 Isoc2a

A_52_P212686 2,03 2,42 -1,29 -1,34 -0,64 -0,32 0,00 -0,35 0,89 -0,98 -0,69 1,10 6,21 3,70 5,96 NM_146191 Lrrk1

A_51_P133105 -0,60 -1,36 -0,20 -2,05 -0,65 0,14 -1,40 1,10 1,64 0,17 -0,74 0,68 0,00 3,01 7,70 AK018420 8430416G17Rik

A_52_P569314 0,14 -0,16 -0,41 -0,18 -0,18 -0,35 0,06 -0,03 0,28 -0,20 4,21 0,00 7,19 3,34 6,76 AK040633 A430110M15Rik

A_52_P198473 0,13 1,92 -0,66 -0,19 -0,26 -0,53 -0,02 4,35 0,12 0,00 -0,44 -0,08 5,87 4,64 5,29 AK004240 Pcgf5

A_51_P402583 -0,25 2,77 -3,11 0,72 -0,84 -2,42 -0,96 2,38 -1,10 -1,10 2,41 0,00 6,75 3,39 3,53 NM_008156 Gpld1

A_52_P771912 0,00 -0,71 -1,85 -1,25 0,37 6,36 -1,94 -0,14 0,00 3,35 -0,61 -1,99 6,65 7,09 6,29 A_52_P771912 A_52_P771912

A_51_P476357 -0,56 -0,90 1,31 5,46 -1,74 7,61 0,36 -0,37 -1,40 -0,54 0,00 -0,71 7,48 4,94 8,52 AK013434 2810482I07Rik

A_52_P851101 0,19 -0,11 -0,34 -0,12 -0,14 -0,34 0,11 0,00 0,30 -0,16 -0,33 0,01 7,43 5,87 0,59 AK031941 AK031941

A_52_P344036 0,13 -0,18 -0,48 -0,20 0,46 -0,35 0,04 -0,03 0,28 -0,21 -0,40 0,00 6,66 5,06 0,47 NM_001003911 Adamts7

A_52_P651316 -0,83 -1,24 1,19 -0,42 0,00 -0,15 -0,48 -0,12 0,21 -0,38 2,45 8,71 2,15 3,65 7,40 NM_007655 Cd79a

A_52_P1004433 0,07 -0,22 -0,45 -0,23 1,13 -0,46 0,00 -0,12 0,18 -0,27 2,52 -0,11 7,37 4,43 6,22 AK086615 AK086615

A_52_P546540 -0,11 -0,31 -0,18 -0,87 0,00 0,10 -0,48 0,09 -0,28 -0,55 0,44 1,87 4,91 2,36 2,80 NM_015740 Bloc1s1

A_52_P237948 0,00 -0,29 -0,53 -0,31 -0,34 -0,57 0,17 0,53 0,74 -0,35 0,91 -0,21 9,36 7,44 7,53 NM_145375 Tm6sf1

A_51_P189343 -1,80 1,56 -1,90 -1,17 0,49 -2,09 -0,16 2,20 -1,72 3,23 0,00 -2,26 4,95 4,50 4,31 NM_144941 Mtap7d1



A_51_P476646 0,00 0,03 -0,04 -0,42 -0,27 -0,66 -0,09 1,59 -0,15 0,68 -0,39 0,06 9,16 2,59 5,18 NM_153592 Erlin2

A_51_P428715 -0,35 -1,30 0,00 -0,58 -1,82 0,39 -0,48 -0,21 1,69 0,00 3,92 1,33 5,55 5,27 3,64 NM_026759 Mrpl13

A_52_P202384 -1,36 5,83 -0,64 2,46 6,63 -1,96 -1,43 -1,59 -1,30 0,00 2,31 -1,61 7,30 4,94 4,97 AK220398 4930528G09Rik

A_51_P285206 -0,83 3,32 1,26 -1,48 0,00 -1,30 -1,05 1,23 -0,66 -0,89 4,55 -0,58 6,69 3,72 3,72 NM_013487 Cd3d

A_51_P178575 -0,42 -0,32 0,00 -0,63 0,84 -0,22 -0,82 -0,14 0,69 -0,83 0,12 1,13 4,56 4,42 3,22 AF269193 Brd3

A_51_P121206 -0,70 -0,18 -1,06 -0,11 2,26 -0,65 0,06 -0,09 -0,16 0,00 0,02 0,32 6,01 1,34 6,21 NM_015753 Zeb2

A_52_P558357 -0,77 5,18 -0,76 -0,02 4,68 -1,21 0,00 -1,34 -1,07 5,94 5,02 -1,33 5,93 6,45 4,99 NM_001033379 Dcp1b

A_51_P326994 -1,12 -1,30 -4,15 0,08 -1,59 2,75 0,00 -2,67 -3,42 0,49 -4,11 1,52 3,93 4,74 5,17 NM_133746 2810048G17Rik

A_52_P542172 -0,03 -0,46 -0,75 1,01 -0,44 -0,61 -0,24 0,58 0,00 2,95 -0,20 0,25 9,28 3,54 2,79 NM_009826 Rb1cc1

A_52_P499577 0,81 1,36 -0,61 0,45 0,90 -0,64 -0,16 -0,28 0,00 -0,43 -0,62 -0,29 0,78 4,70 5,81 AK083507 D030036P13Rik

A_52_P87843 -0,35 -1,38 -2,01 2,53 1,36 -2,38 0,00 1,63 -0,99 -1,09 0,07 -1,88 2,63 2,97 4,57 NM_053080 Aldh1a3

A_51_P493627 -1,79 -2,31 -2,00 0,00 1,02 -2,68 2,82 -0,53 -0,53 0,69 5,45 -0,33 5,03 7,97 5,78 NM_194334 Tbc1d2b

A_51_P471779 3,75 2,84 -2,08 0,00 -0,72 -1,19 3,22 3,95 -0,86 -1,30 -1,38 -0,66 6,53 2,01 3,80 NM_026737 Phf5a

A_52_P510382 -0,27 -1,95 -1,95 0,00 2,74 -2,02 -1,07 0,02 0,83 -0,53 0,88 -0,11 5,95 3,61 2,48 NM_172422 Fastkd2

A_51_P503368 -1,39 -0,62 -0,53 -0,40 -0,35 -0,44 4,78 2,58 0,47 3,28 1,80 -0,95 6,36 3,22 0,00 NM_022997 Vps35

A_52_P218623 -0,14 -0,94 -0,46 0,11 0,00 -0,92 0,17 -1,14 -1,90 0,36 -0,38 0,52 5,48 1,93 3,25 TC1716172 TC1716172

A_51_P149946 -0,25 0,00 -0,39 0,96 -0,58 -0,28 0,35 2,31 0,07 -0,21 0,00 -0,31 0,87 3,90 4,78 NM_175094 Pdhx

A_51_P119255 -0,27 0,67 -0,37 1,37 -0,40 -1,79 0,00 -0,58 0,83 -0,84 0,05 -1,22 5,00 2,91 2,85 NM_146693 Olfr1462

A_52_P3530 -1,00 -1,46 -1,85 0,00 -1,45 0,59 -0,50 -1,07 -1,06 3,35 5,46 0,47 8,65 5,05 0,74 NM_028667 D3Ertd751e

A_51_P105292 -0,54 1,15 -0,24 -0,82 -0,23 0,20 0,29 0,00 -0,04 0,20 -0,95 -0,82 4,35 3,29 4,57 NM_173765 A230062G08Rik

A_52_P246089 -1,02 0,17 -1,55 5,16 3,92 -1,51 -0,33 -1,18 -0,90 0,00 2,26 -0,32 4,56 3,27 6,31 NM_021461 Mknk1

A_51_P470672 0,03 3,69 -0,59 2,50 -0,40 -0,65 -0,10 3,11 0,00 -0,33 -0,67 -0,32 5,69 4,74 4,65 NM_025930 Rbm25

A_52_P475805 0,14 -0,20 0,07 -0,17 2,19 -0,53 0,00 -0,13 0,62 -0,22 -0,47 -0,06 0,84 4,36 6,05 NM_007730 Col12a1

A_51_P414927 -0,03 -0,38 1,24 -0,33 1,48 -0,27 0,91 -0,20 -0,05 -0,39 3,95 0,00 7,63 3,15 7,55 NM_027388 Pigw

A_52_P370473 -1,37 -0,64 -1,58 -0,66 3,19 -0,73 -1,27 4,65 -0,70 4,95 4,57 0,00 6,02 5,54 7,23 BC043039 4121402D02Rik

A_51_P141315 3,32 -0,18 -1,33 -0,71 1,32 3,07 0,18 -2,12 -0,93 0,00 -1,42 -1,74 6,04 3,29 4,59 NM_177658 B230339M05Rik

A_51_P428360 0,47 -0,76 -1,50 -0,65 -1,68 -1,24 0,00 0,49 0,00 -1,40 0,38 -1,52 1,81 1,96 6,67 NM_023881 Retnlb

A_52_P230650 -0,30 -0,82 -0,50 -0,21 1,84 -0,26 0,00 1,77 0,19 0,29 -0,26 -0,06 4,92 3,26 3,22 BC025016 Mxd4

A_52_P288419 -1,39 -1,69 -1,75 -0,82 1,26 -1,82 0,77 0,00 -1,64 1,06 0,73 -0,50 3,46 2,51 3,73 NM_009442 Ttf1

A_52_P680856 -1,94 -3,12 -2,63 0,88 0,09 -2,15 0,61 3,09 -2,45 0,00 -0,67 -2,73 4,58 1,82 2,48 NM_009274 Srpk2

A_52_P553386 -0,33 -0,90 -1,43 -0,70 -0,01 -0,39 0,00 -0,29 3,21 2,04 2,23 2,65 5,94 3,02 1,38 AK041018 AK041018

A_52_P311392 -1,16 -0,42 -0,03 0,05 0,00 -0,18 -0,74 2,52 1,54 -0,85 -0,31 0,39 5,51 3,90 1,90 AK009443 AK009443

A_51_P295701 -1,84 -1,46 -3,16 -1,14 0,48 -1,50 0,00 0,69 -0,13 0,51 -0,18 0,11 6,44 2,02 5,50 NM_026721 Slc39a13

A_51_P409583 -1,77 1,90 -1,32 0,05 0,00 -0,93 -0,37 1,48 -0,07 -0,47 0,30 -0,87 6,26 2,96 6,48 AK042308 3110045G13Rik

A_51_P240476 -2,11 -0,66 -0,62 -0,16 2,10 -1,16 -0,25 3,48 0,00 4,04 4,23 -0,53 6,54 3,37 2,58 NM_010060 Dnahc11

A_52_P195772 -0,26 0,00 -0,94 0,38 -1,25 -0,82 -0,28 -1,99 -0,22 3,93 0,16 7,50 7,45 4,29 6,05 AJ237846 Rbmx

A_51_P337883 -3,25 0,00 -0,77 1,45 0,29 -2,73 -2,56 -0,20 -3,25 -0,59 2,65 0,51 4,48 3,90 1,64 AK048558 AK048558

A_51_P224376 0,63 -4,82 0,90 2,44 -0,99 0,58 -4,65 -3,00 -4,50 0,00 -1,44 -1,33 5,06 3,39 5,15 AK018030 5830462O15Rik

A_51_P484718 -0,76 -0,84 -1,07 -0,14 0,00 -1,74 1,38 4,36 2,49 -0,08 2,60 -2,47 3,98 5,23 5,31 AK035336 Dock8

A_52_P356313 0,09 -0,20 -0,49 -0,23 -0,18 -0,37 0,72 -0,04 0,22 -0,23 2,95 0,00 4,11 4,61 0,51 ENSMUST00000094652 ENSMUST00000094652

A_51_P453167 0,00 -0,79 -1,26 -0,04 2,47 -0,76 -0,50 0,23 -0,06 1,27 1,46 -0,76 4,18 2,53 3,61 NM_026995 0710008K08Rik

A_52_P17602 0,00 0,17 -0,44 0,47 -0,33 -0,35 -0,19 -0,05 0,26 -0,06 2,39 -0,56 5,34 3,32 2,67 NAP052469-1 NAP052469-1

A_51_P214896 0,01 -0,28 -0,76 -0,28 -0,32 -0,66 3,87 1,09 0,00 0,42 -0,59 -0,16 5,57 1,47 3,30 AK037799 AK037799

A_51_P223144 0,26 -1,49 2,73 0,10 0,91 -1,78 -0,39 -0,11 0,00 -0,91 -0,37 -1,53 4,82 2,73 4,46 NM_013758 Add3

A_51_P231820 0,00 -1,81 0,35 -0,06 0,94 -2,78 -2,21 -2,69 -1,85 0,64 1,84 -0,91 4,76 2,51 2,08 NM_175219 C130026I21Rik

A_51_P129787 -0,31 0,00 -0,92 2,51 -0,56 -0,81 -0,36 2,99 -0,22 -0,30 5,47 7,30 5,31 7,38 8,07 NM_025793 Wdr45l

A_52_P620817 -1,07 1,76 -0,86 -0,42 0,00 -0,09 -1,58 -0,22 0,79 -0,62 1,04 0,14 3,81 1,72 5,13 AK030307 Armc9

A_52_P615877 -0,13 -0,73 -0,35 0,43 -2,29 0,13 0,32 -0,83 -0,38 0,00 0,00 -1,32 5,73 3,69 6,62 NM_023117 Cdc25b

A_52_P603668 -0,87 3,79 -1,89 -1,81 -1,42 0,35 -1,19 3,02 -0,33 0,00 0,77 -0,69 6,27 4,55 6,43 NM_025446 Aig1

A_51_P480311 -1,74 -1,39 -1,76 0,80 0,51 -0,38 -0,82 3,95 0,00 -2,90 1,81 -2,36 7,35 4,86 2,57 NM_010168 F2

A_52_P350750 0,54 -0,88 -1,59 0,55 -0,42 -0,31 -0,78 -0,72 0,54 0,00 1,83 -0,32 3,81 5,43 1,29 NM_015730 Chrna4

A_51_P470029 -1,55 0,36 -1,17 1,35 0,00 -0,87 -0,57 -0,55 0,70 -0,49 0,88 -0,14 6,40 1,19 3,52 NM_027592 Taf9

A_52_P494405 -2,29 -2,54 -0,16 -2,54 0,57 -0,96 -2,33 0,72 0,28 -1,41 3,85 0,00 4,65 3,78 4,27 AK038030 AK038030

A_51_P252328 -1,07 0,33 -2,17 0,00 -0,37 -1,45 0,02 -0,34 -2,24 0,04 -0,18 0,77 5,23 2,77 4,87 NM_153167 Wdr32

A_51_P486289 -0,71 -1,89 -1,79 3,58 1,48 -1,47 2,21 2,81 -0,13 0,00 -1,77 -2,56 4,14 2,15 3,94 NM_001081232 D5Ertd579e

A_52_P559706 -1,06 -1,31 -1,75 0,08 3,48 -1,62 -1,11 0,00 -1,02 4,29 5,65 -1,17 5,90 3,36 7,68 NM_001081094 2410019A14Rik

A_51_P136014 -0,30 -0,54 -0,94 0,00 3,06 -0,97 -0,03 4,73 -0,36 5,22 3,32 -0,56 10,11 4,36 4,32 S79780 Tfdp2

A_51_P366227 -1,10 -0,86 -1,90 1,46 1,52 -1,77 0,02 0,74 -0,24 -0,69 0,00 -1,33 5,44 0,99 6,38 NM_177359 6030490I01Rik

A_52_P618427 0,06 -0,20 -0,73 -0,25 3,42 -0,61 0,00 -0,12 0,04 2,95 -0,54 -0,11 2,81 5,47 6,76 NM_011057 Pdgfb

A_52_P155204 -1,16 -0,80 -2,11 1,47 4,96 4,60 -0,84 -1,19 -1,33 2,76 -0,54 0,00 6,56 2,89 5,82 TC1646166 TC1646166

A_52_P173309 -0,71 -0,97 -1,37 0,00 4,44 -0,93 -0,78 -0,39 -0,78 0,28 2,82 9,32 6,01 7,75 4,46 NM_153484 Tef

A_52_P271085 0,43 -0,17 -0,60 -0,15 0,28 -0,03 0,15 -0,94 -0,32 4,19 -0,89 0,00 8,70 1,60 7,51 NM_146198 Slc5a11

A_52_P127051 0,05 -0,20 -0,71 -0,26 -0,22 -0,57 0,00 -0,10 0,05 0,67 3,19 -0,10 5,22 5,29 3,77 AK078886 Zfp398

A_52_P358753 -2,07 -3,53 0,64 -2,25 -1,77 0,58 0,13 1,70 -3,27 0,00 -1,34 -0,49 6,27 3,11 4,81 NM_175245 2410129H14Rik

A_51_P519369 -0,86 -0,32 2,91 0,00 0,00 -1,00 -0,16 4,52 0,37 -0,23 -0,32 -1,06 4,99 4,39 3,38 NM_023328 Agtpbp1

A_51_P385635 -2,14 -1,02 -1,59 -0,03 0,95 -2,16 0,00 2,56 0,36 -1,20 1,28 -1,70 5,22 2,53 3,32 NM_026744 Mrpl53

A_52_P227391 -0,59 0,33 -1,31 0,39 0,21 -1,17 0,60 -0,73 -0,57 -0,51 0,00 -0,72 1,75 4,90 8,06 NM_010620 Kif15

A_52_P263289 0,00 -0,38 -0,77 -0,37 4,02 -0,74 -0,22 -0,35 -0,12 5,90 0,62 0,27 9,72 6,10 9,88 AK030267 Trpc2

A_52_P612499 0,02 -0,23 -0,76 -0,30 3,05 -0,63 -0,04 3,36 0,00 3,77 -0,57 -0,15 3,70 5,79 6,01 AK037569 Ms4a4b

A_51_P511366 0,29 -0,04 -0,51 -0,06 -0,08 -0,45 0,14 0,00 0,19 -0,05 -0,37 0,06 5,49 0,97 4,80 BC006835 Tnrc15

A_52_P384079 0,08 1,26 -0,58 -0,27 -0,22 -0,59 0,02 4,00 0,00 -0,24 -0,50 -0,18 3,17 4,26 2,38 AK029069 Rnf139

A_52_P211327 -0,52 -0,36 -1,18 0,00 0,71 0,34 -0,58 -0,76 -0,61 -0,57 1,50 0,30 4,91 2,05 2,01 AK048707 C230012O17Rik

A_52_P451389 0,59 -0,73 0,00 -1,36 0,57 -1,01 -1,55 -0,27 0,09 1,98 -1,00 -1,65 4,00 3,82 3,58 NM_031874 Rab3d

A_52_P577729 -3,77 -2,63 -1,36 0,16 -0,04 -2,55 -1,52 1,91 0,00 1,01 0,25 -1,61 4,71 1,50 2,89 BC062943 2900057K09Rik

A_52_P494497 -0,29 0,21 -0,21 -0,84 -1,16 -0,64 5,46 -0,39 1,17 6,77 0,00 -1,10 7,38 6,32 6,15 AK078131 6330549H03Rik

A_52_P639025 0,05 -0,20 -0,39 5,45 2,29 -0,56 -0,02 1,64 0,00 -0,28 -0,62 -0,28 6,60 3,38 3,55 NM_025382 Tmem57

A_51_P278950 -0,88 -2,10 0,00 -5,12 -4,42 -3,00 -5,41 2,10 -2,69 2,06 1,22 4,27 6,53 1,41 4,59 NM_194339 Bms1

A_51_P151775 -0,42 -0,67 -1,18 -0,75 4,55 -1,06 0,45 -0,61 0,00 9,05 4,94 -0,61 5,54 6,44 6,56 NM_178719 Smcr7l

A_52_P1004506 0,29 -0,08 -0,51 -0,11 -0,09 -0,45 0,90 -0,02 0,17 -0,08 0,79 0,00 5,65 2,79 0,59 AK082172 AK082172

A_51_P338040 -0,88 -0,89 -1,26 0,15 1,94 -1,81 1,19 -0,25 -1,17 0,00 1,81 -1,41 4,73 2,07 3,07 NM_146168 AW146242

A_51_P518298 -4,37 -4,95 -5,67 0,00 2,61 -3,45 5,04 3,03 -3,59 -0,77 0,13 -4,03 6,21 3,23 6,03 BC072613 Rnf187

A_51_P159552 0,00 -0,43 -0,10 2,56 -0,16 1,66 -0,50 -0,46 0,07 -0,02 0,00 -0,34 6,40 2,62 3,40 AK159076 Sin3b

A_51_P198137 -1,06 5,83 -1,81 0,00 1,68 -1,78 -0,61 4,80 -1,20 1,73 -1,81 -1,37 6,98 5,83 7,43 NM_178648 Ubxd6

A_52_P403246 0,13 -0,09 -0,55 -0,21 -0,22 1,77 0,02 -0,14 0,00 -0,21 0,66 -0,21 6,47 5,41 0,60 NM_001080935 B230217C12Rik

A_52_P35581 -0,68 -0,05 -0,70 5,03 0,06 -0,22 0,00 -0,62 1,07 -0,62 -1,60 0,17 3,15 4,11 3,62 ENSMUST00000058978 Nqo2

A_51_P504478 0,26 -0,38 -0,43 0,00 2,75 0,76 -0,16 -1,03 -0,43 0,23 -0,28 -0,55 5,76 1,80 4,73 NM_133835 Ubadc1

A_52_P119792 0,28 -0,06 -0,56 -0,11 -0,10 -0,45 0,10 0,00 0,17 -0,10 -0,41 0,20 6,71 3,60 0,54 NM_145624 Zfp709

A_52_P27793 -0,77 0,51 -1,46 0,00 0,41 -0,15 -0,92 0,61 0,56 -1,11 -1,42 -0,61 9,25 1,92 8,29 AK087090 1500041B16Rik

A_52_P665675 0,76 -1,22 -1,22 -0,72 0,10 -1,70 -1,98 2,14 -1,02 0,00 1,02 -1,90 5,84 3,95 1,34 NM_013454 Abca1

A_52_P11510 0,21 2,71 -0,62 -0,15 -0,20 -0,50 0,00 -0,09 0,08 1,90 -0,48 -0,14 1,60 4,48 4,50 AK039782 AK039782

A_52_P360552 -0,89 -0,94 -1,56 0,21 -1,24 -1,30 -0,53 0,00 -1,93 0,09 0,12 3,65 6,52 1,90 4,31 NM_029777 Rhbdd1

A_52_P495243 -0,84 -0,48 0,00 -0,77 1,73 -0,32 2,92 4,40 -0,15 -0,69 -1,18 1,24 5,71 3,30 3,98 NM_026310 Mrpl18

A_51_P401683 -1,05 0,00 -1,67 0,39 -0,39 -0,60 0,07 -0,76 -0,07 0,05 0,26 -0,80 5,10 3,18 3,22 NM_145375 Tm6sf1

A_52_P682996 -0,71 -0,94 -0,24 -0,16 -0,26 2,09 0,00 -1,06 0,62 0,24 -0,40 1,93 6,01 2,90 2,11 ENSMUST00000063442 ENSMUST00000063442



A_52_P264669 -0,65 -1,70 -1,11 -0,37 0,94 3,07 -0,41 2,80 -0,44 -0,17 0,96 0,00 4,42 4,44 4,67 NM_145978 Pdlim2

A_52_P408459 0,25 -0,08 -0,58 -0,11 0,97 -0,47 0,00 0,72 0,22 -0,14 -0,47 -0,14 0,57 5,05 6,37 AK088955 4921517N04Rik

A_52_P457376 -3,17 0,03 -2,65 3,78 2,06 1,14 -1,09 -0,26 -0,71 -0,90 0,00 -1,07 5,50 1,93 2,44 TC1658525 TC1658525

A_51_P220317 -0,77 0,00 -1,43 0,15 2,46 -0,34 -0,38 4,12 -0,66 -0,36 0,69 -1,21 7,65 2,00 6,74 NM_146040 Cdca7l

A_51_P137293 0,17 0,13 -0,63 -0,17 0,89 -0,55 -0,10 -0,19 0,00 -0,21 0,33 -0,25 7,57 3,81 7,56 NM_001013766 Samd3

A_51_P411007 2,80 1,10 -3,39 0,00 -0,22 1,30 -2,62 -0,08 -3,01 1,35 -3,27 -2,74 5,97 2,90 4,16 NM_013812 Cdk2ap1

A_52_P577208 -1,16 -0,57 -1,97 -0,59 0,13 -1,87 -1,43 0,00 -1,32 5,07 0,52 0,66 5,61 2,29 5,86 NM_178672 Scfd2

A_51_P261405 0,00 -0,34 -0,82 -0,35 -0,49 -0,73 5,40 4,23 -0,18 4,04 0,28 -0,47 5,85 3,65 4,25 AK049459 Fkbp15



Cluster 2

ProbeName 1a 1b 1c 2a 2b 2c 3a 3b 3c 4a 4b 4c 5a 5b 5c Common name GeneSymbol

A_51_P324191 -0,13 -0,66 9,21 0,00 -0,50 -0,74 -0,29 4,51 1,47 8,61 5,99 9,77 -0,36 -0,52 0,40 NM_009050 Ret

A_52_P931940 -0,49 -0,81 -1,14 0,68 1,05 -0,31 -0,53 3,87 -0,33 5,12 4,33 3,17 -0,77 2,19 0,00 AK086440 AK086440

A_52_P1107526 -0,33 -0,46 0,85 0,26 -0,02 -0,95 0,45 -0,24 -0,31 8,47 4,82 4,00 -0,40 0,00 0,23 AK039206 AK039206

A_51_P383210 1,90 -0,13 -0,53 -0,15 -0,27 -0,55 1,49 -0,20 0,62 3,39 3,96 1,37 0,00 -0,05 0,81 AF016313 Tfpi

A_51_P338542 -0,23 -0,69 -0,93 -0,18 -0,76 -0,95 0,00 7,21 0,57 3,47 3,87 6,39 -0,65 0,75 0,24 NM_024174 Mrps23

A_52_P272547 0,00 -0,32 -0,55 -0,02 -0,47 -0,63 -0,22 -0,34 0,31 10,28 1,10 8,80 1,67 1,25 5,26 NM_001025093 Atf2

A_52_P266562 0,00 -1,93 1,38 -1,95 -2,02 -1,89 -1,93 3,91 1,65 3,59 5,09 5,18 -1,86 0,08 -1,26 AK086018 Camk2d

A_51_P199634 -1,97 0,00 -0,03 -0,55 1,24 0,12 -0,51 0,03 -0,18 5,18 3,91 0,77 -1,05 0,27 -1,84 NM_183318 Rgag4

A_52_P16822 0,00 2,19 4,00 -0,64 0,52 -2,05 -0,52 -1,41 -2,38 1,70 2,49 6,22 -0,44 0,62 -0,23 AK028476 A330078L11Rik

A_51_P289423 -1,81 1,30 -2,19 3,61 2,72 -0,35 -1,89 0,00 -1,62 5,04 4,89 4,09 -1,91 4,85 -0,98 NAP057047-1 NAP057047-1

A_52_P328102 0,09 -2,76 -1,51 2,22 1,48 2,95 0,00 -2,37 -1,34 4,93 2,41 5,35 -1,41 -0,30 -1,90 AK084964 A930033H14Rik

A_52_P525207 -0,69 2,84 -1,26 -1,13 1,49 -1,36 -0,84 2,75 0,00 5,93 5,64 3,80 -0,89 -0,49 3,54 AK081744 C130073F10Rik

A_52_P490012 -0,97 -2,42 -0,17 0,00 -0,48 0,20 -2,31 -1,18 1,48 4,97 7,24 1,27 1,19 0,31 -1,11 S66283 Spnb1

A_52_P132608 -0,45 -0,15 -0,94 0,00 0,10 -0,57 0,57 -0,50 -0,28 6,25 3,62 5,41 -0,33 0,51 1,29 NM_172685 Slc25a24

A_51_P442097 0,29 -0,39 -0,83 0,00 0,58 -0,07 -0,04 -0,12 1,36 2,78 2,33 4,26 0,40 -0,23 -0,38 NM_027868 Slc41a3

A_52_P603421 -0,34 -0,67 -0,89 -0,61 0,16 -0,40 -1,57 4,73 -0,81 5,52 5,23 3,70 0,00 0,09 0,43 NM_001033040 Gm166

A_52_P971498 0,13 -0,07 -0,47 -0,01 -0,14 -0,41 1,39 -0,10 0,20 5,73 1,68 2,10 0,00 -0,41 0,71 AK042179 AK042179

A_52_P246831 -0,04 4,76 5,18 -0,35 7,14 -0,42 -0,18 -0,26 0,00 4,69 6,46 6,57 -0,15 -0,63 0,38 NM_025475 Cep27

A_52_P225514 0,00 -0,21 -0,65 -0,18 -0,28 -0,58 -0,10 4,56 0,05 3,91 3,50 3,17 -0,13 2,20 0,51 AK018619 Eps15

A_52_P678909 -0,09 -0,59 -2,26 0,00 -1,21 0,44 -0,25 0,38 1,12 4,88 4,74 6,31 -0,53 3,84 -1,19 NM_026348 Itgb3bp

A_52_P280448 0,00 -0,35 -1,25 -0,29 0,60 -0,55 0,72 1,70 1,63 4,54 5,47 -0,22 -0,22 0,77 -0,15 TC1668068 TC1668068

A_51_P262721 -1,78 -2,33 -1,70 -0,51 0,97 0,00 -1,46 1,51 0,53 5,04 3,02 0,52 -1,17 0,51 -1,79 ENSMUST00000050697 ENSMUST00000050697

A_52_P72718 0,46 -0,62 -0,47 -0,51 0,61 -1,81 0,03 -0,43 -0,81 5,06 4,72 0,38 0,00 2,78 -0,79 NM_029985 Lrrc42

A_52_P636523 -0,30 -0,60 0,67 0,00 -0,45 2,70 -0,59 -0,95 0,07 2,89 5,11 3,58 -0,02 -0,14 1,68 NM_010897 Nf1

A_51_P425439 0,00 -0,23 -0,73 -0,30 -0,29 -0,64 -0,12 5,11 0,04 5,41 3,79 5,24 -0,11 1,22 0,37 AK052108 Scyl2

A_51_P264487 0,10 -0,16 -0,49 -0,24 2,74 -0,56 0,00 -0,15 0,13 5,11 3,51 6,66 -0,03 -0,49 0,54 NM_138605 Ppp1r3f

A_51_P318365 -2,06 -3,29 -2,90 1,59 1,08 0,47 -1,66 0,00 -2,20 3,16 3,23 4,19 0,26 -1,05 -0,55 NM_010513 Igf1r

A_52_P220879 -2,61 -3,74 -3,79 0,00 0,59 2,51 -3,31 4,55 -2,79 6,35 2,84 7,83 -3,89 0,49 -4,14 NM_009373 Tgm2

A_51_P237924 -1,46 -1,24 -0,18 2,50 0,91 -0,21 4,39 -1,59 1,04 5,58 4,40 6,10 -1,02 -1,04 0,00 NM_201353 Slc6a7

A_52_P738892 -0,04 -1,77 -2,12 4,07 0,00 -1,50 4,60 6,30 -1,10 6,86 5,35 7,72 0,30 -0,49 -0,93 AK040698 AK040698

A_52_P483008 0,33 -0,28 -0,45 1,01 4,16 -0,56 -0,21 -0,47 0,00 2,91 2,96 4,00 -0,06 1,82 -0,83 NM_026263 4930519G04Rik

A_52_P177341 0,75 -0,81 -0,60 -0,72 0,00 -0,44 0,75 -0,97 0,22 0,95 2,87 4,35 -0,27 0,29 -0,13 NM_197980 Cox19

A_52_P520375 -0,37 4,36 -1,13 -0,44 -0,73 -0,50 6,16 6,36 0,00 9,06 6,96 8,46 -0,56 7,55 -0,03 NM_175256 Heg1

A_52_P592909 3,15 0,00 -0,30 0,30 -0,14 -0,21 -2,03 -0,73 0,69 3,53 2,26 6,43 -0,49 0,07 -0,84 NM_026384 Dgat2

A_51_P300655 -1,39 -1,18 0,00 -0,93 -1,94 -1,32 0,20 1,78 -0,66 5,54 2,48 1,11 0,71 1,13 -1,30 NM_001081368 Tbccd1

A_51_P239955 -1,79 -2,07 5,82 0,00 4,27 8,84 -1,70 4,88 -1,59 7,76 7,30 7,93 -1,81 -0,07 -1,50 AK015069 4930403O15Rik

A_52_P121015 0,39 0,58 -0,91 -0,88 0,00 -0,81 -0,67 -1,16 -0,41 1,61 5,00 1,92 -1,11 1,25 1,19 BY715650 4930546O09Rik

A_51_P372456 3,30 0,09 0,00 -0,26 0,21 -0,09 -0,03 -0,16 0,46 1,63 1,71 4,99 -0,65 -1,38 -1,56 NM_001081441 2810046M22Rik

A_52_P644613 -0,27 -0,33 -2,17 0,08 2,47 0,82 2,70 -0,02 -2,42 1,95 3,46 3,81 -0,56 0,00 -2,11 NM_019878 Sult1b1

A_51_P468658 -1,10 -1,24 -1,14 -0,17 -0,68 0,32 0,00 -0,85 -0,04 4,72 2,15 1,74 0,45 1,74 0,80 NM_153543 Aldh1l2

A_51_P371190 -3,89 -4,17 -4,42 1,59 2,90 -4,44 3,31 -4,09 -3,79 4,99 3,00 3,87 5,61 0,00 -3,49 NM_013917 Pttg1

A_51_P441199 1,00 -0,18 -1,75 -0,93 -0,26 0,21 -0,71 -1,02 0,00 3,71 7,02 1,48 0,55 0,64 -0,79 NM_146335 Olfr19

A_51_P119726 1,42 -0,17 -1,76 0,45 0,00 -1,64 1,23 0,36 -1,18 3,26 2,19 4,04 -0,72 -0,17 -0,49 NAP097934-001 NAP097934-001

A_52_P334808 -0,30 -0,61 -0,96 0,33 -0,54 -0,82 2,48 1,22 1,57 4,22 4,85 5,94 -0,42 -1,04 0,00 NM_178417 BC050078

A_52_P678545 -2,15 -2,74 -2,48 3,22 1,67 0,88 4,02 -0,76 -1,08 2,97 2,29 3,57 -1,92 0,00 -1,34 NM_177815 Rft1

A_52_P550620 -0,65 -1,12 -1,62 -0,18 0,32 -0,65 0,00 1,52 0,50 5,12 3,37 5,69 0,70 -0,31 -0,33 AK051277 Nsmce2

A_52_P612440 -1,46 -0,30 -2,10 -0,08 4,82 0,18 -1,62 4,26 -1,48 6,31 4,25 7,50 0,00 0,23 -1,15 AK033032 AK033032

A_52_P269016 -0,57 -0,88 -1,19 -0,64 0,08 -1,25 2,45 4,36 0,00 4,74 4,73 5,49 -0,76 1,05 -0,25 NM_145138 Nek9

A_51_P300130 -4,08 -0,41 -4,67 3,52 1,32 -2,56 0,64 0,14 -4,08 3,87 2,81 5,39 -4,23 0,00 -3,74 AK006651 1700040D17Rik

A_52_P494514 -3,78 -4,10 -4,52 5,04 0,73 0,00 -3,89 -2,30 -3,73 5,52 4,11 5,65 5,90 -4,53 5,54 AK085344 D630014A15Rik

A_51_P517720 -1,13 0,48 0,70 0,99 0,42 -0,89 -0,13 -0,32 -1,58 5,10 3,48 1,57 0,00 -0,30 -0,56 A_51_P517720 A_51_P517720

A_52_P606287 0,08 -0,57 -1,63 -0,30 0,08 0,00 1,31 2,42 -0,06 6,40 4,88 6,77 -0,06 -0,81 -1,56 NM_001081071 Lycat

A_52_P632691 -0,90 -0,71 -2,21 0,05 0,78 3,48 -1,01 -0,20 -0,54 1,64 4,25 3,50 0,18 0,00 -2,89 AK134496 BC027382

A_51_P297165 0,26 0,00 -0,50 0,12 -0,65 -0,28 2,94 -0,23 -2,45 2,90 2,75 5,42 1,00 -0,05 -0,49 NM_029157 Sf3a3

A_52_P325477 -0,26 -0,84 0,00 -0,05 1,02 0,58 -0,23 -0,74 0,99 4,96 2,51 3,71 -0,06 0,04 -1,02 NM_053169 Trim16

A_52_P199169 0,03 -0,29 -0,60 -0,31 -0,42 -0,65 -0,12 4,38 0,00 3,30 6,46 8,05 -0,17 4,78 5,08 AK052125 Rap1gds1

A_51_P473170 -0,05 -0,37 -0,79 0,23 -0,38 -0,65 -0,15 2,67 0,00 5,20 4,45 9,06 -0,20 2,31 7,17 NM_009452 Tnfsf4

A_51_P287698 -1,03 -0,76 0,04 1,21 -1,32 3,50 6,21 -1,18 -0,90 5,04 4,77 6,33 0,00 -1,07 -0,61 AK035950 AK035950

A_51_P178612 -1,67 -0,65 -1,25 -0,84 1,19 2,43 1,40 0,00 -0,28 3,43 3,26 2,60 -0,51 1,03 -2,41 NM_146996 Olfr177

A_52_P214042 -0,25 -0,55 5,57 1,50 -0,55 -0,77 -0,32 6,07 -0,16 8,49 5,66 8,38 -0,34 0,00 0,18 NM_028125 Btbd4

A_52_P88007 -1,28 0,08 0,22 0,75 0,00 2,00 -0,08 -0,30 -0,13 4,31 3,06 5,16 -1,61 0,00 -1,27 NM_201353 Slc6a7

A_51_P357207 0,35 -1,97 -0,92 -0,24 0,00 -0,21 -0,32 1,36 1,10 2,71 3,77 6,35 -0,31 0,95 -1,14 NM_001081144 6820424L24Rik

A_52_P642197 -0,03 -0,26 0,00 0,75 -0,43 -0,06 -1,23 2,07 -1,26 3,17 2,52 2,73 1,04 0,23 -1,45 AK076990 Mapk10

A_51_P469285 -0,59 -0,68 -3,45 0,52 0,96 -0,90 -0,27 4,56 -1,86 4,32 3,39 3,67 0,00 0,52 -1,34 NM_008737 Nrp1

A_51_P188381 -1,12 0,00 -1,78 -1,39 -1,39 -1,63 5,11 -1,26 -1,01 6,05 4,69 2,10 7,16 1,36 1,25 NM_177093 Lrrc58

A_51_P124803 0,05 -1,18 -2,45 -1,82 2,38 -0,09 0,04 2,27 -0,28 2,56 3,12 3,36 0,00 -0,05 -1,43 NM_028427 3110005G23Rik

A_52_P249424 0,45 -1,62 -2,63 0,22 0,00 0,77 -2,85 -1,69 -4,52 2,95 1,92 3,81 1,33 -5,14 -3,06 NM_009505 Vegfa

A_51_P235619 -0,50 -0,67 -1,13 1,02 0,68 0,16 -0,50 -0,35 0,21 0,63 4,47 7,01 -0,66 0,00 -0,09 AK041360 AK041360

A_51_P251552 -1,12 0,24 -1,51 -0,39 0,47 -1,07 -0,22 0,00 0,68 4,49 2,97 5,69 -0,08 0,29 -1,54 NM_025864 2310028N02Rik

A_51_P498750 -0,40 0,31 -0,16 -0,37 0,15 -0,99 0,71 -0,76 -0,44 5,03 3,50 6,69 -0,47 1,79 0,00 ENSMUST00000099765 ENSMUST00000099765

A_52_P731549 -0,27 3,78 6,40 0,54 -0,57 -0,92 -0,34 -0,46 -0,27 4,53 4,11 7,57 -0,43 3,90 0,00 AK085971 AK085971

A_52_P357962 -0,06 -0,18 0,09 -0,10 0,00 -0,28 0,23 -0,40 -0,45 5,40 3,21 0,34 0,77 0,27 -1,30 NM_029205 4930546H06Rik

A_52_P453833 -1,70 -3,31 -0,77 -1,22 1,39 0,26 -0,78 -3,22 -2,06 3,52 1,94 4,31 0,60 0,10 0,00 NM_013635 Sypl

A_51_P285736 2,94 -1,34 5,91 -1,70 1,30 0,00 1,57 -1,58 -0,41 7,98 5,67 6,61 -1,00 -0,70 -2,52 NM_008798 Pdcd1

A_51_P112308 -0,18 0,00 -1,37 -0,09 0,19 -0,82 -0,62 3,15 -0,78 3,52 4,12 6,32 0,14 0,52 -0,84 NM_026931 1810011O10Rik

A_51_P208445 0,15 -0,15 -0,64 0,35 -0,19 -0,56 0,05 -0,09 0,10 5,61 0,00 7,47 -0,06 -0,52 0,42 AK040007 Rapgef6

A_51_P396003 -1,11 -0,77 -1,56 -1,07 0,00 1,18 0,11 1,30 -0,43 1,50 1,93 5,41 0,19 -0,64 -1,76 NM_026384 Dgat2

A_51_P229325 -0,85 3,85 -0,06 -0,12 0,00 0,10 -0,81 -0,38 1,25 2,84 4,31 3,62 -0,35 0,80 -0,23 NM_027188 Smyd3

A_52_P32369 -0,34 -0,59 -1,07 2,32 -0,61 3,12 -0,38 2,53 1,59 7,32 5,63 2,87 -0,47 -0,93 0,00 NM_175074 Hmgn3

A_52_P577624 0,16 -0,12 -1,63 0,68 -0,09 -1,10 0,19 -0,49 0,26 3,94 5,95 -0,35 0,00 0,33 -2,72 NM_138664 ORF28

A_51_P360773 -0,15 -0,39 -0,78 0,67 0,00 -0,75 -0,20 -0,31 -0,16 6,36 2,33 0,61 1,12 1,85 0,36 AK028982 Gart

A_51_P445841 -0,79 0,52 -1,25 0,13 2,63 1,09 -1,05 -0,99 0,00 4,49 4,95 1,29 -1,36 -0,45 -1,46 NM_145470 Depdc6

A_51_P511451 -1,36 -1,72 0,49 0,00 1,70 -0,28 -0,34 -1,68 0,01 1,31 4,17 3,22 -1,06 1,99 -1,03 AK019856 4932443L11Rik

A_52_P119962 -0,77 -1,02 -1,48 0,55 0,36 -0,07 -0,16 0,00 -0,78 4,84 4,00 0,26 0,26 0,89 -0,40 ENSMUST00000070429 ENSMUST00000070429

A_51_P447752 -0,77 0,08 -1,37 0,00 0,63 -1,45 -0,57 -1,00 -0,86 0,69 6,43 5,84 0,37 0,01 -0,40 NM_027978 Coq2

A_51_P312327 -1,34 -1,03 -1,41 -1,46 2,81 -0,71 -0,77 2,19 0,64 5,41 3,33 5,71 -0,33 0,16 0,00 NM_022415 Ptges

A_52_P599317 -0,85 0,45 -0,35 0,00 -0,87 -1,68 -0,85 1,41 -0,01 5,98 2,83 4,40 0,98 0,17 -0,95 NM_015819 Hs6st2

A_52_P430927 -0,85 -1,10 0,95 1,04 -1,14 0,38 0,52 -0,44 -0,87 1,43 4,16 3,29 0,00 -0,09 -0,48 AK042386 Zfyve26

A_52_P58594 0,04 -0,22 -0,76 -0,29 -0,14 -0,63 -0,03 2,84 0,00 5,41 6,75 6,65 -0,12 5,67 0,37 AK170332 AI747699

A_52_P566316 0,05 0,00 -2,56 6,44 0,73 -1,74 5,39 -1,95 -1,80 5,60 5,71 5,58 -1,92 -2,35 -1,42 AK160272 2310015A10Rik

A_51_P110189 -0,27 -1,10 -2,26 -0,98 5,73 5,21 1,61 -1,19 0,00 5,04 3,83 6,80 -0,13 2,00 -0,44 NM_053273 Ttyh2

A_52_P493394 -1,68 3,60 -3,02 -2,25 -0,01 -3,25 -1,48 2,40 -2,46 4,29 4,15 5,94 0,00 2,82 4,24 NM_025783 Vps24

A_52_P349091 0,27 -0,60 -1,10 5,63 -0,63 6,57 -0,13 0,15 -0,38 7,05 5,68 8,63 -0,52 -0,49 0,00 AK044583 A930001A20Rik



A_51_P314788 -0,60 -0,56 1,30 -0,95 -0,95 -1,30 4,27 1,98 -0,72 5,15 1,33 5,65 0,00 -1,11 0,30 AK033949 AK033949

A_52_P154833 0,00 -1,42 -2,46 0,55 -0,23 -2,37 -0,63 2,96 -1,75 5,30 2,57 4,11 -0,51 3,09 2,13 NM_019683 Ankrd49

A_51_P473205 0,10 -0,21 -0,74 -0,26 -0,27 -0,61 0,26 6,62 0,00 9,54 9,30 10,12 -0,11 -0,56 0,38 NM_009511 Vipr2

A_51_P247393 0,13 -0,09 -0,57 -0,20 -0,22 -0,57 0,00 -0,14 0,00 7,25 4,35 0,67 1,15 2,02 0,59 AK029726 9330101J02Rik

A_51_P506045 -0,62 3,06 -2,17 -0,45 0,57 -0,57 -0,20 2,10 0,50 1,85 4,56 6,10 -0,02 0,00 -1,33 NM_176073 Pgcp

A_52_P448796 0,89 -0,66 -1,13 -0,75 -0,82 -0,51 7,12 -0,75 -0,59 7,79 4,20 8,87 1,53 2,40 0,00 NM_010928 Notch2

A_52_P12831 -0,02 0,64 0,00 -0,66 1,16 -1,05 -0,51 -0,65 -0,49 4,21 4,78 8,36 -0,54 0,05 0,09 AK037298 A130004G07Rik

A_51_P116419 0,30 -0,15 -0,51 -0,18 4,54 -0,43 0,00 -0,07 0,15 3,73 3,73 3,62 -0,05 -0,53 0,52 NM_013790 Abcc5

A_51_P216527 -0,84 -1,14 8,89 -0,13 -0,87 0,00 1,87 -1,18 -0,38 6,93 7,28 8,00 0,70 -0,04 5,30 NM_145355 Rnf185

A_51_P486639 0,44 -0,64 -1,10 7,71 -0,07 -1,10 -0,13 -0,75 -0,55 7,17 6,03 9,42 1,75 0,73 0,00 XM_901483 2310028O11Rik

A_52_P70796 -1,18 -1,79 -2,90 0,87 5,76 -0,77 0,00 0,87 -1,98 7,90 6,12 8,99 -1,74 0,26 -1,51 NM_007551 Blr1

A_52_P5420 -0,70 -0,36 -1,26 0,00 -0,27 -0,55 0,64 6,10 -1,02 4,87 4,31 6,60 1,11 1,05 -1,08 NM_024174 Mrps23



Cluster 3

ProbeName 1a 1b 1c 2a 2b 2c 3a 3b 3c 4a 4b 4c 5a 5b 5c Common nameGeneSymbol

A_51_P515002 0,15 4,63 5,67 -0,21 -0,32 -0,52 -0,13 4,13 2,85 -0,10 -0,46 -0,11 0,00 2,94 4,05 AK048403 C130057N11Rik

A_52_P459929 6,21 4,86 6,77 -1,11 4,05 5,86 -1,67 3,79 -1,43 -1,63 0,00 -0,77 -1,52 0,76 -0,89 NM_001033228 Itga1

A_51_P256818 3,53 2,78 3,25 -1,13 -0,14 -1,65 -2,18 3,38 -0,28 1,51 0,88 2,86 -2,65 0,00 -0,42 AK171904 Ppp3cb

A_51_P390496 5,96 2,98 3,29 0,51 0,00 -1,01 -0,01 2,99 -0,02 -0,02 -0,43 0,09 -0,25 1,89 -2,22 NM_139308 Stard7

A_51_P179511 5,83 3,59 0,43 0,49 -2,51 -4,20 -3,44 -4,10 -2,54 0,46 -0,61 3,29 -2,20 0,28 0,00 NM_001081191 Eml5

A_51_P102096 6,12 6,37 5,99 -1,29 2,03 -2,49 2,56 2,49 -1,84 -1,75 -2,08 -2,17 -1,44 5,77 0,00 NM_010849 Myc

A_51_P197252 3,84 3,04 4,47 0,00 -0,68 -0,21 -0,03 1,98 0,77 -0,49 -0,06 1,49 -0,78 -0,02 4,62 NM_025884 Ccdc16

A_52_P413613 6,58 2,69 6,68 -0,60 -1,54 -0,47 0,11 1,21 0,41 -0,21 -1,35 -0,07 0,22 0,00 -0,80 NM_199241 Sema6d

A_52_P181022 5,96 5,73 7,19 8,75 4,85 -0,75 -0,59 -1,47 0,00 5,98 3,59 -0,01 -1,72 -0,50 -1,24 NM_028126 2610019A05Rik

A_52_P49453 4,29 1,10 4,85 1,16 1,20 -0,63 -1,54 0,71 0,00 -1,73 -2,03 -0,43 -1,59 1,48 -0,60 TC1614884 TC1614884

A_52_P108346 5,62 5,37 4,96 -1,27 0,35 -3,86 1,34 1,84 0,00 -2,49 -2,06 -1,67 -1,35 4,11 -0,66 NM_010849 Myc

A_52_P555723 3,69 4,19 2,84 -1,48 -0,55 -1,41 -2,14 0,52 -1,23 -0,18 0,00 -3,37 0,52 2,35 2,75 NM_018871 Ywhag

A_52_P604864 5,01 3,18 4,56 -0,05 -0,85 -1,07 -0,13 -0,84 0,00 -0,23 0,64 0,06 0,44 2,51 -0,02 NM_019583 Il17rb

A_51_P102249 9,16 7,51 6,75 -0,41 5,38 -0,66 -0,13 6,17 0,00 -0,25 -0,73 -0,35 -0,23 5,84 7,26 AK013318 2810450G17Rik

A_51_P509489 8,80 6,85 5,84 0,98 -0,33 -0,68 -0,14 2,07 0,00 -0,31 -0,56 -0,21 7,72 -0,02 0,32 NM_021284 Kras

A_51_P488175 6,83 4,11 4,04 -2,59 3,08 0,00 -3,54 3,17 -3,35 -3,74 0,52 -0,61 -3,54 1,00 -0,69 NM_001081409 Phf20l1

A_52_P302598 5,50 2,71 2,88 3,81 -0,71 2,00 -3,43 -0,23 -7,04 -0,29 -1,32 -0,67 0,00 0,91 0,38 NM_009677 Ap1g1

A_52_P325598 2,61 6,57 4,74 0,91 2,21 3,53 0,00 -1,76 -1,14 0,05 -1,03 -1,18 -1,63 -0,41 -1,14 AK076557 AK076557

A_52_P248483 5,17 4,44 5,64 -1,82 -2,67 -2,68 -2,63 -2,73 -3,34 4,91 4,40 0,00 -3,08 1,72 3,57 NM_011768 Zfx

A_51_P382253 8,00 5,09 6,34 0,00 1,98 -1,65 0,28 5,91 -0,98 -0,98 -0,41 -0,20 -1,17 1,11 -0,75 NM_011277 Rnf2

A_52_P280044 4,22 4,87 -0,12 -0,39 0,26 -0,05 -0,69 -0,58 0,68 2,22 2,58 2,27 -0,35 0,00 -1,83 NM_009616 Adam19

A_52_P803094 4,59 2,59 2,15 -0,96 1,96 -0,05 -0,95 2,08 0,00 0,89 1,47 -0,55 -0,73 -1,33 -0,58 AK041010 LOC620306

A_52_P43943 4,76 3,64 3,90 0,00 -1,44 -1,05 2,01 4,79 -1,48 2,01 2,43 -0,02 -0,07 -0,16 -1,46 AK173229 Cpeb4

A_52_P431139 7,86 4,85 8,10 0,52 -1,18 -1,42 -0,78 3,58 0,64 0,00 -1,38 -0,03 -0,62 2,73 -0,44 NM_180974 Foxn2

A_51_P383448 9,15 7,77 8,00 -0,59 5,74 -0,23 0,26 -0,79 -0,85 -2,15 5,01 0,00 -0,71 -0,27 4,49 NM_021396 Pdcd1lg2

A_52_P9600 6,23 5,36 6,85 -0,78 2,96 1,61 0,00 5,06 -1,15 -1,50 -1,80 -1,47 -1,29 0,21 -0,80 NAP056782-1 NAP056782-1

A_51_P347547 4,86 3,11 2,67 3,41 -0,75 -0,78 1,20 -0,23 0,45 -0,44 -0,57 -0,16 0,00 1,89 -0,88 NM_013692 Klf10

A_51_P115471 6,17 1,82 2,75 -2,53 1,25 -2,68 0,76 0,57 -2,07 0,00 2,44 -2,05 -2,31 -0,44 -1,81 AK046043 Apol2

A_52_P360308 8,41 5,81 4,24 -0,67 -2,20 -2,44 6,18 2,15 -1,80 -1,33 -2,46 -0,47 0,00 5,01 7,99 AK040984 Osbpl3

A_51_P264053 7,28 8,22 3,05 -1,08 1,41 -1,47 -1,09 3,03 -0,86 -1,34 -1,54 -1,12 0,00 5,53 6,60 NM_008838 Pigf

A_51_P268186 7,07 5,11 8,38 -2,70 -2,86 4,79 1,59 0,23 -1,69 -1,00 -3,08 2,35 0,00 -1,14 -2,13 NM_028982 8430419L09Rik

A_52_P198698 0,00 4,64 6,01 -0,32 0,76 -0,45 -0,08 -0,14 0,50 -0,33 -0,52 0,84 -0,10 4,23 3,68 AK016078 Cd247

A_51_P504337 5,62 3,31 3,24 -1,05 -1,08 0,10 -0,91 0,34 -0,58 -1,04 -1,70 0,08 -0,51 1,28 0,00 NM_009848 Entpd1

A_52_P606924 5,18 4,99 4,72 -0,50 -1,28 0,00 2,62 2,79 6,75 4,95 -2,54 -1,67 -1,29 -1,56 -3,25 NM_172714 Lin54

A_52_P483799 5,69 5,39 3,11 2,80 1,23 -0,65 -0,10 -0,23 0,00 -0,32 -0,54 -0,16 -0,17 2,60 3,35 AK143015 E030037K03Rik

A_52_P637172 4,59 4,93 -0,17 -0,15 3,15 0,17 -0,38 0,03 -1,37 -0,34 0,14 0,00 0,58 -0,45 -1,33 NM_029011 4833409A17Rik

A_51_P102319 7,73 6,11 2,13 -2,86 -2,25 -1,65 -2,58 -0,73 -0,26 -2,85 0,16 0,00 0,49 4,67 1,94 AK033257 Dock11

A_52_P302433 10,24 7,07 6,44 -1,07 4,34 -1,14 5,31 -1,38 -0,16 0,00 2,37 -2,27 -1,59 3,14 -1,82 NM_008873 Plau

A_52_P630687 8,89 7,41 6,40 -0,36 3,73 4,92 -0,07 -0,17 0,00 0,41 -0,56 -0,17 -0,13 -0,57 0,48 XM_974455 LOC674404

A_52_P637199 4,95 4,54 1,87 -3,74 0,00 -2,89 -3,93 -4,00 -3,82 -1,55 2,67 5,25 -3,98 1,80 4,16 NM_025844 Chordc1

A_52_P374839 6,23 8,45 -0,12 -0,90 1,06 -0,81 0,00 -0,80 -0,69 8,81 7,56 0,54 -1,47 1,45 -0,10 NM_023179 Atp6v1g2

A_52_P939659 2,60 5,88 6,89 -2,41 -1,76 -0,38 0,00 1,93 -2,11 -2,38 -1,12 4,40 -1,49 4,78 2,50 AK051187 AK051187

A_52_P590269 6,16 6,01 0,20 -1,27 -1,21 -0,71 -0,20 0,00 -0,29 0,93 2,05 -1,06 2,13 2,64 -0,54 NM_025430 Mrpl35

A_51_P104953 3,30 4,36 2,19 -4,51 -4,48 -2,59 -3,63 2,87 -1,62 0,00 1,09 6,68 -4,34 1,68 -3,87 NM_173368 Chd6

A_52_P540399 4,08 5,17 6,68 -0,14 2,18 -0,17 -0,37 4,05 -1,70 0,00 0,78 -1,20 -1,49 0,12 -2,17 BC004682 Acd

A_52_P97192 6,94 6,97 4,43 -0,89 -0,92 -1,28 5,18 6,63 0,00 -0,88 6,72 -0,76 -0,84 0,02 -0,22 NM_026170 Ergic1

A_51_P241828 4,20 5,42 4,34 3,04 0,00 -1,07 -0,92 -0,42 -0,59 -0,56 2,74 -1,81 1,67 0,59 -0,45 NM_009145 Nptn

A_51_P431669 6,91 4,67 4,90 -1,88 0,00 -2,18 -0,73 2,87 -1,56 -1,87 2,63 -1,72 -1,57 1,89 0,63 NM_178113 Ncapd3

A_52_P450780 7,38 5,29 3,08 -2,96 2,21 3,35 -2,66 0,00 -2,65 3,84 3,23 -2,91 -2,82 -3,12 -2,13 AK017725 Tmod3

A_52_P1148097 0,24 8,70 8,50 -0,11 -0,10 -0,50 0,12 -0,01 0,15 -0,11 -0,41 0,00 0,00 -0,42 0,53 AK053357 AK053357

A_51_P102174 0,23 5,31 5,03 0,30 -0,11 -0,50 0,11 -0,02 0,14 -0,11 -0,42 -0,01 0,00 -0,42 0,52 NM_001081359 Edd1

A_52_P215876 5,43 2,62 3,98 -0,02 1,63 -1,90 -0,18 0,00 -0,98 2,96 0,80 -0,61 0,40 -0,54 -2,16 AK129429 A630082K20Rik

A_52_P464346 5,71 2,88 1,77 -0,71 4,47 -2,52 3,29 3,79 -1,93 0,00 0,98 -0,06 -3,19 -2,33 -2,56 NM_001081304 Atf6

A_52_P355197 7,64 8,94 5,37 6,99 -0,80 4,38 -0,57 -0,71 -0,58 -0,82 -1,09 -0,74 5,87 3,89 0,00 NM_010269 Gdap2

A_52_P166770 6,81 3,51 6,76 -0,52 -0,31 -0,34 -0,65 3,72 0,50 -0,80 0,00 -0,75 5,12 2,53 -1,76 NM_053179 Nans

A_51_P519950 4,12 1,67 3,16 1,01 -0,71 -2,27 0,58 -0,63 -1,64 -0,78 0,00 -2,95 0,18 1,34 -0,61 NM_001080977 Rsbn1l

A_52_P452740 1,67 4,74 5,40 1,04 2,59 -0,64 0,55 -0,15 0,00 -0,27 -0,56 -0,17 -0,12 -0,55 0,37 NM_009068 Ripk1

A_52_P349694 5,40 5,83 5,89 -0,52 -0,71 1,48 -0,66 4,61 -1,65 0,00 -0,37 -0,88 0,07 0,41 -2,38 NM_201244 Copg

A_52_P201359 9,69 5,55 4,44 -0,26 1,30 -0,61 5,51 4,29 0,00 -0,27 -0,57 -0,20 -0,11 -0,55 0,40 XM_129509 Cep350

A_52_P105862 8,74 4,89 5,54 -0,68 -0,71 -1,03 -0,50 2,43 -0,43 3,26 3,44 -0,64 -0,53 1,44 0,00 NM_212450 Ctdspl2

A_51_P448427 5,60 3,13 3,31 0,65 3,17 0,00 -1,95 2,23 -0,54 2,99 -1,25 -1,03 -1,86 -1,13 -2,17 NM_133216 Xpnpep1

A_51_P342877 5,03 2,89 2,30 -0,82 -1,01 0,92 -0,80 -1,50 -0,15 3,30 -1,57 0,35 0,00 -0,92 0,10 NM_011322 Scn1b

A_51_P328489 6,77 2,45 0,20 0,00 -0,90 -0,82 1,34 0,06 -0,46 -0,52 -1,16 -0,39 1,56 1,09 -0,26 NM_197990 1700025G04Rik

A_51_P161429 2,71 6,36 5,00 -1,16 -1,40 -2,11 -1,71 5,35 -1,75 2,71 3,40 1,45 -0,88 0,00 -2,02 NM_028965 Snx11

A_51_P411645 7,47 4,62 4,13 2,46 -1,49 -1,21 -0,94 2,06 -1,93 2,28 -1,28 -0,80 -1,25 2,32 0,00 NM_021500 Maea

A_52_P260114 4,66 3,46 0,31 -2,17 -1,77 -1,70 3,41 3,60 -0,88 -2,43 0,00 -1,02 2,86 1,11 -2,35 NM_007611 Casp7



Cluster 4

ProbeName 1a 1b 1c 2a 2b 2c 3a 3b 3c 4a 4b 4c 5a 5b 5c Common name GeneSymbol

A_52_P593361 3,21 -4,93 -7,74 0,00 0,97 0,37 -7,40 -5,42 -7,48 0,44 -0,47 -1,81 3,17 0,29 2,89 NM_138679 Ash1l

A_52_P621271 2,40 0,07 -1,66 0,00 -0,06 1,99 -6,50 -1,21 -5,23 0,40 -0,19 -2,61 0,91 0,72 0,61 NM_138679 Ash1l

A_51_P433615 4,26 1,74 0,37 -0,11 0,00 -4,17 -3,03 3,60 -3,81 -0,96 -3,52 -3,48 6,52 2,69 2,98 NM_183390 Klhl6

A_52_P677117 4,21 2,56 0,39 2,71 0,00 -0,85 -6,09 -0,05 -6,42 -1,86 -1,61 -5,54 4,89 2,01 1,00 NM_011210 Ptprc

A_52_P391081 -1,72 3,12 3,59 -2,91 -2,43 -3,44 -3,20 0,00 -4,49 0,61 3,54 -0,70 5,24 1,69 1,60 NM_172162 Mizf

A_52_P166952 2,86 0,14 1,39 1,90 -0,20 -7,30 -8,06 -8,16 -7,78 -0,71 0,00 2,13 2,13 -0,78 1,67 NM_001081458 Ppp2r5c

A_52_P599514 3,19 1,03 1,25 0,00 -0,73 0,61 -0,41 -0,23 -6,36 -2,73 -4,21 -4,76 4,13 1,55 3,46 NM_008527 Klrb1c

A_52_P62037 2,52 1,93 1,83 0,00 -3,03 -3,77 -4,65 1,14 -2,77 -3,35 -3,91 -5,39 4,03 1,29 2,01 NM_007585 Anxa2

A_52_P351816 0,68 2,40 0,00 3,15 -0,03 -5,56 -6,30 -6,39 -5,42 -6,42 1,45 -6,33 4,55 2,77 1,78 NM_010578 Itgb1

A_51_P509573 4,57 4,27 2,86 -3,03 0,00 1,81 -2,83 -1,55 -3,29 -3,70 -4,69 -2,35 5,89 3,81 4,39 NM_013652 Ccl4

A_52_P409381 3,16 2,44 0,33 0,59 -2,89 -6,18 -5,59 -5,26 -5,49 -5,37 0,00 -1,01 2,12 1,09 1,18 NM_001004164 Gnptab

A_52_P613953 5,53 3,95 4,02 -5,59 0,83 -5,42 1,88 0,00 -6,14 -6,00 -4,47 -6,40 2,90 -0,98 4,86 NM_028754 0610037L13Rik

A_51_P136288 2,79 2,77 0,69 -4,49 -2,53 0,00 -0,42 -2,20 -5,86 -5,87 -4,72 1,20 3,98 2,71 3,46 NM_021718 Ms4a4b

A_52_P565279 2,65 -1,20 0,00 0,95 0,68 -5,62 0,58 -2,02 -4,01 -4,81 -1,52 -5,36 3,98 1,56 2,38 NM_144815 Cecr5

A_52_P325706 2,88 4,44 4,32 -5,76 0,00 -5,27 -7,42 1,12 2,96 -5,64 -1,87 -7,55 -2,97 2,16 3,47 NM_008354 Il12rb2

A_51_P151484 4,73 3,35 3,72 -0,18 0,02 -0,85 -3,22 -2,39 -5,62 -3,77 0,00 -3,25 5,30 3,74 4,14 NM_009721 Atp1b1

A_52_P151084 2,86 2,15 1,31 -5,40 0,00 -5,67 -4,88 -0,11 -5,00 2,91 -0,08 2,42 3,88 -1,26 2,61 AK045234 Akap10

A_52_P222496 4,06 0,19 3,41 -1,02 0,00 -5,55 -5,07 -5,19 -4,89 1,81 -5,51 -5,17 5,83 3,92 2,33 NAP122972-1 NAP122972-1

A_52_P408540 4,61 0,00 4,69 -2,96 -1,27 -3,89 1,52 2,08 -4,92 -0,16 -1,76 -2,10 5,92 2,03 2,45 AK015002 Ppp3cc

A_52_P316474 3,40 1,51 1,37 -5,38 2,21 -5,47 -5,20 -0,98 -5,06 0,00 -5,61 -4,93 5,07 3,65 2,80 NM_009178 St3gal4

A_51_P242930 2,79 0,00 1,39 1,35 -4,46 -5,50 0,60 -4,27 -3,36 -4,80 -3,01 -3,65 3,83 3,40 3,68 NM_022964 Lat2

A_52_P526021 2,04 1,51 1,21 -8,07 -3,18 -8,42 1,64 -0,30 -7,81 2,03 -3,65 -7,94 2,93 0,00 0,66 NM_153820 Arhgap15

A_52_P578732 5,69 4,39 4,90 1,91 -2,79 0,00 -4,14 -3,85 -4,24 -3,85 -4,13 -4,84 4,13 0,87 5,09 NM_009917 Ccr5

A_52_P95910 3,39 2,35 1,36 -1,07 0,00 0,17 -2,26 -1,12 -6,43 -6,40 -2,28 -8,11 4,05 1,97 1,53 NM_011673 Ugcg

A_52_P680667 4,56 2,06 -0,87 1,86 2,30 -3,76 -5,09 -1,09 -5,39 0,00 -5,17 -5,15 3,48 1,06 1,96 NM_153094 Klrb1f

A_51_P277416 1,20 0,52 0,30 -6,08 -5,87 -6,70 3,66 0,04 -5,69 -6,22 0,00 -6,43 3,53 -1,30 1,66 NM_138587 D6Wsu176e

A_52_P298017 -2,65 -0,32 0,01 0,55 0,44 -2,81 -7,95 -1,89 -7,73 0,23 0,00 0,00 3,75 0,53 1,37 NM_001081045 1700081L11Rik

A_52_P57594 3,14 2,87 3,02 -1,43 2,18 -5,10 -4,13 -1,63 -3,76 0,00 -3,85 -5,15 3,73 1,68 2,69 NAP028427-1 NAP028427-1

A_51_P280117 4,11 1,24 1,76 -2,13 0,68 -3,63 -1,94 -0,18 -2,95 -5,54 0,00 -3,47 4,17 1,73 2,13 NM_008812 Padi2

A_52_P223521 6,77 5,60 3,40 -4,04 -3,35 -2,72 0,27 2,71 -4,24 -3,43 0,26 -3,32 4,91 -0,44 0,00 AK083649 Brwd1

A_52_P599711 1,48 3,21 3,22 -3,10 -2,57 -0,96 -4,18 0,00 -3,89 0,19 -2,32 -3,46 4,32 2,01 1,34 TC1645355 TC1645355

A_51_P222453 4,40 3,03 -0,84 -3,08 -0,76 -2,01 -3,59 0,66 -2,33 0,00 1,43 -3,82 4,40 1,44 4,05 NM_025311 D14Ertd449e

A_51_P451847 5,08 3,23 2,43 0,00 -1,78 2,06 -4,33 -4,40 -3,66 -4,59 1,31 -4,37 2,88 0,97 -3,84 NM_025814 Serbp1

A_52_P416309 0,00 3,32 3,85 -5,77 -5,08 -6,20 5,00 1,07 -4,28 2,24 -0,51 -4,86 5,02 -0,20 2,30 NM_173734 Tmem87a

A_51_P200895 2,33 1,33 1,36 0,29 -1,00 0,41 -4,05 -0,25 -3,95 -4,41 -1,11 -4,79 3,76 0,00 1,45 NM_025624 Pomp

A_51_P440469 -0,01 0,20 2,16 -4,29 -4,34 -4,93 0,00 0,49 -4,20 0,32 -0,65 -3,96 1,02 0,16 0,51 BC079623 4932438A13Rik

A_51_P290207 2,63 1,65 0,33 -1,69 -0,67 -3,41 -1,66 0,89 -2,28 -0,09 1,11 -3,38 3,59 0,00 1,21 NM_153526 Insig1

A_51_P481342 3,26 2,68 2,59 -0,94 0,00 0,05 -0,94 -1,41 -4,67 -2,54 -3,09 -5,25 3,66 1,77 2,33 BC050828 Ugcg

A_51_P401749 4,48 1,78 2,15 -5,34 -1,22 -7,34 -6,78 -0,30 -4,50 0,00 0,30 -6,25 0,89 0,28 0,03 NM_172567 Mettl2

A_51_P153079 5,13 -0,85 -0,08 -3,97 -2,78 -3,60 3,57 3,13 -3,48 0,00 1,31 -3,17 6,72 3,90 3,33 BC021404 Ttll3

A_52_P1020153 1,86 0,35 -0,62 0,14 -7,18 0,09 -6,98 -7,05 -6,65 0,00 -5,67 -7,02 3,81 0,03 2,31 AK050110 AK050110

A_52_P464003 2,95 0,27 0,00 -6,43 -5,31 -6,88 0,04 0,65 -8,84 -0,01 -0,66 1,45 1,03 -1,25 0,50 NM_026402 Atg3

A_52_P451574 2,34 -2,33 0,56 -3,40 -7,97 -7,90 2,12 0,88 0,00 1,46 -0,16 -7,81 2,92 -1,19 2,76 NM_011273 Xpr1

A_52_P339606 4,40 2,92 0,63 -4,23 0,00 -5,43 -1,51 1,03 -1,63 -0,40 -0,22 -4,55 4,28 1,73 2,90 NM_175833 Cdv3

A_52_P375652 0,00 1,51 2,39 -5,46 0,34 -3,30 -6,04 0,80 -5,18 -6,25 -6,22 -6,50 2,27 0,75 3,04 AK144665 Cab39

A_51_P485312 4,78 4,08 3,07 -7,23 0,17 0,00 -7,16 -8,04 -7,01 -6,64 -6,26 -7,53 5,36 4,28 4,55 NM_013653 Ccl5

A_51_P476687 1,48 1,25 0,98 -3,17 1,00 -0,30 -2,27 0,00 -8,49 -8,78 -4,59 -8,63 4,13 0,56 3,06 NM_008527 Klrb1c

A_51_P473770 4,53 3,04 3,33 -3,84 -1,87 -4,24 2,84 -0,86 -3,59 0,00 1,70 -3,72 4,92 0,41 -0,01 AK085838 AK085838

A_51_P202772 1,42 1,37 -1,83 -6,10 -0,56 -4,80 -2,29 0,02 -2,06 0,00 1,02 -2,35 1,48 0,60 2,04 XM_619357 Mll2

A_51_P187253 3,08 3,43 1,51 -2,70 -1,91 -2,78 -3,54 0,00 -1,26 0,34 -2,41 -1,23 3,88 1,76 2,66 NM_008320 Irf8

A_51_P504988 2,94 0,55 3,12 -0,39 -5,76 -1,59 -7,37 -4,47 0,00 -2,22 0,23 -3,76 2,93 1,52 3,07 NM_172796 Slfn9

A_52_P667222 4,61 2,28 1,80 -1,68 -2,08 -2,85 -2,27 0,34 -2,39 -1,66 0,00 -2,11 4,65 1,97 3,26 NM_133771 Memo1

A_51_P305583 0,00 1,77 0,30 -6,19 0,35 -4,36 -5,98 -3,84 -5,64 0,53 -0,97 -6,45 3,07 1,27 2,16 NM_013673 Sp100

A_52_P577992 1,42 -0,13 0,57 0,00 1,27 -3,59 -2,24 0,55 -2,77 -0,61 -0,78 -3,98 5,27 1,44 2,09 NAP029508-1 NAP029508-1

A_51_P245412 1,75 0,62 0,65 -3,95 -3,19 -9,23 0,95 -0,05 -3,34 -3,05 0,00 -7,26 1,96 1,59 2,83 NM_008915 Ppp3cc

A_52_P1188397 0,00 -1,06 0,56 0,53 -1,15 2,49 -8,04 -4,32 -7,48 3,42 -0,72 -0,96 4,64 0,93 2,96 AK040217 AK040217

A_51_P295312 5,66 1,97 -4,31 -3,39 2,22 -3,52 -2,78 -3,39 -4,40 0,00 1,70 -3,47 5,91 3,47 3,42 NM_019749 Gabarap

A_52_P200610 5,73 3,29 0,86 -3,79 0,00 0,22 -3,55 -2,77 -3,51 -2,26 0,59 -3,68 2,55 -0,91 1,05 NM_183175 C1qtnf9

A_52_P60657 0,92 2,58 -3,42 -2,74 0,00 -3,31 -2,77 0,05 -2,72 1,26 -3,27 -2,43 3,31 4,33 1,98 NM_001004164 Gnptab

A_52_P259508 3,91 1,62 0,43 -0,66 1,13 -3,95 -3,53 0,00 -2,94 -3,61 -3,98 -3,54 2,35 2,14 4,57 AK085546 Prkcq

A_52_P138727 4,56 3,39 4,15 -4,11 -1,22 -4,43 4,13 2,50 -3,81 0,00 -4,39 -4,01 6,01 3,25 -3,40 NM_153056 Sirt7

A_52_P41175 3,39 3,13 3,12 -0,39 -6,51 -2,70 -6,30 0,31 -6,24 2,46 0,00 -0,31 3,63 -0,74 2,90 NM_172424 Thrap2

A_52_P216613 2,90 0,70 1,58 -5,16 -1,92 -5,39 1,72 -0,75 -4,66 -0,54 -1,44 0,47 2,75 0,00 1,16 NM_182806 Gpr18

A_52_P170711 4,44 2,88 0,74 -5,06 0,00 -4,35 -1,53 1,06 -3,79 -0,26 -0,22 -3,51 4,37 1,83 3,05 NM_175833 Cdv3

A_51_P140710 3,97 3,51 3,20 -0,28 -2,23 0,44 -6,60 0,00 -5,80 -6,81 -7,11 -6,76 5,69 2,00 1,75 NM_011337 Ccl3

A_51_P253110 6,38 2,71 4,50 -2,89 2,10 -3,95 -3,60 1,34 -3,11 -4,25 -3,84 -5,01 4,18 0,00 1,73 NM_011342 Sec22b

A_52_P50512 3,18 0,54 -0,68 -4,90 -5,35 -7,01 0,00 2,36 -4,41 -5,35 0,67 -5,61 2,53 1,31 1,35 NM_011875 Psmd13



Cluster 5

ProbeName 1a 1b 1c 2a 2b 2c 3a 3b 3c 4a 4b 4c 5a 5b 5c Common name GeneSymbol

A_51_P324303 2,03 2,94 -0,73 -0,14 -0,73 -3,45 -2,89 1,83 -2,97 1,42 0,00 -2,74 6,48 4,05 4,99 NM_153789 Mylip

A_52_P361471 5,34 2,85 2,64 0,65 0,00 -1,61 -2,38 -2,55 -1,66 -1,87 -0,53 -2,67 5,86 4,94 4,40 NM_010651 Klra9

A_52_P317627 2,24 4,29 2,66 0,00 -0,37 -0,54 -0,32 -0,87 -0,25 -0,48 1,97 -1,08 6,78 6,17 3,88 NM_001045543 OTTMUSG00000000990

A_52_P123709 5,00 5,70 -1,33 0,36 0,00 -1,37 -0,96 -1,03 -0,74 -0,03 -1,23 0,02 4,85 3,65 5,59 NM_026661 0610011L14Rik

A_52_P907553 6,60 5,44 5,63 -0,34 -0,28 -0,39 -0,05 -0,14 0,19 0,00 -0,51 -0,14 10,22 7,27 6,16 AK049918 AK049918

A_51_P332309 4,29 2,33 -0,67 0,71 0,78 -0,93 -1,97 -1,65 -0,47 0,00 -0,03 -0,59 5,89 3,94 3,95 NM_010136 Eomes

A_52_P95348 3,21 3,61 -1,47 1,20 -0,95 -1,56 -1,14 3,03 -0,94 0,00 -1,57 -1,24 7,55 4,16 6,88 AK082565 Fkbp15

A_52_P591542 -0,74 6,04 -0,14 6,07 -0,27 6,03 0,83 -0,81 -0,41 -0,41 -0,58 0,00 8,71 6,61 6,32 NM_001081182 Atp8b2

A_52_P185255 -1,83 7,42 -2,47 -0,21 1,16 -0,84 -0,98 6,04 1,10 0,00 -1,17 -2,04 9,73 6,55 9,67 NM_019789 Kcnip3

A_51_P162794 8,79 7,45 6,31 -3,38 1,71 -3,78 -3,41 -3,56 -3,21 -3,42 -0,91 0,00 10,37 9,36 9,32 NM_010370 Gzma

A_51_P427674 7,27 6,26 -1,85 0,00 -1,48 -2,05 -1,33 -1,53 -0,87 3,95 3,23 -1,39 8,81 2,20 6,61 NM_013495 Cpt1a

A_51_P489522 6,39 3,24 3,91 -0,81 -0,51 -0,41 0,00 0,08 -1,32 -0,07 -1,09 -1,10 6,82 3,63 2,24 AK150917 Ctla2b

A_52_P221993 3,96 3,27 2,67 1,11 0,00 -2,89 -2,95 -2,94 -3,34 -2,54 -0,01 -2,68 5,66 4,61 4,89 NM_008464 Klra6

A_52_P900061 -1,15 4,56 4,87 -1,47 -1,51 -1,16 -1,30 2,74 -1,11 0,00 3,93 -1,34 8,86 7,92 9,19 AK080185 AK080185

A_52_P514407 8,25 5,13 6,17 -0,73 0,00 -2,39 -0,59 -0,36 -1,73 -1,11 0,21 -0,65 9,45 8,04 7,66 NM_013793 Klra15

A_52_P624168 -1,58 7,12 -2,16 3,87 2,29 -1,02 -1,68 -0,41 0,00 0,05 -1,07 -1,87 10,04 5,91 7,43 NM_027435 Atad2

A_51_P390775 7,94 2,19 3,43 -2,00 -0,28 -1,75 -2,11 -2,24 0,00 -0,77 -2,54 3,51 4,42 3,19 5,59 NM_009455 Ube2e1

A_52_P105801 -0,96 6,45 2,84 -0,44 1,95 -0,26 -0,58 -1,16 -0,84 0,00 2,70 -1,32 7,26 6,66 7,65 NM_009712 Arsb

A_52_P495104 6,52 2,76 -3,29 -3,05 -3,12 -3,38 -2,80 2,19 -2,69 3,65 0,00 -2,96 8,54 4,13 3,74 BC094026 Heca

A_52_P592222 5,71 3,32 3,11 -0,54 -0,13 -0,38 -0,27 0,00 -0,73 -0,53 -0,10 0,05 4,41 4,65 5,11 NM_153590 Klre1

A_52_P386302 5,78 -1,96 -0,91 -2,02 -0,11 4,49 2,45 -1,72 0,10 -1,10 -0,29 0,00 9,54 5,32 7,08 NM_025563 2010012O05Rik

A_52_P55651 4,07 3,09 2,53 0,00 -0,87 -0,96 -1,13 -2,26 -0,92 -1,40 0,91 -0,89 3,52 4,19 4,17 NM_175437 A530088I07Rik

A_52_P680616 4,66 2,58 3,67 -1,56 -1,21 -0,14 -0,63 -1,00 0,00 -1,39 -0,29 0,46 7,43 5,35 5,23 NM_053151 Klra21

A_52_P669155 -0,09 -0,37 7,00 1,13 -0,33 -0,67 0,26 5,36 0,00 -0,34 -0,62 -0,29 11,53 9,56 9,95 NM_001082960 Itgam

A_52_P288892 6,98 5,68 5,63 3,17 -1,42 -6,30 -3,04 -0,03 -5,52 -4,63 0,00 -4,64 8,51 7,23 7,38 NM_010646 Klra12

A_52_P124812 5,75 -0,10 -0,57 -0,12 -0,14 -0,43 0,09 2,91 0,23 -0,13 -0,35 0,00 7,93 3,23 5,37 AK122301 Usp15

A_52_P597323 7,00 5,41 -0,72 -0,46 -0,46 -0,64 -0,23 3,41 0,00 6,20 -0,66 -0,28 9,90 7,94 7,80 AK173144 Ssh1

A_52_P98698 4,05 2,16 2,53 -0,34 -0,14 -0,38 0,00 -0,43 -0,02 -0,81 0,63 -0,09 4,78 4,07 4,32 NM_010650 Klra8

A_51_P468313 4,86 2,58 1,79 -2,70 -1,43 -1,80 -2,36 0,38 0,00 -3,03 -1,12 -0,96 5,35 4,55 4,73 NM_010648 Klra3

A_51_P134253 7,20 -0,91 5,58 -0,72 0,00 -2,03 -0,41 4,47 0,45 -0,54 -0,91 -0,67 7,97 4,67 7,66 NM_172611 BC021523

A_52_P522023 7,99 -0,92 -0,91 -0,94 -1,32 -1,23 6,18 3,71 -0,55 -0,89 0,00 1,12 8,98 6,48 5,89 AK146582 Alkbh1

A_52_P173555 6,51 0,36 4,04 -1,70 -1,42 -2,28 -1,95 0,00 -1,49 -1,06 0,47 -1,04 3,52 3,71 4,32 NM_031162 Cd247

A_52_P216488 8,98 6,47 5,06 -2,18 -1,02 -2,51 -1,26 0,00 -1,86 -2,17 0,53 -2,22 9,52 8,49 8,50 NM_053154 Klra19

A_52_P1100307 -1,32 5,49 6,82 -0,70 -0,14 0,17 -1,40 0,00 -1,17 1,10 -1,86 -0,02 7,69 5,03 5,41 AK037636 AK037636

A_51_P434036 -0,85 6,28 -0,59 -0,19 -0,65 -0,66 -0,92 0,00 -0,58 5,47 4,02 0,28 9,64 7,18 9,03 AK137494 A530088I07Rik

A_51_P103069 8,32 7,26 -0,64 -0,22 1,88 -0,49 0,00 -0,10 0,16 -0,25 -0,48 -0,08 8,81 4,06 5,29 XM_983304 Ankrd13c

A_52_P214479 0,04 2,57 -1,93 -1,04 -0,13 -1,17 0,00 -0,85 -1,31 0,04 4,90 0,00 10,39 7,59 8,98 NM_020577 As3mt

A_51_P280947 5,19 3,28 0,00 4,19 -2,95 -0,44 3,79 -0,42 -2,50 -3,49 -0,78 -3,13 6,34 5,08 3,80 NM_010654 Klrd1

A_51_P298741 6,95 6,17 5,18 -0,40 -0,39 -0,64 -0,17 0,37 0,00 -0,43 -0,65 -0,24 10,18 8,45 8,25 NM_053150 Klra20

A_51_P398435 2,14 -1,57 6,16 -1,57 1,43 -1,87 -1,00 -1,47 0,00 -1,53 -1,84 0,28 9,14 4,06 6,21 NM_146191 Lrrk1

A_51_P120024 6,07 6,11 -3,70 -2,42 0,04 0,00 -1,30 2,84 -1,59 -1,49 -0,87 -2,04 6,91 5,16 6,78 NM_001008548 Pde2a

A_51_P190639 6,06 3,82 -0,78 -0,41 -0,38 -0,63 0,05 -0,25 0,00 -0,44 5,90 -0,23 8,28 7,16 8,70 AK169967 Atp8b4

A_52_P193322 0,49 7,41 -1,59 0,00 0,92 -0,05 -0,36 -1,28 -0,65 -0,07 4,25 -1,21 8,00 7,18 7,53 NM_023348 Snap29

A_51_P356045 4,38 3,44 1,96 3,44 -0,90 0,00 -1,76 -1,18 -2,29 -0,99 -1,19 -0,84 6,24 4,94 4,62 AK122358 Baiap3

A_51_P213761 3,92 3,25 -2,77 -3,13 0,00 -2,17 2,59 -2,73 -0,95 3,47 -3,10 -3,02 6,47 4,53 5,48 NM_028712 Rap2b

A_51_P229664 4,33 4,46 4,29 -0,27 -0,72 -0,29 -0,76 -0,02 0,34 0,00 -0,54 -1,03 6,83 3,63 6,26 NM_001033126 Cd27

A_52_P649210 7,90 7,61 7,26 0,93 -2,44 -2,35 -3,03 -2,01 -1,10 -2,61 0,00 -1,81 9,83 8,36 9,05 ENSMUST00000103677 ENSMUST00000103677

A_52_P923921 0,06 4,73 -0,53 -0,28 0,89 -0,56 0,00 -0,14 0,05 -0,28 -0,46 -0,17 9,26 7,10 8,03 AK080796 B230118I11Rik

A_52_P248513 7,16 6,20 6,68 0,72 -0,88 -4,30 -3,77 -2,30 -3,29 -4,04 0,00 -3,84 10,06 8,77 8,47 NM_014194 Klra7

A_52_P265889 6,18 4,68 -0,91 -0,63 -0,56 -0,81 -0,36 -0,43 0,00 7,47 5,74 -0,40 4,05 5,42 2,98 NM_009119 Sap18

A_52_P444839 6,27 4,42 2,59 -0,86 -0,96 -0,51 0,00 0,66 -0,35 -0,60 -0,47 -1,43 7,27 1,99 0,65 NM_010848 Myb

A_52_P99110 6,75 4,94 4,58 -3,62 0,31 -4,02 -0,78 0,00 -3,53 -3,71 -0,08 -4,18 7,48 6,83 7,04 NM_008459 Klra10

A_52_P377160 6,32 4,17 -2,95 0,00 -0,07 -1,51 0,28 -0,98 -2,86 -1,40 0,54 -1,59 6,68 4,95 4,50 NM_172451 Galnt6

A_52_P335178 5,04 4,31 -2,32 2,79 2,53 -0,60 -1,20 0,00 -0,57 -1,17 -0,27 -0,97 4,34 4,04 4,95 NM_011073 Prf1

A_52_P370731 0,19 6,57 -1,44 1,03 0,00 -1,47 -0,87 -0,59 -0,86 4,69 -1,07 -1,09 8,70 5,46 5,22 AK039242 AK039242

A_51_P137236 0,00 -0,69 6,43 1,34 -0,75 -1,09 -0,49 0,76 0,00 -0,54 -1,02 -0,69 10,04 6,92 7,04 NM_019498 Olfm1

A_51_P180747 6,38 2,62 3,47 -0,96 -1,03 1,33 -1,20 -0,01 0,00 -0,66 -0,81 -0,33 6,85 3,60 1,94 NM_007796 Ctla2a

A_51_P426904 7,19 6,20 6,83 1,55 -2,84 -3,57 -5,08 0,00 -5,05 -4,37 -3,02 -5,19 8,61 7,43 8,34 NM_024470 Klra23

A_51_P434836 7,57 4,51 5,38 0,61 -2,50 -2,51 -2,03 -2,67 -2,48 -2,26 0,00 -2,72 9,43 7,42 7,26 NM_013794 Klra16

A_52_P545613 6,61 5,87 -2,15 0,77 3,66 -2,04 -1,59 -1,81 0,00 -1,81 -2,22 -1,80 4,07 5,44 6,78 NM_010187 Fcgr2b

A_51_P262230 4,68 -1,18 2,64 3,49 3,62 -1,87 -0,82 -0,81 0,00 -1,12 -0,72 -2,86 7,29 3,29 5,55 NM_145466 BC006662

A_52_P68440 4,81 -1,40 7,08 -1,07 -1,46 -1,82 -0,34 3,86 0,28 0,00 -1,42 -1,39 5,84 5,68 5,35 TC1637884 TC1637884

A_51_P296815 4,49 -0,08 -0,57 -0,16 -0,12 -0,45 0,09 0,00 0,15 -0,14 -0,41 0,00 9,17 7,08 3,85 NM_175493 Gpr68

A_51_P195066 4,36 -1,58 2,99 -2,15 -2,09 0,00 -1,10 -0,48 0,62 -0,96 -1,11 2,03 9,17 7,00 7,30 NM_013658 Sema4a

A_52_P6758 5,92 3,77 3,38 4,66 0,00 -2,30 -0,57 -0,87 -0,37 -0,98 -0,13 -0,57 7,66 6,11 6,87 NM_008463 Klra5

A_52_P511306 8,51 0,00 -0,50 -0,08 -0,10 -0,43 0,10 0,56 0,33 -0,08 -0,39 -0,04 7,07 6,18 6,74 NM_001033251 Gpr174

A_51_P306387 5,38 5,29 5,46 -0,52 0,00 -1,87 -0,93 -1,18 -1,58 -0,55 0,03 -1,12 9,42 7,43 8,23 NM_053153 Klra18



Cluster 6

ProbeName 1a 1b 1c 2a 2b 2c 3a 3b 3c 4a 4b 4c 5a 5b 5c Common name GeneSymbol

A_52_P1012592 0,00 1,32 -0,54 0,23 -0,39 0,87 -0,23 0,40 -0,91 0,20 0,43 0,54 -8,81 -3,62 -2,39 AK079518 AK079518

A_52_P347287 1,18 1,50 -0,71 0,94 0,70 0,00 1,34 0,46 -1,50 -0,29 0,06 -1,10 -5,41 -1,41 -4,18 NM_010773 Mbd2

A_51_P312896 1,37 2,02 -1,13 0,40 -0,62 -0,41 1,62 1,96 0,87 0,00 0,12 -0,53 -3,26 -0,53 -4,82 AK030165 Spag9

A_51_P327141 1,32 0,95 0,34 0,00 0,44 0,71 1,02 -0,71 1,37 -0,42 -0,69 -2,89 -3,23 -1,13 -4,47 NM_009539 Zap70

A_52_P674925 -1,55 0,00 -0,35 1,02 0,69 0,57 0,10 -0,18 0,79 0,69 -1,73 0,79 -2,57 -2,98 -3,40 NAP053891-1 NAP053891-1

A_51_P224771 1,27 0,80 0,81 -0,37 0,00 1,18 0,35 -1,02 -0,90 0,62 0,01 -0,58 -2,75 -2,47 -1,96 NM_172608 4732495E13Rik

A_51_P328725 1,63 0,22 -1,85 1,03 -0,22 0,78 1,25 0,00 -0,45 0,52 -0,04 1,01 -3,36 -4,72 -4,87 NM_010831 Snf1lk

A_52_P642239 -0,40 0,00 1,74 1,63 0,35 1,49 0,70 -0,41 1,70 -4,80 -3,14 -2,24 -6,71 -1,15 0,09 NM_031376 Pik3ap1

A_52_P449974 1,38 1,21 2,02 -0,80 -0,97 0,00 2,22 0,83 0,04 1,66 -0,28 -0,51 -4,66 -2,69 -0,81 NM_153089 Ppp1r16b

A_52_P484903 0,00 1,18 0,27 -0,59 -0,16 -0,67 0,63 1,02 0,61 -0,56 0,07 0,42 -2,45 -5,66 -2,29 NM_008037 Fosl2

A_51_P462029 -0,16 1,44 1,40 -1,13 1,07 1,71 0,93 0,43 2,17 0,00 -0,33 -1,92 -6,28 -3,22 -1,06 AK016191 4930562F07Rik

A_52_P210123 0,21 0,59 1,22 0,00 -1,08 0,19 -0,01 0,48 0,56 0,11 -0,91 -1,06 -2,24 -5,35 -2,71 NM_028696 Obfc2a

A_52_P329054 -0,11 1,94 0,00 -3,65 0,11 -1,45 -0,27 0,84 3,64 1,69 1,24 0,63 -4,91 -1,16 -4,25 NM_023873 Cep70

A_52_P324965 0,20 0,21 0,19 -0,56 0,02 1,06 0,00 -0,18 1,43 -0,25 -1,17 0,72 -2,65 -9,36 -1,96 NM_199322 Dot1l

A_52_P460584 3,26 1,80 0,71 -4,31 -2,53 -0,85 -0,63 0,00 1,01 1,25 0,94 3,85 -4,81 -2,13 -0,40 NM_033042 Tnfrsf25

A_52_P564663 4,00 0,00 4,20 -5,05 1,24 2,65 -0,77 4,07 4,12 -5,11 -2,85 -4,96 -5,18 0,02 -4,28 TC1629326 TC1629326

A_51_P385952 1,33 -0,98 0,31 -0,41 -0,01 1,34 1,19 0,12 1,39 0,76 0,00 -0,50 -5,32 -3,78 -2,99 BC055006 Man2a2

A_51_P355906 0,90 1,23 -0,30 1,07 0,00 1,02 -0,39 -0,81 0,47 1,44 -0,40 0,72 -5,31 -3,41 -4,73 NM_021099 Kit

A_52_P715561 3,28 0,28 0,00 -6,51 -1,62 -0,63 0,37 0,82 2,84 1,10 -1,96 1,27 -6,59 -4,02 -1,79 AK079776 AK079776

A_52_P323331 1,93 -0,06 1,35 0,93 -0,03 -3,51 0,22 1,63 2,49 -1,43 0,00 0,14 -2,84 -2,09 -3,22 NM_146008 Tcp11l2

A_52_P50623 0,18 0,35 0,00 -1,38 -1,74 0,45 1,35 -0,94 -1,43 2,02 0,48 0,62 -4,25 -1,65 -3,41 AK037554 Itk

A_52_P239616 0,44 0,00 0,28 -0,10 0,41 -0,08 -0,34 1,08 1,99 0,21 -0,76 1,22 -1,43 -2,16 -3,90 AK037089 AK037089

A_51_P467573 -0,08 1,70 1,74 -0,64 0,07 0,61 -1,57 0,50 0,88 -0,87 0,00 0,92 -1,55 -2,52 -4,80 NM_011669 Usp12

A_52_P58814 0,00 0,54 0,19 -0,44 -0,88 0,66 0,72 -0,30 0,06 0,84 -0,36 0,25 -2,40 -2,79 -2,92 NM_001080963 Ppapdc1a

A_52_P110646 -0,37 2,73 4,10 -6,78 -1,94 -7,22 3,45 3,19 3,85 -0,19 -0,10 1,09 -6,67 0,02 0,00 NM_026187 D1Ertd161e

A_52_P419118 0,00 0,84 -0,21 0,29 0,44 -1,09 0,80 0,62 0,09 -0,11 -0,63 0,57 -1,96 -2,93 -1,93 NM_010017 Dag1

A_52_P1108967 -0,26 1,43 0,89 -0,65 0,19 0,85 0,91 0,33 -1,07 0,00 -1,43 0,07 -3,51 -1,73 -2,72 AK141756 AK141756

A_51_P443018 0,00 -0,51 0,54 -0,05 0,13 0,70 1,10 0,27 0,66 0,40 -0,46 -0,28 -4,57 -4,46 -4,74 NM_011478 Sprr3

A_51_P444740 -0,21 -0,40 0,04 0,58 -0,89 0,33 0,83 0,16 0,45 0,26 -0,75 0,00 -3,33 -2,66 -2,56 NM_008540 Smad4

A_52_P523459 2,47 1,16 1,58 -1,36 -0,31 -0,57 -1,83 1,29 0,12 0,35 0,00 1,04 -6,69 -1,31 -2,34 NM_009851 Cd44

A_52_P179785 2,17 1,28 0,99 2,53 -0,96 -0,99 0,73 2,74 0,00 1,73 -2,25 -3,83 -3,17 -1,73 -3,20 NM_138952 Ripk2

A_51_P189405 0,35 0,41 -0,42 -0,67 0,14 -0,21 0,21 0,00 0,89 0,09 -0,43 0,91 -4,22 -5,02 -4,88 NM_176973 Podxl2

A_51_P197146 0,33 1,35 1,69 -7,18 -1,15 -0,04 1,73 -0,43 2,31 1,73 0,00 1,31 -7,06 -3,08 -0,57 AK017886 5830400J07Rik

A_52_P666059 1,04 0,00 -0,42 -1,36 -0,40 0,84 0,13 0,39 0,77 1,15 -0,22 1,53 -6,53 -2,88 -2,20 NM_019732 Runx3

A_52_P226530 3,12 -1,76 0,28 -3,20 -2,56 -2,02 1,72 0,00 -1,53 0,43 1,37 1,97 0,01 -3,93 -4,45 NAP028395-1 NAP028395-1

A_51_P420731 1,60 -1,25 0,58 2,35 -0,51 -0,12 2,59 2,03 -0,95 3,75 0,00 2,91 -6,06 -2,10 -4,15 NM_009382 Thy1

A_51_P332627 0,81 4,00 3,13 -2,86 -1,29 -4,01 0,00 0,82 -1,13 -2,49 3,92 5,53 -3,25 -1,91 0,08 NM_016776 Mybbp1a

A_52_P601148 2,51 0,44 -0,76 2,04 -0,85 0,11 1,95 0,15 0,00 -0,54 -1,99 0,84 -4,19 -4,75 -0,82 NM_175116 P2ry5

A_52_P755259 0,23 1,37 1,31 -0,23 0,00 1,08 -0,92 1,95 0,41 -1,09 0,23 -3,48 -4,15 -1,89 -5,41 AK040852 AK040852

A_51_P395370 -0,76 -0,80 0,00 -0,07 0,19 1,28 0,94 1,58 0,35 0,43 0,15 -0,31 -3,38 -0,79 -3,43 AK033531 Atp10b

A_52_P613241 2,60 1,01 0,05 0,55 -1,04 0,00 1,29 0,43 1,79 0,00 -2,12 -1,04 -2,78 -4,15 -0,71 NM_010493 Icam1

A_52_P254141 0,06 1,20 -1,34 0,32 -0,30 0,09 6,03 0,00 1,39 0,18 -0,67 -0,11 -2,85 -2,90 -2,25 NM_181275 Tas2r139

A_52_P158122 0,35 0,00 0,27 0,81 -0,06 1,10 0,90 0,66 -0,18 -0,70 -1,05 0,40 -8,45 -2,44 -3,39 NM_013862 Rabgap1l

A_52_P220176 1,80 -0,51 0,52 3,10 -1,46 -3,07 0,00 0,32 -1,29 2,54 2,25 2,22 -2,60 -2,33 -2,35 NM_015814 Dkk3

A_52_P194763 1,77 0,03 0,61 0,43 -0,85 0,99 0,22 -0,13 2,03 0,00 -1,34 -0,10 -8,75 -2,75 -2,68 NM_173350 Osbpl9

A_51_P416080 -0,15 0,22 0,17 -2,31 0,26 -0,93 0,53 -1,90 1,10 0,00 0,30 0,46 -3,99 -1,80 -3,44 NM_144552 Stxbp6

A_51_P467224 -0,21 1,09 -1,28 0,00 0,84 0,10 -1,23 0,52 0,99 -0,35 0,26 0,69 -2,67 -2,46 -2,96 NM_007993 Fbn1

A_51_P176086 0,47 -0,55 -0,49 0,07 0,00 1,55 0,66 0,40 1,44 -0,68 -1,30 0,70 -2,53 -3,29 -2,92 NM_146187 Ffar2

A_52_P188827 2,44 -0,98 1,46 1,34 -2,33 -2,15 1,38 0,00 0,87 -0,43 0,01 0,06 -2,02 -2,92 -2,73 NM_181318 Rasgef1b

A_52_P153864 0,56 0,15 -0,47 -0,48 -0,56 0,00 0,24 0,07 0,75 0,24 -1,29 0,18 -6,24 -2,20 -2,87 NM_010723 Lmo4

A_52_P454246 2,00 -0,34 0,36 -2,25 -0,43 1,89 1,11 0,29 0,42 0,00 -1,87 1,45 -6,20 -1,85 -5,48 NM_133933 Rpn1

A_51_P304757 2,32 0,88 2,17 -0,18 -0,21 0,00 0,22 0,07 -0,88 0,07 -0,47 0,08 -6,29 -4,14 -2,93 NM_020590 Gabarapl1

A_51_P455647 1,28 0,78 0,84 -0,13 0,04 -0,69 0,00 0,05 1,26 -0,30 -1,16 1,30 -0,82 -3,58 -3,99 NM_009801 Car2

A_51_P178592 5,83 3,30 0,00 0,00 -0,12 1,78 2,88 0,24 -0,16 0,51 1,67 -0,78 -3,59 -1,57 -3,62 NM_053158 Mrpl1

A_51_P155294 1,73 0,48 -0,01 0,29 -0,98 0,69 0,05 0,00 0,21 0,52 -1,49 -0,09 -5,39 -1,66 -5,93 AK042123 Ppp1r16b

A_52_P396414 -2,86 2,35 1,36 0,00 1,81 -1,82 -0,64 -0,32 3,17 0,15 0,00 0,70 -4,91 -5,42 -4,43 AK048394 C030046E11Rik

A_51_P327261 2,15 0,00 0,49 0,36 0,52 0,83 -0,13 0,72 -0,87 1,28 -1,55 -0,85 -2,96 -3,99 -5,27 NM_021327 Tnip1

A_52_P304902 1,03 -1,10 0,89 0,00 -1,10 0,75 1,23 -0,49 0,18 0,17 -0,77 1,67 -6,72 -3,33 -4,32 NM_010479 Hspa1a

A_52_P663149 2,15 3,11 2,86 -4,09 -1,87 -4,41 4,21 3,14 -3,72 0,00 2,85 0,86 -3,91 -4,38 -3,34 NM_001013375 Utp18

A_52_P686784 0,15 1,45 -1,58 -0,03 0,60 -1,16 -0,33 1,25 1,19 0,12 0,00 0,48 -5,60 -1,28 -2,66 NM_019824 Arpc3

A_51_P281938 -1,72 -2,94 0,14 -1,21 0,00 0,13 0,67 0,24 0,96 1,56 -2,14 1,84 -2,27 -2,70 -4,05 NM_011489 Stat5b

A_51_P304876 1,62 0,71 0,80 -0,33 -0,53 0,15 0,65 0,64 0,00 -2,68 -0,13 1,08 -5,78 -2,54 -0,80 NM_033077 D1Pas1

A_52_P272271 -0,18 -0,60 0,29 0,78 -0,41 0,00 -0,09 0,21 1,81 1,19 0,09 1,58 -4,87 -1,97 -1,26 AK020772 Itk

A_51_P241457 2,75 2,32 2,58 -0,42 -0,24 0,99 0,92 0,49 0,36 -4,57 -2,55 0,00 -3,58 -2,81 -3,86 NM_013532 Lilrb4

A_52_P1140111 -0,83 1,48 0,57 -0,63 -1,22 1,86 0,44 1,88 -1,56 0,00 0,38 0,96 -3,43 -3,97 -2,91 AK037466 Arih1

A_52_P398974 0,87 0,00 1,18 -0,27 -0,04 0,58 0,41 0,07 1,61 -0,09 -0,13 1,74 -3,15 -2,01 -3,10 NM_012065 Pde6g

A_51_P485383 0,69 0,00 0,50 0,24 -1,60 -2,86 2,27 -0,90 0,62 0,98 -0,02 0,60 -3,20 -1,34 -2,22 NM_009222 Snap23

A_52_P567167 -0,66 0,52 -1,06 -0,08 0,32 0,50 0,04 0,00 1,35 0,07 -1,61 0,91 -2,58 -1,84 -2,44 NM_030689 Nptxr

A_51_P347789 -0,34 0,00 -1,13 0,32 0,08 0,29 0,02 0,52 1,53 -0,66 -0,86 2,26 -3,80 -3,95 -1,39 AK006226 1700021O21Rik

A_51_P421395 0,23 0,89 1,88 -2,96 -2,73 0,00 0,17 -1,35 0,79 1,09 -3,22 1,43 -5,47 -2,83 -5,28 AK085833 AK085833

A_52_P803933 0,94 -2,55 0,32 2,05 -2,55 0,24 1,58 -1,80 1,68 0,00 -0,08 2,92 -5,34 -2,43 -5,69 AK078314 AK078314

A_51_P464478 1,96 1,05 1,55 -0,38 -0,03 -0,43 0,16 0,51 1,33 0,00 -1,47 0,77 -2,07 -4,68 -5,23 NM_001008700 Il4ra

A_51_P404953 1,49 1,42 2,43 -0,48 -1,04 0,10 0,74 0,00 1,09 0,76 -1,64 -1,29 -4,53 -2,34 -0,34 NM_001003953 Fbxl10

A_52_P333222 1,02 0,35 0,00 -1,88 -0,44 0,14 -1,47 0,18 1,70 0,45 -1,06 0,34 -8,57 -5,17 -1,36 AK037089 AK037089

A_52_P455275 2,58 0,46 1,02 0,10 1,96 -3,77 -6,21 -0,87 -5,69 0,00 0,45 -0,99 -6,02 0,26 -7,28 NM_025280 Kin

A_52_P243992 0,00 1,38 0,81 0,32 -0,19 1,38 -0,22 0,48 0,21 0,48 -1,23 -1,58 -6,19 -3,24 -4,57 AK011565 2610027F03Rik

A_51_P236469 2,39 1,71 1,12 1,28 0,00 -2,40 2,06 -0,87 0,46 0,25 -1,70 -2,05 -3,36 -2,29 -3,58 NM_025633 Metapl1

A_52_P152822 3,88 1,10 -0,49 -5,26 -5,88 -6,97 0,00 0,30 0,81 0,87 1,25 -0,43 -5,08 -3,08 1,17 NM_026181 Gpatch1

A_52_P7041 0,45 -0,28 0,09 0,00 -0,37 0,28 0,26 0,12 0,19 -0,29 -0,09 0,79 -4,49 -2,68 -4,89 XR_002901 LOC670279

A_51_P213544 -1,48 -0,02 0,18 0,40 0,59 0,00 0,49 0,97 -0,85 -1,47 0,39 0,71 -2,02 -6,15 -5,21 NM_010637 Klf4

A_51_P211436 0,41 -1,72 0,00 0,57 -0,33 0,57 0,66 -0,56 -2,01 0,66 0,25 1,56 -4,05 -1,13 -5,28 NM_010287 Gpr83

A_51_P379230 0,37 0,74 -0,80 0,53 -1,32 1,20 0,00 0,51 1,38 0,13 -1,03 -0,39 -3,86 -3,31 -1,38 NM_001025577 Maf

A_51_P347785 -0,12 0,01 -1,25 0,39 0,00 0,29 0,11 0,62 1,59 -0,31 -0,89 2,33 -3,25 -5,12 -1,52 AK006226 1700021O21Rik

A_52_P376841 2,95 1,28 1,46 0,19 -0,60 -4,49 1,08 0,00 -3,81 2,43 -1,22 1,41 -3,97 -1,66 -3,49 NM_145436 Cdc27

A_52_P43111 0,00 0,76 -0,05 -1,11 1,48 1,25 1,52 1,26 2,35 0,14 -0,80 -1,01 -1,73 -2,39 -2,96 NM_011279 Rnf7

A_51_P168738 0,00 1,25 -2,33 1,47 -0,83 0,02 0,67 0,00 2,62 -1,47 -0,03 0,53 -5,63 -2,89 -2,90 NM_011289 Rpl27

A_51_P480119 -1,27 0,25 -4,16 1,19 -0,82 1,07 0,00 0,15 0,07 0,70 -0,07 1,07 -5,27 -4,49 -3,86 NM_029942 Prelid2

A_51_P421664 0,00 0,44 0,72 -0,10 0,19 -1,28 0,34 1,04 -0,11 0,43 -0,18 0,42 -4,18 -0,65 -4,02 NM_133739 Tmem123

A_52_P609387 2,12 0,86 0,08 1,11 -2,57 -0,95 1,41 0,00 1,27 0,75 -0,65 -0,16 -6,23 -1,96 -5,75 AK044402 AI848100

A_51_P237097 0,59 -0,19 -0,25 0,84 0,15 -0,01 0,91 0,00 1,37 0,27 -1,12 1,00 -5,50 -2,86 -2,18 NM_027514 Pvr

A_51_P512340 1,11 1,89 0,58 -1,08 -0,25 1,47 0,00 0,78 0,29 1,28 -0,61 -3,97 -3,65 -1,63 -4,85 NM_019840 Pde4b

A_52_P489428 2,42 0,63 0,55 -1,09 0,33 -0,35 1,09 -0,24 0,73 -0,10 0,00 1,18 -1,38 -3,79 -7,40 NM_001045525 Cyb5d1

A_51_P367060 1,30 -0,13 0,00 0,02 -0,47 0,72 0,37 0,12 0,57 -0,82 -0,79 0,80 -0,84 -8,46 -4,96 NM_013562 Ifrd1



A_51_P310886 -0,24 0,00 0,80 -0,03 -0,73 1,94 1,07 0,92 2,05 1,71 -0,06 1,22 -5,21 -2,19 -0,80 AK047015 AK047015

A_52_P406482 2,44 1,86 1,36 0,50 -2,15 0,68 1,91 -0,55 -4,53 0,00 0,16 -2,76 -3,94 -2,82 -5,41 NM_019709 Mbtps1

A_52_P269294 -0,19 -0,21 0,00 0,20 0,29 0,40 0,03 -0,50 1,19 0,20 -0,88 1,06 -3,50 -1,06 -4,00 AK085451 D630014O11Rik

A_52_P499240 0,33 -0,18 -2,97 0,00 1,32 0,23 2,15 -0,05 -3,96 0,92 1,80 0,44 -3,40 -3,20 -3,63 AK054421 5730591J02Rik

A_52_P650553 2,21 1,76 0,25 -0,61 0,62 1,40 1,58 0,58 -2,63 -0,90 0,00 -0,12 -2,80 -2,09 -2,97 NM_001039710 Coq10b

A_51_P273157 0,39 0,13 0,76 -0,02 -0,36 0,09 0,00 0,73 1,27 -0,13 -0,23 1,01 -2,71 -3,21 -3,75 NM_023898 Pde6h

A_51_P423976 -0,95 1,92 1,20 1,34 0,28 0,39 0,00 1,18 1,11 -1,48 -0,19 -0,14 -1,03 -2,94 -5,45 NM_013498 Crem

A_51_P320137 -0,85 1,07 1,31 -0,56 0,57 0,40 1,14 0,00 0,84 -0,24 -0,43 1,62 -5,90 -3,20 -0,64 NM_030260 Zxdc

A_52_P177054 3,45 -0,50 -1,00 -1,19 1,49 0,00 2,61 3,02 -0,83 2,87 2,67 1,25 -6,37 -3,68 -5,20 NM_016971 Il22

A_52_P582705 -2,07 1,29 0,00 -6,47 -6,58 -6,31 -5,00 0,82 2,22 0,50 0,32 1,69 -6,41 0,31 -6,01 AK045190 Serbp1

A_52_P244711 2,13 0,55 0,00 -0,68 0,00 -1,16 1,66 0,37 -1,87 1,14 -0,44 1,23 -5,12 -2,24 -6,22 NM_009331 Tcf7

A_52_P413034 1,07 -0,53 0,15 0,51 -0,68 0,00 -0,67 0,20 -2,17 0,41 0,72 1,61 -1,52 -1,90 -3,68 NM_008398 Itga7

A_52_P87395 -0,14 0,00 0,18 -3,31 -0,30 -4,25 2,52 -0,08 1,31 2,54 1,15 1,67 -4,26 0,18 -5,00 TC1687384 TC1687384

A_52_P540855 -0,13 1,54 0,00 1,99 0,40 1,79 2,79 0,10 2,61 -0,06 -0,16 -0,45 -7,95 -1,92 -2,69 NM_007453 Prdx6

A_51_P343497 -1,10 1,15 -0,06 -0,10 -0,34 1,87 0,21 1,69 0,55 0,49 0,00 0,65 -3,27 -2,94 -3,60 NM_029735 Eprs

A_52_P29291 0,27 0,79 0,48 1,03 -0,73 0,84 -0,93 -0,07 0,71 0,03 -0,30 0,00 -3,13 -3,57 -2,30 NAP070455-1 NAP070455-1

A_52_P1197913 1,19 0,87 0,79 -0,28 0,24 0,00 0,63 0,48 -0,13 -1,16 -0,94 0,56 -3,87 -6,08 -3,22 NM_008655 Gadd45b

A_51_P208580 1,62 -1,20 0,00 -0,11 0,10 0,63 0,86 0,12 1,28 -0,86 -0,77 0,43 -3,73 -1,24 -2,30 NM_133831 Gltscr2

A_52_P821110 3,06 2,52 2,11 -2,87 -1,03 -1,47 2,90 3,23 -1,97 2,46 0,96 0,00 -2,60 -3,02 -3,70 AK154917 Opa3

A_51_P383140 1,84 0,40 0,62 0,77 -1,73 1,06 0,00 -1,38 0,32 -1,09 -0,28 2,24 -3,37 -1,79 -2,85 NM_009289 Slk

A_51_P107591 1,37 0,26 0,67 0,10 -0,79 0,47 0,42 0,00 0,10 -1,79 -1,06 -1,27 -2,24 -4,88 -5,48 NM_008526 Klrb1b

A_52_P518808 2,30 0,37 -0,57 1,54 0,00 1,02 2,70 -1,66 1,31 0,78 -1,95 -1,17 -3,09 -2,04 -2,42 XM_990990 LOC676546

A_52_P135392 1,81 0,66 1,03 -1,30 0,12 -0,75 -0,69 0,17 -0,26 0,00 0,78 0,43 -3,88 -0,76 -2,93 BC004016 Uck2

A_52_P587054 -0,18 1,20 0,24 3,60 0,25 2,68 -2,41 0,09 0,00 2,10 -0,33 -1,19 -4,73 -3,72 -3,22 NM_144920 Plekha5

A_51_P243495 0,40 0,02 0,04 0,51 0,00 -0,24 0,14 -0,35 0,92 -0,05 -0,73 1,45 -4,16 -2,48 -4,88 AK016926 4933426D04Rik

A_51_P168245 -0,25 -0,13 1,43 0,89 0,02 1,28 1,51 0,00 0,20 0,45 -0,83 -0,04 -2,86 -1,51 -4,90 AK081431 4930594C11Rik

A_52_P699664 -0,30 0,24 -0,09 0,20 0,45 0,00 0,18 0,26 0,38 -0,50 -1,00 0,50 -3,70 -2,69 -1,81 AK079569 AK079569

A_51_P212057 2,62 0,86 0,00 -1,63 -0,42 1,76 2,92 2,06 1,16 -0,86 -0,01 0,47 -4,90 -2,98 -6,29 NM_173051 Serpinb1c

A_51_P286431 0,31 1,12 0,58 -1,63 0,37 0,43 0,00 0,66 -0,42 0,09 -0,65 -0,72 -2,42 -1,87 -2,96 AK019053 AK019053

A_52_P117892 3,03 2,69 2,75 0,00 -2,09 -1,51 3,34 3,07 0,76 -1,93 -1,86 1,09 -4,24 -1,77 -1,57 NM_008802 Pde7a

A_51_P510059 0,01 0,24 0,33 -0,62 -0,23 0,51 0,02 0,00 1,15 -0,20 -0,44 0,94 -4,03 -7,74 -4,36 NM_010046 Dgat1

A_51_P187750 0,51 0,91 0,67 -0,37 -0,01 0,00 0,08 0,27 0,75 -0,63 -0,69 0,66 -2,05 -3,32 -2,73 NM_153408 Lincr

A_51_P234544 1,69 0,90 0,65 -0,23 -1,68 -0,88 1,33 1,13 -2,30 1,06 0,00 1,81 -8,63 -2,47 -4,27 NM_018745 Azin1

A_51_P314652 0,14 0,69 0,43 0,36 -0,50 -0,75 -1,27 0,13 0,00 -0,13 0,49 1,05 -2,33 -1,87 -3,82 NM_177130 Glt28d2

A_51_P385993 1,48 0,87 1,10 -2,03 -0,15 0,34 -2,37 -0,47 1,12 0,58 0,00 0,60 -3,57 -0,93 -1,66 NM_009045 Rela

A_52_P660242 -0,39 0,32 0,03 -0,67 -0,97 0,27 0,50 0,20 0,53 0,00 -0,76 1,00 -0,79 -3,77 -6,38 NM_133934 Isy1

A_52_P10622 0,27 0,52 0,31 -0,22 0,00 0,85 0,50 0,54 1,02 -1,33 -1,00 -0,10 -0,69 -5,16 -3,83 NM_010330 Emb

A_52_P683957 0,00 0,47 0,50 0,08 -1,54 0,34 0,45 -0,58 1,14 -1,69 -1,96 0,21 -1,29 -2,94 -3,91 NM_145985 Arcn1

A_51_P400909 0,34 -0,52 0,03 0,33 -0,86 0,00 0,38 -0,46 -1,97 1,01 0,41 1,12 -4,26 -0,56 -4,14 NM_011665 Ube2i

A_51_P451335 -0,20 0,84 0,45 0,00 -1,23 0,99 0,11 0,30 1,93 -0,39 -0,58 2,07 -1,72 -3,85 -5,05 NM_008867 Pla2r1

A_51_P187461 0,18 1,34 1,10 0,00 -0,30 0,97 -3,59 -0,41 2,09 0,16 -1,76 0,15 -7,09 -5,61 -2,73 NM_009044 Rel

A_51_P132013 1,58 0,19 1,16 0,44 0,46 0,64 -0,45 -0,68 1,59 -0,84 -3,60 0,00 -5,44 -3,84 -2,97 NM_133720 Cysltr2

A_51_P214796 2,83 2,69 0,80 -4,13 -1,65 1,22 1,86 0,00 4,01 0,82 -4,34 -3,86 -3,89 -4,42 -1,66 NM_199196 Suz12

A_52_P296632 0,45 -0,27 0,29 0,00 -0,13 0,57 0,38 0,07 0,44 -0,18 -0,08 1,17 -5,45 -2,90 -3,25 XR_003643 LOC671973

A_52_P104769 1,31 1,07 1,52 -0,64 -0,77 2,16 -1,84 -0,28 -2,27 0,92 0,00 1,89 -4,29 -3,45 0,33 NM_011711 Fmnl3

A_51_P360165 2,78 -0,11 0,79 0,16 -4,46 0,00 2,05 1,28 0,68 -0,65 1,51 -1,65 -5,55 -1,44 -7,49 NM_007635 Ccng2

A_52_P32750 0,00 -1,36 -0,22 0,77 -0,37 0,86 0,99 0,33 1,40 0,99 -0,21 0,79 -8,89 -4,32 -1,73 AK041838 Il7r

A_52_P434055 0,66 0,19 -0,03 0,17 -1,10 0,00 0,40 -0,56 0,48 0,91 -2,15 0,23 -2,41 -3,18 -7,35 BC011338 Birc3

A_52_P268269 0,06 0,00 0,11 0,76 -1,32 -0,16 0,29 -0,98 1,19 0,91 -1,18 0,80 -2,18 -1,94 -2,25 AK003909 BC010787

A_52_P276794 2,08 1,41 0,29 1,73 -2,88 0,76 -4,73 0,00 -4,00 -0,36 1,15 0,15 -4,00 -2,05 -5,72 NM_023434 Tox4

A_51_P185141 0,20 0,44 0,00 -0,46 0,36 0,57 -1,48 0,32 1,03 -0,46 -1,42 0,27 -2,92 -3,49 -2,06 NM_181072 Myo1e

A_52_P647226 1,64 1,91 0,00 -5,76 -5,72 -5,28 -5,69 -0,33 1,89 3,19 0,20 2,39 -5,78 0,29 -0,68 AK046126 Ing4

A_52_P529650 0,21 0,15 0,01 -0,33 0,00 0,36 -0,76 0,30 0,95 -0,01 -0,13 0,52 -3,21 -2,23 -2,45 NM_010077 Drd2

A_52_P504400 0,00 0,49 -1,16 0,94 0,52 -2,35 -3,45 0,26 -1,20 0,94 0,11 1,96 -3,80 -4,92 -3,71 NM_173737 8430410A17Rik

A_52_P658034 1,76 -1,17 2,77 -4,16 0,16 1,32 0,02 0,00 1,43 -0,77 -1,17 0,42 -7,48 -2,10 -3,41 NM_009433 Tspyl1

A_51_P439612 1,27 0,68 -0,20 0,39 -0,41 -0,12 -0,32 0,17 2,06 0,76 0,00 1,01 -6,65 -5,71 -2,69 NM_020266 Dnajb10

A_52_P142520 -0,89 0,76 0,00 0,56 0,63 0,97 0,74 0,14 1,34 -0,10 -1,83 -0,28 -7,90 -2,82 -1,98 NM_198292 Tex2

A_51_P189746 2,83 1,65 0,87 1,11 -0,23 -0,19 0,00 1,29 -1,85 -1,61 0,06 0,77 -4,36 -2,48 -2,39 NM_145478 Pim3

A_52_P496596 3,44 3,29 1,71 -0,33 0,41 1,09 0,00 -0,59 3,19 -2,10 0,84 -4,45 -4,45 -2,08 -3,99 NM_007597 Canx

A_52_P467930 0,42 1,93 0,03 0,76 0,27 0,56 0,53 0,00 -0,46 -0,81 -0,79 -0,98 -3,90 -3,09 -2,83 ENSMUST00000051925 Prdx6-rs2

A_51_P448894 2,94 -0,23 1,30 -1,73 0,37 2,26 1,92 0,00 -0,37 0,18 -0,18 0,63 -3,91 -4,49 -5,00 AK016407 4930597L12Rik

A_51_P362638 1,76 0,80 0,46 0,87 0,00 -4,14 1,80 -0,18 1,78 0,58 -1,77 -5,90 -4,09 -5,12 -5,90 NM_133977 Trf

A_51_P286426 -0,20 0,83 0,55 -3,08 0,00 0,47 -0,55 0,00 0,35 0,10 -0,96 0,37 -2,38 -2,67 -2,19 AK019053 AK019053

A_52_P185343 -2,41 1,59 -0,76 3,00 0,95 -0,96 -1,84 2,44 4,92 0,00 1,49 2,56 -4,81 -3,35 -4,89 AK011851 Gna13

A_51_P457237 1,13 0,16 -1,26 -0,92 -0,18 0,47 1,34 0,00 2,12 1,17 -0,23 1,25 -5,26 -2,35 -4,42 AL136330 Xlr4b

A_51_P157577 0,23 -0,90 -1,58 0,33 -0,92 1,34 0,92 0,00 1,14 0,28 -2,18 0,68 -3,30 -4,04 -5,28 NM_028707 Psd2

A_52_P1179988 -1,11 0,00 0,29 0,36 -0,96 1,40 0,22 0,03 -0,89 0,60 -0,82 1,15 -8,16 -2,94 -1,90 AK050242 AK050242

A_51_P468707 -0,04 0,86 1,16 1,77 0,03 0,00 1,55 0,84 -0,69 -0,38 -1,63 0,97 -6,74 -3,06 -2,73 AK078992 AK078992

A_52_P356562 0,72 -0,40 0,10 0,22 -0,43 0,09 0,53 0,29 -0,37 0,00 -0,16 1,05 -5,50 -5,39 -3,82 NAP061492-1 NAP061492-1

A_52_P177599 -1,08 0,28 -0,24 0,48 0,22 0,00 0,21 -0,24 0,51 -0,12 0,11 0,80 -4,03 -0,46 -4,33 AK031040 2810409K11Rik

A_52_P409477 0,78 0,27 0,70 0,55 -1,24 -0,52 0,94 -0,22 1,52 0,00 -0,96 0,14 -0,61 -2,53 -6,09 NM_153287 Axud1

A_51_P483301 1,31 0,59 0,04 0,26 -0,61 0,00 1,37 -0,64 0,80 -0,05 -0,99 1,41 -5,48 -6,05 -1,77 NM_177256 Prdx6-rs1

A_52_P660753 1,62 0,15 0,79 1,05 -0,50 -0,80 1,63 0,00 0,58 1,01 -1,55 -0,74 -4,53 -1,47 -3,40 NM_001081008 Taf1

A_52_P276815 1,43 0,99 1,36 0,42 0,00 -0,90 0,00 -0,25 2,34 0,13 -0,42 -1,17 -5,15 -2,39 -0,62 NM_001005868 Erbb2ip

A_51_P307954 1,61 1,56 1,24 1,66 0,11 0,00 0,90 1,02 -4,39 -2,21 -0,88 -1,27 -5,48 -2,21 -2,93 NM_010137 Epas1

A_52_P369946 0,14 1,38 0,67 -2,91 -0,51 0,00 2,02 -0,66 2,89 0,20 -0,54 0,15 -4,10 -5,49 -5,40 AK135410 ENSMUSG00000075516

A_51_P109668 2,08 1,02 1,51 -0,14 -0,24 0,58 -1,30 0,16 2,17 -1,37 -0,70 0,00 -5,26 -5,04 0,23 NM_023672 Ssbp3

A_51_P199135 2,17 1,04 -0,63 -0,50 0,00 -3,28 2,74 0,51 -1,63 1,13 2,03 3,55 -2,61 -0,96 -3,08 NM_009856 Cd83

A_52_P443988 0,29 0,85 0,73 0,56 -3,76 0,48 0,22 0,00 1,04 -0,47 -0,58 -0,71 -5,46 -2,32 -3,91 NM_019923 Itpr2

A_51_P117581 2,82 0,57 0,01 -1,17 0,00 1,50 0,86 1,04 -1,19 -0,37 -0,45 0,16 -3,74 -3,71 -4,14 NM_022021 Cables1

A_52_P489193 2,36 1,73 0,83 0,00 2,18 -0,85 -1,11 1,28 2,45 1,93 -2,77 -4,41 -4,60 -4,45 -5,61 NM_026131 Pdlim7

A_51_P493946 -0,44 0,33 0,00 -0,54 -0,79 0,23 0,61 0,38 0,41 0,11 -0,60 1,11 -1,08 -4,12 -6,53 NM_133934 Isy1

A_52_P634111 -4,09 -1,90 0,00 1,04 -1,28 -0,47 1,24 0,20 1,19 0,52 0,61 0,18 -6,46 -1,93 -4,48 NM_010513 Igf1r

A_52_P651942 1,11 0,21 0,72 -1,45 0,88 -0,14 0,00 0,43 2,05 -1,59 -1,02 1,08 -3,25 -1,99 -1,07 NM_026982 1810027O10Rik

A_52_P653684 -1,22 0,43 -0,74 -0,88 0,10 0,53 0,00 1,09 0,89 0,13 -0,38 1,90 -7,81 -3,54 -3,91 NM_029735 Eprs

A_51_P209163 1,62 0,79 2,53 -4,17 -2,04 0,39 1,50 0,03 -0,30 -0,36 0,00 1,58 -6,89 -3,34 -6,38 AF044222 Ubl3

A_51_P445726 -0,08 0,23 0,00 -0,36 0,00 0,05 -1,15 0,30 0,56 -0,46 0,02 0,35 -3,57 -1,28 -2,95 NM_011095 Lilrb3

A_51_P159171 1,00 0,07 0,12 0,00 -0,53 0,44 0,70 -0,01 0,55 0,05 -0,92 -0,01 -6,48 -4,21 -4,15 NM_172161 Irak2

A_51_P177340 1,08 0,00 0,30 -0,50 -0,49 0,43 0,53 -0,48 0,91 0,06 -0,57 1,28 -2,18 -6,83 -2,62 NM_019925 Gpr132

A_52_P21574 1,01 0,38 0,00 -0,50 0,02 0,59 0,07 -2,07 2,06 -0,09 -3,31 0,98 -4,21 -4,09 -1,56 AK033091 Pdlim7

A_51_P467798 0,22 0,82 0,74 -0,32 1,55 0,00 1,28 -0,86 2,08 -2,92 0,40 -3,04 -4,45 -2,86 -3,17 NM_022018 Niban

A_51_P206405 0,43 0,27 -0,29 0,18 0,08 -0,41 -0,56 0,00 0,36 0,11 -0,25 0,46 -2,42 -1,92 -2,40 NM_001081306 Ptprz1

A_51_P184300 -3,46 0,81 -0,13 0,00 1,00 0,57 -0,83 0,68 1,64 -0,80 0,78 1,05 -3,20 -4,04 -4,32 NM_010087 Dtna

A_52_P127358 0,00 -0,09 2,41 -6,60 -4,95 0,94 -4,22 1,29 2,31 0,82 0,97 4,05 -6,05 -1,57 -6,16 NM_007961 Etv6

A_52_P510877 2,74 1,69 0,93 -0,36 -1,32 1,00 1,20 -0,69 0,97 -3,08 -2,83 0,28 -6,74 -5,02 0,00 NM_009743 Bcl2l1

A_51_P503026 0,50 0,90 -0,35 0,30 0,77 -0,93 -0,49 0,49 0,45 0,00 -0,02 0,41 -3,23 -1,49 -2,50 NM_009376 Ift88



A_52_P393306 1,94 0,00 0,57 0,21 -1,53 -2,17 2,52 -0,53 -0,01 0,81 0,41 1,02 -3,21 -0,59 -2,86 NM_009222 Snap23

A_51_P300986 2,99 0,19 -1,20 -2,87 0,00 -2,93 0,27 2,31 -0,91 1,04 0,95 0,47 -3,46 -0,24 -3,66 A_51_P300986 A_51_P300986

A_52_P453276 -0,04 1,50 1,01 0,69 0,29 1,99 -0,87 0,32 -1,32 0,00 -2,41 1,75 -5,74 -3,16 -1,97 AY540038 Mid1

A_51_P269524 2,22 1,66 0,52 -1,73 0,00 1,20 -0,62 0,97 2,67 -0,56 -2,53 1,77 -6,81 -4,07 -5,44 NM_008222 Hccs

A_52_P654841 1,58 0,00 1,80 0,81 -0,40 0,81 1,07 1,21 3,08 -0,06 -2,69 -3,38 -3,58 -3,63 -4,44 NM_011636 Plscr1

A_51_P122352 0,40 0,00 0,01 -1,56 -1,92 1,30 0,44 0,79 1,49 -0,35 -0,66 0,53 -0,90 -4,39 -2,00 NM_176919 Ppm1h

A_52_P299231 -1,18 0,56 -0,83 0,35 0,00 -0,07 1,11 0,43 0,23 0,96 -0,85 0,18 -3,70 -2,22 -1,47 AK028313 Slc25a3

A_52_P12283 1,71 1,03 1,78 0,89 -2,45 -5,04 3,40 0,74 -2,04 0,48 -0,31 0,00 -1,57 -3,66 -2,99 NM_026201 Ccar1

A_51_P439846 0,54 -0,32 -0,16 0,00 0,74 0,00 1,19 0,22 0,20 0,60 -0,04 -0,95 -3,21 -2,33 -4,68 NM_054077 Prelp

A_51_P282947 0,65 0,97 1,39 -2,05 0,00 -1,92 1,45 -0,10 1,65 1,18 -0,34 2,36 -3,99 -2,04 -2,44 NM_011303 Dhrs3

A_51_P122017 0,80 0,52 0,94 -0,31 -0,07 1,14 0,23 0,00 0,77 -0,18 -0,20 1,76 -2,91 -5,36 -4,32 NM_001017426 Jmjd3

A_51_P159201 -0,24 0,55 1,12 -1,16 -0,30 0,38 1,24 0,35 1,81 -0,96 0,00 1,45 -1,49 -3,39 -4,28 NM_008416 Junb



Cluster 7

ProbeName 1a 1b 1c 2a 2b 2c 3a 3b 3c 4a 4b 4c 5a 5b 5c Common name GeneSymbol

A_52_P494982 -1,59 3,28 2,11 0,42 2,25 0,73 0,00 1,91 -6,29 -5,94 -0,12 1,97 -6,82 -6,66 -6,90 NM_026191 Dhx40

A_51_P282930 0,00 -1,54 -2,26 -0,04 0,79 -3,65 1,72 1,63 1,58 1,63 0,95 2,39 -8,98 -5,36 -8,32 NM_011281 Rorc

A_51_P457244 -6,40 -0,45 -2,91 -1,27 0,57 0,03 1,05 1,85 0,97 1,97 0,51 -2,00 -6,72 0,00 -5,83 NM_021365 Xlr4b

A_52_P436238 1,30 -0,08 -0,23 0,22 0,00 -0,09 0,85 0,32 -0,31 0,03 0,00 1,38 -12,68 -5,81 -10,53 NM_013614 Odc1

A_52_P662562 1,59 1,91 1,98 -0,18 2,16 0,79 -1,59 1,11 2,50 0,00 0,00 -5,86 -5,87 -5,61 -7,44 NAP122883-1 NAP122883-1

A_52_P363216 1,48 1,43 -0,28 -1,08 0,24 0,00 -0,14 0,44 1,17 0,06 -2,45 0,90 -7,09 -8,12 -8,10 NM_133219 Gcnt2

A_52_P298584 -6,06 -6,22 0,78 -0,95 1,00 3,43 1,42 3,18 1,72 0,00 -2,50 3,48 -6,15 -6,57 -5,58 NM_009753 Bicd1

A_51_P381584 1,91 0,52 2,45 1,12 -0,57 -0,85 -1,37 0,00 3,32 1,08 -1,37 0,80 -3,89 -8,92 -7,90 NM_021433 Stx6

A_52_P1044696 -2,36 1,02 0,00 1,16 -0,78 0,06 0,52 1,42 3,63 -0,14 -3,03 0,84 -8,10 -3,11 -7,27 AK087281 AK087281

A_52_P652950 1,59 0,29 -0,22 -0,74 0,23 0,21 -1,22 0,11 2,89 0,35 -0,06 0,00 -8,79 -6,27 -8,21 AK087905 Rora

A_52_P675052 0,97 1,52 -2,53 0,76 0,33 1,84 -2,72 -2,04 -6,31 0,96 0,00 2,64 -5,48 -0,84 -6,85 XM_148244 Golgb1

A_51_P340083 3,68 0,21 1,19 2,23 3,04 3,01 -7,31 -0,95 -7,16 -7,43 1,75 -1,73 -6,96 0,00 -4,83 NM_001040400 E130014J05Rik

A_52_P553890 2,71 1,67 0,00 0,33 -0,49 1,20 0,76 -0,81 -5,67 0,88 -2,70 1,24 -5,01 -4,46 -6,38 AK135584 Itgb3

A_52_P93467 0,56 -1,76 -4,98 1,17 -1,19 0,00 1,52 0,01 0,08 1,65 -0,28 0,57 -9,71 -4,67 -8,95 NM_011521 Sdc4

A_52_P515094 -0,43 -4,10 -3,32 -2,50 0,29 1,93 2,06 1,84 0,00 0,90 0,31 1,70 -3,06 -6,56 -9,37 NM_025326 Tmem176a

A_52_P68033 -0,73 1,15 -1,85 1,09 -0,53 2,05 -0,63 1,67 1,58 1,22 0,25 0,00 -8,85 -0,29 -8,30 NM_001080813 Rab11fip1

A_51_P511766 -4,92 2,21 1,08 0,09 0,35 1,27 -5,13 1,61 -1,74 -1,29 0,00 1,20 -5,56 -5,81 -7,32 AK039706 AK039706

A_52_P915888 -2,57 0,33 1,75 0,59 -1,27 0,71 0,03 0,00 0,75 1,50 -2,49 -5,68 -6,19 -6,61 -4,63 AK053961 AK053961

A_52_P430348 2,84 1,47 -2,75 -1,24 0,07 1,92 2,82 2,16 -1,04 -1,78 0,00 1,76 -5,73 -5,24 -6,09 NM_173052 Serpinb1b

A_52_P397401 1,27 1,39 -4,07 0,00 -0,22 0,29 0,27 1,00 -3,64 0,67 -0,39 1,08 -6,49 -4,09 -5,47 NM_173036 Gpr97

A_51_P512503 -0,13 0,88 0,00 -2,06 -0,15 1,01 0,93 1,00 1,04 1,00 -1,04 2,15 -2,65 -7,01 -8,71 NM_011794 Bpnt1

A_52_P471947 0,00 1,21 2,70 0,98 0,83 0,12 -2,67 2,25 -7,10 -4,73 1,86 -0,67 -6,56 -3,43 -7,86 NAP094000-001 NAP094000-001

A_52_P930992 0,68 0,53 0,00 -0,02 -0,52 1,02 1,72 0,08 0,18 0,79 -1,24 -1,30 -6,37 -8,02 -7,51 AK030373 AK030373

A_52_P43503 1,49 0,29 0,48 1,04 -3,60 1,14 0,74 -0,43 1,68 -0,19 -0,85 0,00 -6,75 -4,86 -9,12 NM_172503 Zswim4

A_51_P255765 2,28 -0,04 -0,74 0,51 0,08 -0,60 1,72 1,39 -6,01 0,50 0,41 0,00 -6,28 -1,67 -7,79 NM_026424 Coq10b

A_51_P412732 -1,92 0,47 -2,81 0,18 0,12 0,89 0,24 0,00 1,70 -1,40 -0,64 1,33 -6,67 -7,16 -3,83 NM_025967 D16Ertd472e

A_52_P1052518 -6,19 0,81 -0,65 -0,95 0,11 1,47 0,00 1,56 1,55 0,51 -0,30 1,81 -6,31 -2,25 -5,77 AK080586 AK080586

A_51_P294705 0,82 -1,10 -1,59 -0,08 0,21 1,88 0,89 0,30 -0,58 0,62 0,00 0,53 -6,78 -4,18 -7,65 NM_009981 Pcyt1a

A_52_P396884 1,38 1,20 1,53 2,68 0,00 -2,27 2,17 -0,12 -5,19 0,11 -0,59 2,22 -5,55 -3,27 -6,60 BC029089 2010300C02Rik

A_51_P513568 0,04 1,59 0,32 -0,50 0,93 1,84 1,53 0,00 2,06 -2,07 -1,09 -2,71 -8,71 -2,64 -6,15 AK017897 Stx11

A_52_P37702 0,00 0,48 1,31 2,10 1,58 2,27 -0,06 0,94 2,16 -2,27 -1,27 -8,69 -8,89 -3,27 -8,77 ENSMUST00000045307 ENSMUST00000045307

A_51_P250058 1,97 1,13 1,82 0,00 0,29 0,52 1,15 0,71 -0,74 -0,21 -0,41 -6,04 -10,56 -6,63 -10,06 TC1605426 TC1605426

A_52_P597461 1,64 1,56 -0,06 0,46 0,39 0,33 1,52 0,00 -1,07 -0,61 -0,20 0,30 -5,81 -2,06 -8,32 NM_011386 Skil

A_52_P1044262 1,48 -1,10 -1,85 0,66 0,79 0,00 1,85 0,37 -8,68 1,68 -0,25 3,60 -8,82 -9,44 -8,37 AK051949 AK051949

A_52_P30341 -6,50 -0,79 -1,93 -2,89 0,34 2,63 2,23 1,26 2,17 2,74 0,00 1,98 -6,64 -7,19 -2,23 AK052514 Itgav

A_51_P243246 1,73 1,09 0,75 0,04 0,03 1,87 0,17 -2,07 -1,10 -5,31 -0,83 0,00 -6,74 -4,18 -4,61 NM_007513 Slc7a1

A_51_P163456 2,33 1,70 0,00 0,83 -0,92 0,57 -0,29 1,12 -0,53 -1,48 0,29 0,55 -7,55 -0,67 -7,11 AK079698 AK079698

A_52_P556591 -0,32 1,14 -5,73 3,68 2,49 0,00 2,54 1,50 4,96 -3,74 1,08 -3,12 -2,89 -4,18 -6,07 TC1663015 TC1663015

A_51_P232628 0,81 -2,22 -1,58 -1,28 0,56 0,00 0,29 1,30 -0,02 0,59 1,51 1,38 -9,29 -8,18 -0,75 NM_016971 Il22

A_52_P321150 -1,16 0,54 0,40 -0,86 0,23 0,00 0,13 1,03 1,41 -1,64 -0,41 1,89 -6,55 -7,03 -7,58 NM_023516 2310016C08Rik

A_52_P787919 0,00 1,08 -2,90 -0,38 -0,19 0,13 0,50 1,17 2,07 1,48 -1,32 2,13 -7,21 -8,00 -9,02 AK085642 St6galnac3

A_51_P412027 1,00 0,68 0,13 1,27 -1,14 -0,69 1,78 0,69 0,00 -0,62 -1,47 0,11 -9,82 -8,53 -5,36 NM_030712 Cxcr6

A_51_P479330 1,21 -0,49 -6,30 3,31 -0,54 0,51 0,90 0,00 1,78 1,12 0,64 -3,34 -6,32 -4,27 -6,55 AK085528 AK085528

A_51_P217463 3,12 0,00 1,43 3,05 -0,92 1,22 4,14 1,37 -5,48 1,89 -1,67 -5,40 -4,84 -5,15 -5,61 NM_009140 Cxcl2

A_52_P667157 4,75 0,46 0,96 1,83 0,00 -0,87 2,00 1,18 -0,09 0,48 -0,51 -6,59 -8,29 -2,29 -8,24 NAP123939-1 NAP123939-1

A_52_P460957 0,28 0,94 0,27 -0,38 0,00 0,53 -0,10 0,98 1,17 -1,43 -0,12 0,69 -10,03 -4,06 -4,37 NM_013498 Crem

A_52_P452689 0,66 -0,48 -3,08 -1,44 0,23 0,39 0,23 0,40 0,00 -0,92 0,39 0,37 -7,07 -4,50 -5,73 NM_007498 Atf3

A_52_P811124 -4,06 0,00 -2,28 1,98 2,19 4,34 3,09 3,44 5,35 -4,86 -0,30 1,89 -4,63 -4,32 -4,18 AK047019 AK047019

A_51_P440004 0,94 1,78 0,00 0,63 0,49 1,91 -0,10 0,27 0,34 -0,78 -0,67 -1,47 -6,89 -1,83 -7,30 NM_146066 Gspt1

A_52_P488947 -0,09 0,16 -0,10 0,23 0,20 -0,02 -1,49 2,14 0,00 0,09 1,22 1,73 -10,61 -11,02 -10,23 NM_011613 Tnfsf11

A_51_P148512 0,63 0,39 2,94 2,15 0,28 0,30 -0,24 1,37 -0,48 -0,87 -0,67 0,00 -7,63 -1,02 -7,15 AK079640 Erbb2ip

A_52_P652885 3,49 1,62 0,68 1,08 -3,49 0,00 0,20 -2,88 -5,39 1,14 -0,17 0,63 -5,31 -4,93 -5,81 AK085310 Btbd4

A_51_P195958 1,78 0,11 -0,08 0,73 -1,17 -0,40 2,18 0,11 0,00 0,08 -1,18 0,64 -10,25 -9,03 -8,52 NM_009344 Phlda1

A_52_P112591 2,56 1,26 0,55 0,53 0,14 1,01 0,00 0,25 -7,07 -1,96 -1,74 -7,35 -7,32 -3,00 -6,84 U07662 Tcra

A_52_P243438 1,30 1,57 1,36 -0,22 -0,81 1,75 -3,52 0,00 2,88 0,41 -1,71 1,74 -6,16 -4,98 -5,72 NM_008367 Il2ra

A_52_P652442 0,50 -0,35 0,15 0,00 -0,52 0,26 0,19 0,06 0,58 -0,48 -0,71 0,04 -13,63 -7,88 -12,75 NM_013646 Rora

A_52_P1003458 -0,15 0,00 0,15 0,28 0,10 1,29 0,65 0,52 1,49 -0,88 -1,03 -1,05 -8,78 -7,31 -9,48 AK030525 AK030525

A_52_P415267 0,54 0,34 -0,14 -0,61 0,00 0,01 0,45 -0,04 1,13 0,13 -0,42 0,99 -4,87 -5,58 -5,57 NM_198628 Gm711

A_51_P181297 0,44 0,12 -0,94 0,67 0,00 0,25 0,35 0,72 0,05 -0,40 -3,00 -0,03 -6,34 -5,02 -6,65 NM_025429 Serpinb1a

A_52_P614582 1,71 1,05 3,44 2,00 0,45 -1,08 0,94 -1,45 1,18 -5,39 0,00 -0,50 -8,13 -3,60 -7,64 NM_022022 Ube4b

A_51_P291347 0,83 0,00 -0,52 0,15 -0,61 0,42 0,04 0,26 0,66 -0,58 -0,30 0,55 -7,15 -5,31 -4,68 NM_013614 Odc1

A_51_P430450 -5,70 0,47 -6,27 0,55 0,00 3,46 -0,32 1,13 -0,29 2,54 0,69 1,02 -4,03 -2,20 -7,31 NM_026454 Ube2f

A_51_P412024 -0,03 0,25 0,15 0,00 0,14 1,53 0,53 0,25 0,73 -9,03 -10,63 -10,71 -9,96 -4,45 -10,28 NM_139142 Xtrp3s1

A_52_P277016 0,75 0,00 0,46 -0,43 -0,80 0,00 0,77 -0,03 0,46 0,60 -2,66 0,39 -10,23 -9,67 -10,14 NM_008367 Il2ra

A_52_P456134 0,27 0,26 0,04 -0,81 -0,14 0,43 0,00 0,16 1,03 -0,36 -0,66 0,73 -7,45 -6,52 -11,82 NM_010046 Dgat1

A_52_P425662 2,20 -1,13 2,13 -6,39 -1,56 0,87 1,82 0,82 1,51 -0,89 0,00 1,50 -7,26 -4,08 -7,25 TC1707241 TC1707241

A_52_P1164045 -3,29 0,21 -3,12 0,36 -1,62 0,98 0,78 -0,59 1,91 0,73 0,00 1,55 -7,79 -4,21 -7,40 AK080688 AK080688

A_51_P465640 0,69 0,01 -0,03 0,00 0,34 -0,44 -1,29 1,93 1,57 -0,16 0,97 1,56 -10,08 -9,33 -9,52 NM_011613 Tnfsf11

A_51_P141535 2,59 -1,14 2,23 1,71 0,73 1,52 -0,99 0,53 -5,79 0,00 0,14 -0,58 -4,23 -5,37 -5,62 NM_016978 Oat

A_52_P94963 0,48 -0,52 0,21 1,04 -0,19 1,95 0,69 0,00 -0,59 2,52 0,58 -2,24 -5,56 -2,04 -8,55 AK078444 Large

A_52_P411833 1,90 1,53 0,00 2,21 0,20 1,43 -0,74 1,34 -3,02 1,35 -0,61 -0,81 -5,76 -5,43 -6,48 TC1643908 TC1643908

A_52_P493477 1,90 0,42 -2,88 -1,54 -0,40 1,26 2,28 1,78 0,92 0,00 -1,47 0,81 -7,39 -7,44 -7,81 NM_173051 Serpinb1c

A_52_P148389 2,12 2,19 -0,20 2,19 2,10 0,63 1,40 -0,16 -0,10 2,03 -0,29 0,00 -6,05 -5,23 -5,62 AK040902 AK040902

A_51_P434101 1,31 1,42 -1,04 2,16 1,95 -0,55 -2,56 0,28 0,74 0,16 -2,30 0,00 -7,81 -2,45 -7,32 NM_022331 Herpud1

A_52_P634822 1,04 1,25 0,85 -0,21 0,81 0,36 -3,96 0,00 -6,17 0,87 -1,53 0,49 -3,92 -5,16 -7,78 NM_008672 Nap1l4

A_51_P318192 1,71 -0,06 -0,24 0,68 0,00 -0,12 1,20 1,28 -0,68 1,15 0,20 0,04 -9,69 -5,77 -9,14 NM_010276 Gem

A_52_P225856 -0,86 0,07 -0,13 -0,41 0,00 0,28 1,55 0,13 0,12 1,27 -0,11 1,56 -9,68 -6,52 -9,56 AK038150 A130038J17Rik

A_51_P204080 -5,12 0,74 -0,46 -0,55 0,31 0,88 0,16 0,42 1,31 -1,24 0,00 1,29 -8,72 -9,86 -8,81 NM_013820 Hk2

A_52_P604629 2,21 0,68 -0,67 0,79 0,35 1,73 0,08 0,71 -4,35 0,00 -0,12 -2,67 -1,02 -6,45 -6,05 NM_153287 Axud1

A_51_P354616 1,01 -1,57 0,38 -0,60 -0,15 0,62 1,25 0,49 -0,35 0,27 0,18 0,00 -5,09 -4,80 -5,45 K02899 Tcrg

A_52_P659270 0,00 -1,51 -6,96 -1,34 -2,01 3,06 2,58 1,54 2,44 2,36 0,81 0,45 -6,73 -7,50 -5,85 NM_172903 Man2a2

A_51_P374014 1,07 0,01 -0,32 -3,04 0,00 0,34 0,69 0,73 1,45 -1,81 -0,17 0,76 -3,23 -4,61 -8,17 NM_029735 Eprs

A_52_P73134 0,76 0,01 0,54 -3,26 0,03 0,67 0,00 0,46 0,84 -1,74 -2,53 -2,55 -4,95 -3,46 -10,01 NM_130796 Snag1

A_52_P268911 2,86 2,15 2,34 2,62 0,77 0,00 -1,03 -0,46 1,95 0,28 -6,22 -0,75 -8,18 -4,14 -7,60 BC050049 Ikzf2

A_51_P382849 0,77 0,00 0,15 0,55 0,10 0,98 -0,59 1,01 -0,12 -0,95 -0,91 0,36 -6,11 -5,60 -8,55 NM_010330 Emb

A_52_P447138 1,34 0,42 0,00 -2,83 0,05 0,72 0,32 0,94 1,85 -2,73 -0,28 -0,80 -2,93 -4,13 -7,95 NM_029735 Eprs

A_52_P257590 1,28 0,82 0,00 -1,07 -0,48 0,60 0,72 1,03 0,17 -1,30 -0,03 1,04 -10,17 -6,36 -10,53 NM_009372 Tgif1

A_52_P220739 -7,47 2,08 2,47 -0,90 0,08 2,01 -7,51 1,51 -2,10 0,00 0,29 0,97 -7,57 -8,07 -7,06 AK036150 9630041I06Rik

A_51_P467349 0,09 -0,84 -3,26 0,00 0,58 0,20 1,49 -0,20 -5,43 0,89 0,15 0,28 -5,22 -2,87 -6,54 AK048725 Trim62

A_51_P219662 -3,60 -0,06 -1,37 0,41 -2,85 1,43 1,72 0,94 2,47 0,00 1,79 3,25 -8,68 -6,78 -7,92 NM_025831 1300014I06Rik

A_51_P118945 -0,94 0,77 0,65 -5,17 0,38 2,30 -5,95 0,29 1,69 0,62 -0,66 0,00 -7,86 -7,01 -7,28 AF054581 Il2ra

A_52_P308881 2,93 -0,27 -0,85 0,66 -0,42 0,72 1,12 0,72 0,39 0,86 0,00 -0,03 -7,30 -7,79 -6,82 AK163685 Pcyt1a

A_51_P181286 2,77 0,34 -0,80 0,75 -1,79 -0,12 1,78 0,26 0,00 0,49 -0,92 -0,20 0,32 -5,60 -9,53 NM_001033122 Cd69

A_52_P102002 3,42 -0,76 -2,87 1,35 0,00 -0,47 1,66 2,23 2,94 3,94 -0,13 2,05 -6,91 -5,76 -7,34 NM_027323 2810002G02Rik

A_51_P194765 -9,02 0,04 -1,55 0,00 -0,70 1,30 0,42 0,17 0,44 0,04 -0,80 0,51 -9,15 -7,43 -2,07 NM_026904 Anapc10

A_52_P32733 0,36 1,09 0,80 0,00 -0,44 1,65 -1,16 0,27 0,98 -0,60 -1,00 1,21 -10,04 -11,37 -2,22 AK036827 Nfkb1



A_51_P124968 1,13 -0,14 -0,08 0,38 0,00 -0,17 2,47 1,46 1,02 1,92 0,00 0,86 -8,18 -5,43 -9,18 NM_144548 Il23r

A_52_P385606 0,26 0,01 -0,08 1,34 -0,12 0,00 2,10 0,42 -2,83 1,28 -0,16 0,28 -7,72 -3,48 -4,54 NM_021273 Ckb

A_52_P139953 1,67 0,66 0,10 0,51 -0,15 1,05 -0,32 -0,86 2,01 0,00 -1,07 0,11 -10,96 -11,41 -4,09 AK032364 Rnf17

A_52_P939063 1,04 0,02 -1,15 1,92 0,00 0,94 1,00 0,92 1,67 -7,89 -7,06 -7,70 -6,16 -5,68 -7,22 AK032576 AK032576

A_51_P128397 -0,63 0,03 0,71 -1,20 0,20 1,14 -0,16 1,00 1,01 0,00 -0,96 0,40 -7,09 -2,74 -9,80 NM_015743 Nr4a3

A_52_P366525 2,39 -0,94 -4,75 0,56 -0,86 0,64 2,92 0,88 0,56 -0,07 0,41 0,00 -7,99 -5,76 -8,01 NM_026424 Coq10b

A_52_P238846 -3,02 0,66 0,79 -0,88 0,21 2,04 1,37 1,10 2,52 -0,06 0,00 -0,29 -5,82 -6,82 -7,55 NM_011794 Bpnt1

A_51_P426014 0,05 -0,37 0,17 -0,79 0,15 0,00 0,00 -0,31 1,02 0,13 0,02 1,27 -6,19 -4,78 -5,53 NM_146133 Golph3l

A_52_P276848 -5,82 0,64 0,97 1,70 -0,76 0,17 0,00 -1,03 0,66 1,48 -1,46 0,19 -5,80 -6,38 -5,17 AK035801 AK035801

A_51_P442655 1,26 2,61 0,00 0,84 0,18 0,19 -0,17 1,72 -7,98 -0,17 -1,02 0,94 -7,32 -8,42 -7,42 NM_026191 Dhx40

A_52_P590474 1,84 0,54 -0,73 -0,43 1,18 0,33 0,00 0,41 1,44 0,64 -1,48 -1,69 -7,53 -3,90 -4,99 NM_019937 Ccnl1

A_51_P229676 0,00 0,65 1,92 1,54 0,47 1,45 -0,47 3,37 2,59 -2,28 -8,16 -7,75 -6,94 -7,02 -0,65 NM_011636 Plscr1

A_51_P230507 2,63 1,49 -1,55 -5,88 -2,34 0,57 1,88 1,12 2,16 -1,32 0,00 2,32 -8,19 -3,42 -8,52 NM_138953 Ell2

A_52_P754733 0,00 -1,62 0,22 -0,34 0,34 -0,32 0,97 1,41 2,34 1,07 0,11 -0,58 -6,78 -6,15 -7,81 AK038346 AK038346

A_52_P394539 1,21 0,64 1,03 0,00 -0,69 0,98 0,37 0,73 -0,56 -0,75 -1,54 1,22 -8,63 -4,36 -11,09 NM_198292 Tex2

A_52_P496924 -0,19 0,86 -0,30 1,05 0,00 1,07 2,38 1,23 -0,35 0,48 -0,10 1,86 -10,05 -3,89 -8,35 NM_173870 Mgat4a

A_52_P572473 -6,55 0,00 -4,77 1,54 2,55 1,75 4,13 1,86 -4,31 3,59 2,39 -4,94 -7,24 -4,33 -6,74 NM_021416 9630031F12Rik

A_52_P330424 -0,69 0,41 0,13 0,24 -0,27 0,65 0,00 -0,58 1,45 0,83 -2,85 0,24 -10,96 -11,40 -10,45 AK168113 Il2ra

A_52_P431483 0,68 1,84 0,95 1,85 -0,31 0,12 2,05 0,00 1,59 -0,60 -1,95 -0,47 -0,03 -8,96 -7,97 AK028637 A730095J18Rik

A_52_P917226 -0,31 0,68 -6,83 0,00 0,69 1,40 0,79 1,56 0,74 -0,48 -0,95 0,20 -7,54 -8,12 -7,12 BE371292 BE371292

A_51_P400107 1,35 0,15 0,00 -0,76 0,03 0,11 0,37 0,11 1,47 -0,85 -1,18 -0,10 -1,78 -7,26 -8,50 NM_011046 Furin

A_52_P24477 -0,56 1,26 2,04 0,59 0,00 1,43 -2,89 0,13 1,67 0,43 -0,39 -5,15 -9,15 -7,77 -6,44 NM_133219 Gcnt2

A_51_P226269 1,54 -0,34 -4,00 0,00 -1,72 0,83 2,76 0,83 0,20 0,96 0,95 -0,14 -5,90 -4,62 -8,26 NM_025427 1190002H23Rik

A_52_P333414 1,31 0,96 0,18 0,91 -0,52 0,81 1,51 1,47 -1,52 -1,59 -0,29 0,00 -8,26 -8,69 -7,74 AK134170 A730095J18Rik

A_52_P10017 2,91 1,82 1,46 1,58 0,00 0,51 1,85 0,50 -7,75 -5,73 -0,62 -7,61 -3,56 -4,44 -7,35 NM_181401 Tmem64

A_52_P334593 1,95 2,94 1,73 1,19 -1,37 1,24 -5,74 1,88 0,78 -5,77 0,00 -4,08 -6,00 -3,75 -6,47 NM_017466 Ccrl2

A_51_P173692 0,49 -4,47 -5,80 -0,10 1,65 0,00 2,24 1,01 3,49 3,50 -0,95 2,69 -5,18 -4,60 -6,71 NM_177250 Lingo4

A_51_P496023 0,82 1,73 0,00 2,17 -2,88 0,87 2,39 1,62 1,59 -5,02 -0,46 -1,46 -6,89 -7,94 -8,77 NM_007453 Prdx6

A_51_P500984 1,73 0,00 0,24 0,30 -0,23 1,14 0,98 -0,10 0,44 -0,43 -2,22 0,59 -7,97 -3,57 -5,90 NM_008655 Gadd45b

A_51_P267239 1,17 2,41 0,51 1,79 -0,16 1,44 0,00 1,83 -0,22 0,29 -2,70 -2,87 -7,32 -3,39 -7,98 NM_019980 Litaf

A_51_P152747 1,88 1,50 1,29 0,43 0,19 1,13 -3,20 0,88 -0,68 0,00 -2,35 -0,25 -5,62 -3,05 -6,75 NM_173440 Nrip1

A_51_P196695 0,92 0,55 -2,66 0,21 -1,03 0,16 0,76 0,07 -0,87 1,05 0,00 -3,74 -8,10 -5,69 -8,24 NM_008372 Il7r

A_52_P467353 -8,69 0,53 -9,53 0,00 -1,70 -1,46 0,49 1,47 1,53 1,89 1,14 3,07 -9,02 -5,93 -8,50 AK030535 AK030535

A_51_P347333 -0,22 0,42 -5,83 0,04 0,58 1,31 0,72 1,50 0,59 -0,54 -1,19 0,00 -9,69 -10,20 -9,19 AK012530 Dusp4

A_52_P59346 -0,18 1,15 1,62 -0,41 0,58 1,83 0,60 1,11 0,94 0,00 -0,50 -2,05 -0,60 -6,28 -9,05 AK020773 A430106F12Rik

A_51_P139597 1,00 0,08 0,43 -0,67 -0,49 0,18 0,57 -0,68 0,70 0,00 -2,66 0,02 -3,65 -4,08 -10,12 NM_001003953 Fbxl10



Cluster 8

ProbeName 1a 1b 1c 2a 2b 2c 3a 3b 3c 4a 4b 4c 5a 5b 5c Common name GeneSymbol

A_51_P430766 -0,58 0,59 -0,45 2,57 -0,27 0,00 4,73 3,85 3,00 -0,82 2,87 0,45 -0,38 -0,41 -0,35 NM_010548 Il10

A_51_P408300 -1,07 2,11 -1,18 -0,69 0,14 -1,27 4,50 2,42 2,81 -0,49 1,62 -0,27 0,00 0,91 -2,04 NM_146638 Olfr1151

A_51_P449133 -0,68 -0,13 0,00 3,64 1,33 -0,21 1,95 1,66 1,02 -0,58 0,08 -0,62 0,30 -0,07 -1,07 NM_013464 Ahr

A_51_P119841 -0,36 -1,55 -0,58 1,14 1,05 -0,34 3,05 3,83 1,11 -0,73 0,49 0,00 -0,06 1,61 -0,58 NM_010491 Iapp

A_52_P50207 -0,22 -0,76 0,00 -0,05 1,25 -1,17 1,31 3,71 1,09 -0,75 -0,40 -0,50 0,91 0,02 0,00 NM_146679 Olfr1427

A_52_P360076 -1,74 -0,07 -5,23 0,71 -0,55 -5,17 3,13 2,26 3,38 1,38 -1,75 -2,31 2,63 0,00 2,22 AK043262 E330013P08Rik

A_51_P115462 -2,53 -2,79 -2,46 0,89 3,78 -3,21 3,58 3,28 5,84 0,00 2,97 -2,81 -0,87 1,43 -2,06 AK006638 Speer6-ps1

A_51_P128147 -1,49 -2,11 -1,16 0,00 0,97 1,23 2,23 1,09 1,20 -0,98 0,11 -0,70 -1,21 1,25 -1,31 NM_145606 Chmp1a

A_51_P204630 -0,49 -0,67 -1,15 -0,68 -0,74 -0,41 6,44 1,84 4,28 2,98 1,79 -0,35 3,94 4,62 0,00 AK032255 Atp2c1

A_51_P165602 -0,91 -0,13 0,44 0,00 1,81 2,70 3,49 0,44 3,13 -0,75 -0,62 1,31 -0,16 -0,94 -1,37 NM_010692 Lbx2

A_52_P4148 -2,90 -1,52 -1,92 0,00 2,87 -0,06 2,13 1,83 4,11 -0,58 0,01 0,33 -0,93 3,50 -2,02 BC056964 Josd3

A_52_P182601 0,07 -0,15 -0,63 0,00 0,30 -0,39 0,87 5,05 2,64 -0,19 -0,48 -0,10 -0,04 3,88 0,49 AK016170 Trip4

A_52_P917365 -0,35 -0,74 0,31 0,50 -0,38 -0,43 1,87 0,78 3,23 -0,57 0,97 0,19 0,00 -0,35 -0,17 AV141866 AV141866

A_52_P1195650 0,91 -1,21 -1,69 0,82 0,77 -1,61 2,00 4,46 1,43 0,00 -0,41 -0,05 0,38 -0,10 -0,58 AK021289 D530015H24Rik

A_52_P169764 -1,34 -1,49 -2,56 -0,94 0,76 1,03 0,95 2,40 2,78 -0,99 -0,24 -1,74 0,46 0,48 0,00 AK053225 E030046B03Rik

A_52_P117393 -0,26 2,85 -0,49 0,00 -0,58 0,07 0,93 3,89 2,55 -0,50 -0,10 -0,43 -0,27 1,19 0,13 NM_011604 Tlr6

A_52_P240934 -2,10 -2,35 -2,68 2,55 2,99 -0,33 3,21 2,94 0,00 -0,80 1,06 -2,39 -0,54 6,14 4,59 NM_016985 Mtmr1

A_51_P301906 -2,18 0,00 -0,06 -0,12 1,35 0,38 6,81 3,61 1,41 -0,63 0,01 -0,02 -0,27 0,21 -1,18 AK035553 Herc1

A_52_P130952 -0,33 -1,13 -0,44 -0,29 1,67 -0,47 2,23 2,03 2,96 1,97 1,39 0,00 -0,20 -0,61 0,43 NM_145434 Nr1d1

A_51_P382588 0,18 -0,06 -0,56 -0,13 -0,12 -0,46 3,00 3,25 0,22 1,54 -0,35 0,00 0,67 -0,46 0,52 NM_019709 Mbtps1

A_51_P113973 -1,02 -1,29 -1,63 0,50 2,05 -1,67 1,22 1,84 2,68 1,08 0,98 -1,38 -1,27 0,00 -0,62 NM_146944 Olfr348

A_51_P270436 0,31 -0,58 0,23 -0,58 -0,86 0,50 4,98 2,02 0,89 0,00 -1,04 1,04 -1,13 -0,89 -0,38 NM_001010825 D5Ertd40e

A_51_P256246 -0,39 0,43 -0,62 -0,46 -0,18 -1,11 1,38 3,28 1,11 0,08 -0,11 0,00 -0,02 0,57 1,23 NM_025359 Tspan13

A_52_P140875 0,20 -0,14 -0,58 -0,11 -0,19 -0,46 5,51 3,96 0,19 -0,13 -0,36 0,00 0,00 1,80 0,47 NM_030132 D530033C11Rik

A_52_P668812 -0,03 -0,45 -0,65 0,31 1,09 0,00 4,18 3,23 0,62 -0,94 -0,36 -0,25 0,15 0,09 -0,85 NM_199007 Sgol2

A_52_P626007 0,31 0,00 -0,42 -0,03 -0,01 -0,27 5,06 4,82 0,38 -0,04 -0,26 0,12 0,16 -0,43 0,56 AK087398 Pftk1

A_51_P222657 -0,63 -1,31 -0,55 -1,08 0,72 0,86 4,56 3,31 2,12 -0,94 1,41 1,85 -0,95 -0,13 0,00 NM_009775 Tspo

A_51_P318544 -0,07 -1,54 -1,27 -1,14 0,87 -0,36 2,65 3,08 0,68 1,89 0,30 0,00 0,15 -0,67 -1,07 NM_001039824 B230118G17Rik

A_51_P438681 -2,25 -0,79 -2,31 -1,93 0,77 -1,94 4,35 1,45 2,78 -0,61 1,36 -0,61 0,00 3,49 0,09 NM_144806 Prpsap2

A_52_P229744 -1,97 -0,76 -0,50 0,41 3,13 0,00 7,22 4,94 2,80 -0,54 1,74 1,51 -1,95 -1,07 -1,27 K02060 K02060

A_52_P405525 0,12 -0,19 -0,45 -0,20 -0,18 -0,34 3,88 4,45 0,28 -0,22 -0,40 0,00 0,02 2,38 0,49 AK031312 Zc3h10

A_51_P304510 -0,12 -1,07 -0,65 2,90 0,16 -0,65 5,49 5,58 0,54 0,00 2,80 0,04 -0,08 -0,17 -0,96 NM_145590 BC017158

A_51_P362209 0,00 0,21 -0,53 -0,31 1,54 -0,57 4,48 5,79 0,07 -0,35 -0,20 -0,21 -0,10 2,00 0,40 NM_178377 Commd10

A_52_P346062 -6,04 -5,59 -4,30 -1,23 0,58 3,07 2,08 2,11 1,76 -3,92 -0,05 2,69 2,95 0,00 -0,01 NM_025542 2410001C21Rik

A_52_P178260 -3,79 -4,27 -3,00 1,25 3,38 2,15 0,00 3,51 4,26 -2,37 2,73 -2,03 -2,95 4,17 -3,55 NAP028040-1 NAP028040-1

A_52_P112017 -0,99 -1,43 -1,35 -1,10 0,47 0,82 4,10 2,86 2,04 -1,37 1,26 1,77 -1,04 -0,46 0,00 NM_009775 Tspo

A_51_P276305 -0,23 -0,54 0,00 -0,54 0,19 -0,18 3,25 2,06 4,26 -0,58 1,74 -0,41 -0,39 2,05 0,00 NM_009292 Stra8

A_51_P108659 0,61 -0,06 -1,65 -0,85 -0,25 0,00 1,73 1,58 1,46 0,89 -0,17 -0,63 0,53 0,73 -0,86 NM_011134 Pon1

A_52_P14355 -0,16 -0,11 0,02 -0,46 0,00 -0,44 1,68 3,75 0,63 -0,51 -0,81 -0,35 0,05 0,85 0,12 AK089149 AK089149

A_52_P542502 -1,28 0,00 -3,13 2,78 0,14 -2,19 4,55 6,01 2,61 -0,63 -0,55 -0,23 -1,28 1,30 0,17 NM_172417 2310042D19Rik

A_51_P214365 0,19 -0,12 -0,46 -0,17 3,65 2,19 2,63 2,94 5,03 -0,16 -0,09 -0,14 0,00 -0,46 0,58 AK045173 Suhw4

A_52_P397385 0,19 -0,21 -0,60 -0,12 4,80 -0,54 9,19 3,78 11,30 -0,15 -0,48 0,00 -0,12 4,78 0,49 AK032013 Anxa7

A_51_P287715 -0,46 -0,31 -0,26 3,70 1,42 0,38 4,46 5,67 0,83 -0,10 0,06 -0,31 -0,12 0,00 -0,57 AK013927 3100003L13Rik

A_52_P564951 0,00 -1,47 -0,69 0,79 3,34 3,72 3,57 2,01 6,24 -1,51 1,78 -1,31 -0,84 -1,82 -0,86 NM_001017985 AU020772

A_52_P779862 -0,32 0,32 0,36 -0,63 0,93 0,00 1,97 3,20 0,63 -0,66 -0,60 -0,51 1,37 -0,10 -0,02 NM_001004162 EG432436

A_52_P24439 -1,97 -1,38 -4,06 -1,51 0,55 -0,89 4,31 0,15 1,32 0,00 -0,19 0,51 0,78 1,08 -0,28 NM_023134 Sftpa1

A_52_P923256 -1,67 -1,94 -2,26 -0,61 -0,25 -1,03 0,00 4,59 0,78 1,18 1,12 1,48 -0,87 0,99 1,89 AK038250 AK038250

A_52_P1140260 0,26 0,00 -0,35 -0,07 0,00 -0,28 6,50 3,82 1,23 -0,05 -0,27 0,14 0,16 -0,31 0,75 AK041653 Stil

A_51_P172589 0,00 -0,91 -0,82 -0,32 0,80 -0,15 1,20 3,20 1,28 -0,11 0,64 0,54 -0,23 0,56 -1,02 AK004627 1200007C13Rik

A_51_P185939 -0,92 -0,55 0,05 0,26 0,06 0,45 2,63 2,87 0,25 -0,28 -0,67 -0,22 0,00 -0,18 -0,89 NM_029771 Gpr30

A_52_P97221 0,12 -0,13 -0,60 -0,19 -0,14 -0,46 5,09 4,15 0,16 -0,19 -0,44 0,00 0,00 1,31 0,50 NM_009753 Bicd1

A_52_P917015 -1,75 -2,50 -2,63 0,71 1,79 -2,35 3,95 2,81 0,38 -1,83 0,24 -2,17 -1,48 3,29 0,00 NM_033616 Csprs

A_52_P444801 -0,91 -0,44 1,82 -0,94 1,00 -0,27 4,70 3,59 2,57 2,96 2,13 -0,64 0,00 -0,40 -0,51 NM_203319 Dhx37

A_52_P642039 -1,85 -2,12 -2,66 3,17 4,16 1,08 4,80 4,62 4,26 -2,18 5,47 -2,06 -1,41 0,00 -1,55 AK032413 1110039F03Rik

A_52_P615138 0,23 0,00 -0,43 -0,12 -0,07 -0,43 5,31 4,85 0,16 -0,09 -0,35 -0,01 0,09 1,10 0,73 NM_025558 Cyb5b

A_52_P8409 -2,08 0,02 -0,65 0,00 0,46 -1,52 4,36 1,95 1,69 0,78 -0,18 -0,61 -0,24 1,21 -1,04 AK083676 Brwd3

A_51_P505530 -0,31 -0,07 0,36 -0,60 -0,06 0,01 4,35 1,81 1,33 -0,04 0,00 0,47 1,02 -0,19 -0,31 NM_031176 Tnxb

A_51_P407101 0,14 -0,08 -0,55 -0,21 -0,20 0,00 3,54 2,95 5,07 -0,19 -0,48 4,67 0,25 -0,14 0,62 AK040287 AK040287

A_51_P419169 -0,52 -0,62 -0,40 3,80 0,54 -0,53 3,88 5,35 0,77 0,40 -0,63 0,00 -0,28 0,92 -1,33 NM_022724 Suv39h2

A_51_P105339 0,00 -0,99 -2,94 -0,76 0,03 0,01 3,39 3,21 4,67 -1,54 1,15 1,09 -2,00 -0,05 -4,23 NM_172609 Tomm22

A_52_P588917 0,01 -0,66 -1,08 8,17 -0,85 -0,91 8,26 5,38 11,12 1,88 -1,11 -0,83 9,98 -0,44 0,00 XM_900750 2210015D19Rik

A_52_P184149 -1,70 -0,55 0,48 -0,39 -0,20 0,49 -0,09 6,51 6,03 0,00 -0,49 0,67 -0,10 3,34 1,45 NM_008638 Mthfd2

A_52_P484194 0,00 -0,69 -0,09 -0,77 0,08 0,35 6,65 4,40 0,93 -0,37 -2,27 0,10 -0,19 0,16 -1,04 NM_001025602 Il1rl1

A_51_P260300 -2,19 -2,48 -2,96 -2,52 0,46 -2,91 2,64 1,40 1,67 0,02 -1,59 0,64 -2,42 1,63 0,00 NM_010547 Ikbkg

A_52_P156190 0,00 -1,41 -2,42 -0,24 0,93 -1,82 3,31 2,67 5,82 0,26 3,27 -2,35 -0,90 0,36 -1,95 NM_010332 Ednra



Cluster 9

ProbeName 1a 1b 1c 2a 2b 2c 3a 3b 3c 4a 4b 4c 5a 5b 5c Common name GeneSymbol

A_51_P414837 0,00 -0,27 -0,58 -0,32 3,38 -0,68 -0,09 6,41 6,32 6,23 5,33 3,19 -0,15 -0,71 0,70 NM_007983 Faf1

A_51_P182796 0,00 -1,74 -1,34 1,43 -1,09 -0,74 3,14 2,40 0,44 5,15 0,92 5,65 -1,36 -0,98 -1,42 NM_009373 Tgm2

A_51_P122085 -1,35 -2,04 0,00 -0,56 -3,23 0,02 4,94 3,20 -0,17 6,01 2,13 5,09 -0,45 1,90 -1,95 NM_028846 Usp20

A_52_P81918 -2,39 -2,16 0,80 -2,08 -1,57 1,14 3,06 0,46 2,20 4,98 0,00 5,73 -1,25 -1,65 -1,76 AK141844 AK141844

A_52_P1116491 -0,22 -0,54 -0,99 0,33 -0,57 -0,86 6,19 3,51 5,74 5,36 -0,82 4,98 0,59 -0,95 0,00 AK086916 AK086916

A_52_P387009 0,00 -2,51 4,53 -2,57 -2,55 -2,92 6,77 4,07 6,34 3,72 5,66 4,93 -2,41 -2,85 -1,94 NM_028133 Egln3

A_51_P205129 -3,16 -3,63 0,00 2,51 -0,40 3,43 -0,83 4,07 5,03 4,64 3,13 5,17 -3,25 -1,54 -1,89 AB030188 Cx3cl1

A_52_P676877 -1,07 -0,36 -1,11 0,00 0,35 -1,96 6,88 1,41 0,47 4,57 2,57 5,15 -0,36 -0,03 -1,48 XM_001001143 Sbf2

A_52_P607060 0,73 -1,17 -1,67 -0,05 -1,20 -1,45 9,29 7,12 0,94 4,11 5,86 0,09 -0,11 0,00 -0,62 AK042301 Nebl

A_51_P264956 -0,11 -1,37 -0,29 -0,98 -0,44 -3,09 5,46 2,95 4,77 1,93 3,83 5,07 -1,32 0,00 2,84 NM_008441 Kif1b

A_52_P155692 0,00 4,26 -2,66 5,01 -1,34 -1,11 6,61 5,59 7,29 3,79 5,37 -1,05 -2,69 -2,96 -1,93 NM_009176 St3gal3

A_51_P422042 -0,43 0,31 0,00 -0,67 -0,56 -0,73 5,43 2,17 -0,50 6,06 3,45 0,59 1,16 -0,50 -0,69 NM_146977 Olfr1255

A_51_P423709 -0,75 -1,02 -0,24 -1,09 -1,18 -1,42 1,10 5,24 3,46 3,45 3,85 2,07 0,00 0,24 -0,24 NM_029007 AW125753

A_51_P207439 -0,69 2,38 -2,62 -0,45 0,00 -2,11 0,65 2,17 3,22 3,61 1,57 3,45 -1,74 -1,07 -3,63 ENSMUST00000103633 ENSMUST00000103633

A_52_P503597 5,29 0,29 -3,09 -2,62 -2,65 -3,03 7,10 4,83 3,72 4,31 3,43 -2,53 -2,50 -2,94 0,00 NM_177771 Klhl18

A_51_P264984 -0,81 0,00 -2,92 -0,50 1,16 -1,31 0,15 0,98 2,34 0,62 4,83 3,19 -1,84 -0,28 -1,80 AK044539 Lman1

A_51_P407193 -2,03 1,60 -0,39 -0,45 2,68 0,00 -0,01 4,57 1,43 3,70 3,13 0,22 -1,01 -1,88 -3,20 NM_133840 Clp1

A_51_P349166 -1,68 -2,50 -0,67 0,00 4,70 2,32 4,70 5,13 3,63 -0,43 3,00 5,64 -1,00 -1,53 -2,09 NM_175465 Sestd1

A_51_P521283 -2,76 1,19 -2,94 1,46 0,00 -3,42 1,55 1,76 -0,65 2,44 3,67 2,98 -2,79 -2,58 -2,34 NM_007759 Crabp2

A_52_P492081 -1,41 -0,36 -1,65 -0,79 3,34 1,46 4,06 1,50 0,00 3,20 2,67 0,17 -0,87 -0,74 -2,59 NM_130447 Dusp16

A_51_P143031 -3,17 -4,52 -2,59 4,19 2,13 -0,27 5,77 4,92 -2,98 2,24 3,21 2,62 -2,05 0,00 -3,86 NM_133867 Eps8l3

A_52_P526537 0,00 1,25 -1,08 -0,46 -0,30 -0,11 0,85 3,19 1,01 2,08 2,48 3,12 -0,19 -0,70 -0,48 NM_181415 Atrnl1

A_51_P247637 -1,33 -2,37 -0,60 0,15 0,68 -1,00 2,84 0,68 0,31 4,98 2,41 -0,46 0,00 -0,11 -1,27 NM_080563 Rnf144

A_52_P54856 -0,29 2,41 -2,04 0,53 -1,08 -0,94 2,38 2,65 2,38 0,00 2,58 2,24 -1,81 0,00 -2,35 BC064081 1500031H01Rik

A_51_P267754 -1,31 1,01 -2,11 -0,43 -0,79 0,00 2,39 1,58 2,56 2,22 0,66 2,53 -1,91 -1,08 -2,33 NM_010494 Icam2

A_51_P190740 -0,80 -0,60 -0,74 0,18 -0,41 -0,38 1,46 2,69 4,60 3,87 2,05 0,00 -1,21 0,99 -0,41 NM_007421 Adssl1

A_51_P419286 -1,69 -0,83 -1,63 2,90 0,00 -0,99 1,53 1,31 4,08 2,83 1,29 1,97 -2,07 -1,17 -1,11 NM_030060 9130211I03Rik

A_51_P303160 0,27 0,00 -3,96 -1,04 0,98 -3,99 0,83 2,46 4,32 2,43 1,80 -2,19 -2,77 -1,94 -4,67 NM_007482 Arg1

A_51_P248209 -2,46 -2,40 -2,79 3,34 0,96 0,00 3,11 4,20 1,17 5,32 -0,38 1,74 -2,24 -1,18 -2,33 AK031051 AK031051

A_51_P325318 -2,32 0,00 -1,92 -0,04 3,60 -1,33 1,92 3,59 2,18 3,81 1,64 1,44 -1,80 -1,65 -3,30 NM_172702 Serinc2

A_51_P111796 -2,79 -1,04 -3,36 -0,10 -0,90 -1,44 1,55 2,12 3,83 3,91 -0,28 1,49 0,37 0,00 3,97 AK038369 AW146020

A_51_P238722 -1,39 -0,53 -0,50 -0,20 -0,29 0,23 4,14 0,41 1,39 3,69 1,43 1,10 -0,57 -0,18 0,00 NM_010740 Cd93

A_51_P326091 -1,67 -0,85 -1,88 0,56 -1,02 -0,38 2,94 1,30 4,44 1,40 2,60 1,03 -0,85 -1,00 0,00 NM_207653 Cflar

A_51_P181205 1,41 -3,51 -3,78 3,44 -4,27 -3,25 4,74 4,93 5,53 2,34 1,40 -2,48 -2,84 0,00 -4,02 NM_029418 9130401M01Rik

A_51_P190697 -7,76 -0,92 -1,92 0,00 -0,31 1,02 1,54 0,45 3,87 1,22 0,89 2,28 -4,54 -1,84 -4,80 NM_025369 Mrps36

A_51_P305956 -0,36 -0,54 -0,73 0,38 1,36 -0,40 2,07 2,57 -0,19 3,67 1,03 0,82 0,00 -0,36 -1,13 NM_013501 Cryaa

A_52_P552160 -0,69 0,01 -2,04 -1,18 0,64 -0,77 3,12 0,00 1,78 0,47 3,96 1,03 -3,38 -0,65 -2,88 AK085093 Xrcc2

A_51_P125986 -4,53 -3,10 -3,43 -0,57 -1,47 -2,02 3,99 1,37 4,92 3,02 0,80 0,43 -3,94 0,12 0,00 NM_001081151 Gan

A_52_P155708 -6,78 0,05 -7,44 -7,09 -4,79 -7,29 1,99 1,90 0,24 0,74 -0,13 2,30 3,09 0,00 -6,46 NM_011804 Creg1

A_52_P415821 -5,14 -5,35 -5,68 -4,38 1,11 -5,63 2,60 0,45 2,72 0,64 0,67 0,00 -5,44 0,34 -4,70 ENSMUST00000102660 Sestd1

A_51_P193173 -2,58 -2,57 -2,22 -2,47 -0,98 -1,76 2,10 0,98 2,06 0,60 0,00 1,88 -1,41 0,40 0,21 NM_146118 Slc25a25

A_52_P551909 -3,95 -2,04 -3,34 2,32 -0,53 0,20 2,76 0,37 2,45 3,59 0,57 0,00 -2,42 -2,69 -0,23 NM_009706 Arhgap5

A_52_P739093 -0,40 5,18 0,15 0,52 -0,69 -0,91 6,96 8,68 3,14 4,65 0,00 -0,54 -0,52 -0,71 -0,11 AK047113 AK047113
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